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ESDVTLAEASNAVIIGFNVRPTPQARQQADADDVEIRQHSIIYKVIEEVEEAMKGKLDPEYQEKILGEAIIRETFKVSKVGTIGGFMVINGKVTRD 
SSVRVIRDGWIFDGKLASLKHYKDDVKEVGNAQEGGLMIENYNDLKEDDTIEAYIMEEIKRK 

SEQ ID 3489 

TTGTCAAAGAAAAGATTACATGAAATTGCCAAGGAAATTGGTAAAAGTAGTAAAGAGGTGGTTGAACACGCTAAATACTTAGGATTAGATGTGAAA 
AGCCATGCATCAAGTGTTGAAGAAGCGGATGCGAAAAAGATTATTTCAAGTTTTTCAAAGGCTTCTAAACCTGATGTGACAGCTTCTCAAACAGTC 
AAACCCAAAGAAGTTGCTCAACCCTCTGTAACAGTGGTCAAAGAAACAGGTTCTGAGCATGTAGAGAAAACACAGGTCTCTAAGCCAAAGAGTCGT 
AATTTTAAAGCTGAAAGAGAGGCTCGTGCAAAGGAACAGGCTGCTCGAAAACAAGCAAATGGCTCTTCTCATCGTTCTCAAGAACGTCGAGGAGGT 
TATCGCCAGCCCAATAATCATCAAACTAACGAACAAGGAGATAAGAGGATTACCCATCGTTCTCAAGGTGATACAAACGATAAGCGTATTGAGCGA 
AAAGCATCGAATGTATCACCTAGACATGATAATCATCAGCTAGTTGGTGATCGTAACCGTTCCTTTGCTAAGGAGAATCACAAGAATGGTCGATTC 
ACAAACCAAAAAAAGCAAGGACGACAAGAGCCTCAATCGAAAAGTCCTAAAATTGATTTCAAAGCTCGTGCTGCTGCCTTAAAAGCTGAACAAAAT 
GCTGAATACTCACGCCAAAGTGAAACACGTTTTCGTGCACAGCAAGAAGCTAAGCGTTTAGCTGAGTTGGCAAGACAAGAAGCTAAAGAAGCGGCT 
CTAAAAGCACAAGCTGAGGAGATGAGCCATCGTGAAGCAGCATTGAAATCTATTGAAGAAGCAGAAACTAAATTAAAGTCATCAAATATTAGTGCT 
AAATCTACTGCTGATAATCGCCGTAAAAAACAAGCACGTCCTGAAAAGAATCGTGAGTTAACTCATCATTCACAAGAAGGACAAAAGAAAAATAAG 
.AAGAGTTGGAATAGTCAAAACCAAGTGAGAAATCAAAAAAATAGTAACTGGAATAAAAATAAAAAGACCAAAAAAGGCAAAAATGTTAAGAATACC 
AACACCGCTCCAAAACCAGTAACCGAGCGTAAATTCCATGAATTGCCAAAAGAATTTGAATATACTGAAGGCATGACAGTTGCCGAAATCGCAAAA 
CGTATCAAACGCGAACCCGCTGAAATTGTTAAAAAGCTGTTTATGATGGGTGTTATGGCAACTCAAAACCAATCTTTAGATGGTGACACTATCGAA 
TTATTGATGGTAGATTATGGTATTGAGGCTAAGGCTAAGGTAGAAGTAGATGATGCTGATATCGAGCGCTTCTTTGAGGATGAAAATTACCTCAAT 
CCTGAAAATATTGTAGAACGCGCACCTGTTGTAACTATCATGGGACACGTAGACCACGGTAAGACAACTTTGCTTGATACTTTGCGTAACTCACGT 
GTGGCAACAGGAGAAGCTGGAGGAATTACTCAGCATATTGGTGCTTACCAGATTGAAGAAGCTGGCAAGAAAATTACCTTCTTGGATACTCCCGGA 
CACGCGGCCTTTACAAGTATGCGCGCACGTGGAGCTTCCGTTACCGATATCACCATTTTGATTGTTGCAGCTGATGATGGTGTTATGCCACAAACG 
ATTGAAGCGATCAATCACTCAAAAGCTGCTGGTGTTCCAATTATTGTTGCTATCAACAAAATTGATAAACCAGGTGCTAATCCAGAACGTGTTATC 
GCAGAATTGGCAGAATATGGTATCATCTCAACTGCTTGGGGCGGAGAGTGCGAATTTGTAGAGATATCTGCTAAATTTAATAAAAATATTGATGAA 
CTATTAGAAACAGTCCTTTTGGTTGCTGAAGTGGAAGAATTGAAAGCTGATCCGACGGTTCGTGCTATTGGTACTGTAATTGAAGCACGCTTAGAT 
AAAGGTAAAGGTGCTATCGCTACGCTTCTTGTCCAACAAGGAACTCTTCATGTTCAAGATCCAATCGTTGTTGGTAATACCTTTGGTCGTGTCCGT 
GCCATGGTAAATGACCTTGGGCGTCGTGTTAAATCTGCGGAGCCATCAACACCAGTTTCCATTACTGGTTTGAACGAAACACCAATGGCTGGTGAT 
CACTTTGCTGTTTACGCTGATGAAAAAGCTGCGCGTGCAGCTGGTGAGGAGCGATCAAAACGTGCCCTCCTCAAACAACGTCAAAATACACAGCGT 
GTTAGCCTTGATAATCTCTTTGATACCCTTAAAGCAGGAGAAATCAAGACTGTTAATGTCATCATCAAAGCAGACGTTCAAGGTTCTGTTGAAGCC 
CTTGCAGCATCTCTTGTAAAGATTGAAGTGGAAGGTGTCCGTGTCAATGTCGTTCACTCTGCTGTAGGTGCTATCAATGAGTCTGATGTGACCCTT 
GCTGAAGCATCAAATGCTGTTATTATCGGTTTCAACGTTCGCCCTACCCCACAAGCTCGTCAACAAGCAGATACGGATGATGTGGAAATTCGTCTT 
CATAGTATTATCTATAAAGTCATTGAAGAAGTAGAAGAAGCCATGAAAGGGAAACTTGACCCTGTTTACCAAGAAAAAATTCTTGGTGAAGCCATT 
ATCCGTGAAACCTTCAAAGTTTCTAAAGTGGGAACAATTGGTGGCTTTATGGTAATCAACGGTAAGGTGACACGTGATTCGAGTGTTCGTGTTATC 
CGTGATAGTGTCGTTATTTTTGATGGTAAACTGGCCAGCTTGAAACATTACAAAGATGACGTTAAAGAAGTCGGTAATGCTCAAGAAGGTGGGTTG 
ATGATTGAAAACTTTAACGATCTTAAAGTTGACGATACTATTGAAGCCTATATTATGGAAGAAATTGTGAGAAAA 

SEQ ID 3490 

LSKKRLHEIAKEIGKSSKEWEHAKYLGLDVKSHASSVEEADAKKIISSFSKASKPDVTASQTVKPKEVAQPSVTWKETGSEHVEKTQVSKPKSR 
NFKAEREARAKEQAARKQANGSSHRSQERRGGYRQPNNHQTNEQGDKRITHRSQGDTNDKRIERKASNVSPRHDNHQLVGDRNRSFAKENHKNGRF 
TNQKKQGRQEPQSKSPKIDFKARAAALKAEQNAEYSRQSETRFRAQQEAKRLAELARQEAKEAALKAQAEEMSHREAALKSIEEAETKLKSSNISA 
KSTADNRRKKQARPEKNRELTHHSQEGQKKNKKSWNSQNQVRNQKNSNWNKNKKTKKGKNVKNTNTAPKPVTERKFHELPKEFEYTEGMTVAEIAK 
RIKREPAEIVKKLFMMGVMATQNQSLDGDTIELLMVDYGIEAKAKVEVDDADIERFFEDENYLNPENIVERAPWTIMGHVDHGKTTLLDTLRNSR 
VATGEAGGITQHIGAYQIEEAGKKI.TFLDTPGHAAFTSMRARGASVTDITILIVAADDGVMPQTIEAINHSKAAGVPIIVAINKIDKPGANPERVI 
AELAEYGIISTAWGGECEFVEISAKFNKNIDELLETVLLVAEVEELKADPTVRAIGTVIEARLDKGKGAIATLLVQQGTLHVQDPIWGNTFGRVR 
AMVNDLGRRVKSAEPSTPVSITGLNETPMAGDHFAVYADEKAARAAGEERSKRALLKQRQNTQRVSLDNLFDTLKAGEIKTVNVIIKADVQGSVEA 
LAASLVKIEVEGVRVNWHSAVGAINESDVTLAEASNAVIIGFNVRPTPQARQQADTDDVEIRLHSIIYKVIEEVEEAMKGKLDPVYQEKILGEAI 
IRETFKVSKVGTIGGFMVINGKVTRDSSVRVIRDSWIFDGKLASLKHYKDDVKEVGNAQEGGLMIENFNDLKVDDTIEAYIMEEIVRK 

SEQ ID 3491 

ATGAGCACAATGAAGAAAGGATTAATTATGGCTAATCATCGTATTGATCGCGTTGGAATGGAAATTAAACGTGAAGTCAATGAGATTTTGCGTCTC 
CGAGTTAATGATCCACGTGTACAAGATGTCACAATTACTGATGTTCAGATGTTGGGTGACCTTTCAATGGCTAAAGTATTTTATACTATTCATTCG 
ACACTTGCTTCTGATAATCAAAAAGCACAAATTGGTTTAGAAAAAGCAACTGGTACTATTAAGCGTGAACTTGGCAAAAACCTTACTATGTATAAA 
ATACCAGATTTACAATTTGTTAAAGATGAATCTATTGAATACGGAAATAAGATTGATGAAATGTTGCGCAATCTAGATAAAAAAGAT 

SEQ ID 3492 

MSTMKKGLIMANHRIDRVGMEIKREWEILRLRVNDPRVQDVTITDVQMLGDLSMAKVFYTIHSTLASDNQKAQIGLEKATGTIKRELGKNLTMYK 
I PDLQFVKDES I EYGNKIDEMLRNLDKKD 

SEQ ID 3493 

ATGGCTATGGCTAATCATCGTATTGACCGCGTTGGGATGGAAATCAAGCGCGAAGTAAATGATATTCTTCAGAAAAAAGTGCGTGATCCACGCGTT 
CAGGGAGTAACGATTACAGAAGTGCAAATGCAGGGTGACTTGTCACTTGCTAAAGTTTATTACACTATTATGAGTGACTTGGCATCTGATAATCAA 
AAAGCACAAACAGGGCTTGAAAAAGCGACTGGAACGATTAAACGTGAACTTGGCAAACAATTGACCATGTACAAAATTCCAGATTTGGTGTTTGAA 
AAAGACAATTCCATCGCCTATGGTAATAAAATTGATCAACTCTTACGAGATCTTGACAACAAATCC 

SEQ ID 3494 

MAMAKHRIDRVGMEIKREVNDILQKKVRDPRVQGVTITEVQMQGDBSIjAKVYYTIMSDLASDNQKAQTGLEtCATGTIKRELGKQLTMYKIPDLVFE 
KDNS IAYGNKIDQLLRDLDNKS 

SEQ ID 3495 

TTGAAACCGTCCTTCAAAAAACTATTGCTACTATTTAGTATTATCACCATTTTATCCATCGCCTGTACACCACATGCAAAAGCAAGTGGGCGTTCA 
TGGAAAAGTTGGTTTATCGAACAATACTTTTGGCTAAAGCGCGATAAAAGTTATTATAAAGTTCAAGATGAAAGCTCATTTCAAAAGTACTTAAAT 
GCTAGCCGTGAACAATCTGATAAGGGTTATTACTTAGACCCAAACTCTGTTAATGGAGGGCTTGTTCAAGAGAGACTTTTTGATATGCAAGTCTAT 
TCTTGGAATGACAACGGTAAAGCTAATCAAAAGACCATTTTCTATTTAGCTGGTGGCTCTTACTTAAATAATCCAACGCCTTACCATATCAGCATG 
CTTAAGACGCTCTCAACTAGTCTTGATGCAAAAATTATTTTACCAATTTATCCAAAAACTCCTCGTTATACCTATGATTATGCTATCCCTAGATTG 
GTTAACCTTTATAGACACTTTCATGAAAAAAACGCTAATCTCACTTTGATGGGTGATTCAGCTGGCGGAGGATTAGCACTAGGATTAGCGCATGCA 
TTGTCTCACCAATCAGGGCAAGAGGCTATTCCTCAACCTAAAAATATTATCCTCTTATCTCCATGGCTAGATGTGACAATGAAACATCCAGAAATT 
CCCAAATACGAAGATACTGATCCTATCCTATCTGCTTGGGGTCTCGCACGTGTAGGTGAAATTTGGGCAAATGGTTCTAATAATACTAACCATACA 
TATGTTAGTCCTAAAAATGCCCCTGCTACTAAACTCGCTCCTATTACGTTATTTACTGGAACACGAGAAATATTCTTCCCAGATATTCGCGATTAT 
GCTGCACAACTCCAAGCAGCTAATCACCCCGTTAACTATATTGCACAAGAGGGAATGAATCATGTTTATCCAATTTACCCTATTGAAGAAGCTAAA 
ACAGCACAGTATCAAATGATTGATATCATCAATAAAACTCCT 

SEQ ID 3496 

MKPSFKKLLLLFSIITILSIACTPHAKASGRSWKSWFIEQYFWLICRDKSYYKVQDESSFQKYLNASREQSDKGYYLDPNSVNGGLVQERLFDMQVY 
SWNDNGKANQKTIFYLAGGSYLNNPTPYHISMLKTLSTSLDAKIILPIYPKTPRYTYDYAIPRLVNLYRHFHEKNANLTLMGDSAGGGLALGLAHA 
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LSHQSGQEAIPQPKNIILLSPWLDVTMKHPEIPKYEDTDPILSAWGLARVGEIWANGSNNTNHTYVSPKNAPATKLAPITLFTGTREIFFPDIRDY 
AAQLQAANHPVNYIAQEGMNHVYPIYPIEEAKTAQYQMIDIINKTP 

SEQ ID 3497 

TTGAAACATCCTATTCGAAAAACACTTGTCACCTTAGGTCTATTACTGACCTTATGCCTGCCGACTCCAGTTGCAGCTAGTTCTCGTTCTTGGAAG 
AGCTGGTTTATCGAGCAATATTTCTGGTTAAAACGTGACAAGAGTTACTATTCTAAACAAGATGACCCAAGCTTCCAAAGATACCTTGATGCCTGT 
CGTGAACAATCTGATAAACCTTATCAACTAGATACTAATTTAGTCAATGGTCCCCTTGTTCAAGAAAATCTTTATGGCATGCAGGTTTACTCTTGG 
AATGATAATGGAAAACCTGATCAAAAAACAATTATTTATCTTGCCGGTGGTTCTTATCTTAACAATCCAACGACATACCATATTAATATGTTAAAG 
ACATTATCCACAAGTCTTGACGCTAAAATTGTTTTACCCATTTATCCTAAAGCCCCACGTTATACCTATAACTATACTATGCCAAAATTGGTCAAT 
CTTTACCAACACTATTACCATAAAAATCAGAATGTTTTCCTTATGGGAGATTCAGCAGGTGGAGGTTTAGCCTTAGGTCTAGCTCATGCCCTACAC 
AATGAATCAGTCCCTCAACCAAAGCAGCTCGTTCTTTTATCACCTTGGTTAGATGTTACTATGTCACACCCAGAGATTCCAGAATACGAAGATGCT 
GATCCTATTCTATCTTCTTGGGGATTAAAACGAGTGGGAGAATTGTGGGCCTACTCTGCTGATAATACCAACCATATTTATGTCAGTCCTAAAAAT 
GGTCCGATCACTTATCTACCACCAATTACTTTATTTACTGGGACACGAGAGATCTTTTATCCTGATATTCGCGATTATGCCGCAAAACTGAAAGCC 
GCTAACCACAATATTACCTTTATTACCCAAGAAGGCATGAACCACGTTTACCCAATTTATCCTATCGAAGAGGCAAAAACAGCTCAATACCAAATC 
ATTGATGCCATCAACAAAACTCCT 

SEQ ID 3498 

LKHPIRKTLVTLGLLLTLCLPTPVAASSRSWKSWFIEQYFWLKRDKSYYSKQDDPSFQRYLDACREQSDKPYQLDTNLVNGPLVQENLYGMQVYSW 
NDNGKPDQKTIIYLAGGSYLNNPTTYHINMLKTLSTSLDAKIVLPIYPKAPRYTYNYTMPKLVNLYQHYYHKNQNVFLMGDSAGGGLALGLAHALH 
NESVPQPKQLVLLSPWLDVTMSHPEIPEYEDADPILSSWGLKRVGELWAYSADNTNHIYVSPKNGPITYLPPITLFTGTREIFYPDIRDYAAKLKA 
ANHNITFITQEGMNHVYPIYPIEEAKTAQYQIIDAINKTP 

SEQ ID 3499 

ATGACTATTTCAAGCGCAGAATGGGAAATTATGAGAGTGGTTTGGGCACAGCAGAATACAACCAGTAATGAGATACTAGCAGTTTTACTAGAGAAG 
TATGATTGGACTCCTTCAACTGTCAAAACCTTATTAAGAAGGCTCTTAGATAAAGGCTACGTGAGCAGAGAAAAAATGGGAAAAGGATTTAGCTAT 
TCTCCTTTAATTGATGAAGATTTAGCTATGATGTCAGAGGTAGATAGTGTATTTCAAAAAGTTTGCCAGACCAAACATGTTGCTATTGTTAGACAC 
TTATTGGAAAGTATACCAATGACAGAGAAGGATCGATTAAATTTGCAATCATCACTAGAAGCTAAGAAAGGCAAAACACTTGAACGTGTAGCTTGT 
AATTGCATTCCTGGTCAGTGTCAATGCCAT 

SEQ ID 3500 

MTISSAEWEIMRWWAQQNTTSNEILAVLLEKYDWTPSTVKTLLRRLLDKGYVSREKMGKGFSYSPLIDEDLAMMSEVDSVFQKVCQTKHVAIVRH 
LLESIPMTEKDRLNLQSSLEAKKGKTLERVACNCIPGQCQCH 

SEQ ID 3501 

GTGAATGAAGGTGACGTTATGCAACAGATATCAGCTGCTGAATGGGAAGTCATGCGTGTGGTGTGGGCCAGTGGTGATATTAAAAGTAGCGATATT 
ATTACTATTTTAAGGAAAAAATATCAATGGTCAGATTCCACTATTAAGACCCTCATTGGTAGGCTAGTTAAAAAAAATTTTTTAACGTCTTATCGG 
CAAGGAAGAGCTTATATTTATCAAGCTCTTTTGGATGAGACTTTGCTACAAAAAGAAGCACTAGCGACTGTTTTAGACGGTATTTGTCAGCGGCAA 
CACACGCGTCTACTTCTTGAACGGCTTTATCACTTACCGATGACCTTAGAGGAAATCGGGGCATTCCAAGAGCTACTAGAAGTCAAAAAAGAMAT 
GCAGTTCTTGAGGTGCCGTGTAATrGTCTGCCTGGGCAGTGCCACTGTCAGAGAAAGGAGACGTAT 

SEQ ID 3502 

VNEGDVMQQISAAEWEVMRWWASGDIKSSDIITILRKKYQWSDSTIKTLIGRLVKKNFLTSYRQGRAYIYQALLDETLLQKEALATVLDGICQRQ 
HTRLLLERLYHLPMTLEEIGAFQELLEVKKENAVLEVPCNCLPGQCHCQRKETY 

SEQ ID 3503 

ATGGCTAATAGAAAAGAAACATTTTTGATTGATGGGATGACTTGTGCATCTTGTGCTTTAACGATAGAAAAAGCTGTCAACAAGTTAGACCATGTG 
GATAGTGCAGTAGTAAATTTAGCAACAGAGAAAATGACAGTTACGTTTGATGATACAACCTTATCGCCAAATGTGATTGAAGAGTGTGTTTCTGAG 
AGTGGATACGAAGCATCGCTTTTCAAAGAGGAAACTTCTAAAAGCCAATCTGAACGGCACCAATTAGCCATTGAAAAGATGTGGCATCGCTTTTGG 
ATGTCAGCAGTTGCAACTATACCTCTTCTCTATATTTCCATGGGACCAATGATTAACTTATGGTTACCATCATTTTTGATGCCAGATAAGGGACCT 
CTAAACTATGGTATGATACAATTATTGTTAACACTACCGGTGATGTATTTTGGGCGTATCTTTTACCAAAATGGTTTTAAAGCACTTTTTAAAAGG 
CATCCCAATATGGATTCATTAGTTGCTATAGCCACAACAGCGGCTTTCATTTATAGCTTATATGGATTGTACGAAATATTACAGGGTGACATACAC 
TACGCTCACCAGCTTTATTTCGAATCTGTTGCAGTTATTTTAACACTTATTACTCTAGGAAAATATTTTGAAATATTATCCAAAGGGCGTACTTCG 
GCCTCGATTGAAAAATTATTAACTTTATCAGCAAAAGAAGCAAGAGTTATCAAAGATGGTGAAGACTATATGGTTCCTTTGGATAAAGTTAAAATA 
GGTGAAACAATTCTTGTCAAACCTGGAGAAAAAATTCCTCTTGATGGCCATGTTGTAGCAGGAGAATCAAGTATTGATGAATCCATGTTAACAGGT 
GAAAGTATTCCAGTTGAAAAAAAGGTTGGTAGTAAGGTTTACGGTGCCAGCATTAATGGGCAAGGTAGCTTAACGATTTTCGTTGAAAAAGAAGCT 
GGCGGTTCCCTTCTATCACAAATTATTAACTTAGTAGAAGCTGCACAGACAAGTAAGGCTCCAATTGCTAACTTAGCAGACAAAGTATCAGGAGTC 
TTTGTCCCTTTTGTTATTGTCATTGCAATTTTATCAGGCTTGAGTTGGTACTTAATTCTGGGGCAAAGTTTTGCCTTCTCTCTGAAGATTATGATT 
GCAGTCTTAGTGATTGCTTGTCCATGTGCTTTAGGGTTGGCAACTCCTACAGCTATTATGGTGGCTAGTGGTAAAGCAGCTGAGAATGGTATTTTA 
TTTAAAGGTGGTGAAGTGTTGGAAAAGGCTCACCACATTGATACAATAGTTTTTGATAAAACAGGAACCTTGACCAAAGGGAAACCAGAAGTAGTT 
GCTATCAAAACATATGGGGGAGATAAAGAGGAGTTTTTAGGTCAGGTAGCATCAGTAGAAAAACTTTCAAATCATCCACTTAGCCAAACAATTGTT 
AATAAAGCAAAAGAGAAAGAACTTCCCTTAAGGGAAGTCATGGCTTTTAAAAATATTTTGGGTTACGGTTTGAGTGCAACTATTAATGGTAAAACT 
ATGCTTGTAGGTAATGCTAACTTAATGACTAAGAACGATGTTAATTTAGATTTAGCAAAGGCTGATATAGAAATAGCTCAAGAAGAAGCACAAACT 
GTGGTTTACGTTTCCGAAAATGGAGTGTTGAGCGGTTTAATAACTTTAACGGACCAGCTAAAGACAGATAGCCAAGAAACAGTTAAGCAGTTACAA 
AGATTAGGATTTAATTTAGTTTTACTTACTGGTGATAATAAGGCTAGTGCAGATGCCATAGCACAAAAATTGGGTATCACGACAGTTGTTTCAGAA 
GTTTTACCTGATCAGAAAGCAAACGTTATTTTAGAACTTAAAGAAAAAGGCGGACAGATTGCGATGGTTGGTGATGGCATCAATGATGCTCCTGCG 
CTAGCTAGCAGTGATGrAGGTATCTCTATGAGTTCTGGAACAGATATTGCTATTGAATCAGCAGATATCGTGTTGATGAAACCTGAGTTAACAGAT 
CTCTTAAAAGCAATGACTATCAGTAAACAAACGATTCAAATTATTAAGGAAAATTTATTTTGGGCTTTCTTTTATAACGTTTTAGCGATTCCAGTG 
GCAATGGGTGTTTTACATCTTTTTGGTGGTCCCTTACTCAATCCTATGTTGGCAGGCTTAGCTATGGCGTTTAGTTCAGTTTCAGTAGTTTTAAAC 
GCACTTCGCTTAAAAGTCTTAAAA 

SEQ ID 3504 

MANRKETFLIDGMTCASCALTIEKAVNKLDHVDSAVTOLATEKMTVTFDDTTLSPNVIEECVSESGYEASLFKEETSKSQSERHQLAIEKMWHRFW 
MSAVATIPLLYISMGPMINLWLPSFLMPDKGPLNYGMIQLLLTLPVMYFGRIFYQNGFKALFKRHPNMDSLVAIATTAAFIYSLYGLYEILQGDIH 
YAHQLYFESVAVILTLITLGKYFEILSKGRTSASIEKLLTLSAKEARVIKDGEDYMVPLDKVKIGETILVKPGEKIPLDGHWAGESSIDESMLTG 
ESIPVEKKVGSKVYGASINGQGSLTIFVEKEAGGSLLSQIINLVEAAQTSKAPIANLADKVSGVFVPFVIVIAILSGLSWYLILGQSFAFSLKIMI 
AVLVIACPCALGLATPTAIMVASGKAAENGILFKGGEVLEKAHHIDTIVFDKTGTLTKGKPEWAIKTYGGDKEEFLGQVASVEKLSNHPLSQTIV 
NKAKEKELPLREVMAFKNILGYGLSATINGKTMLVGNANLMTKNDVNLDLAKADIEIAQEEAQTVVYVSENGVLSGLITLTDQLKTDSQETVKQLQ 
RLGFHLVLLTGDNKASADAIAQKLGITTWSEVLPDQKANVILELKEKGGQIAMVGDGINDAPALASSDVGISMSSGTDIAIESADIVLMKPELTD 
LLKAMTISKQTIQIIKENLFWAFFYNVLAIPVAMGVLHLFGGPLLNPMLAGLAMAFSSVSWLNALRLKVLK 

SEQ ID 3505 

TTGCCTGAAGTAGAACAGGCTGTTGTGAATTTAGCGACTGAGAAGCTCACGGTTACTTATCAAGATGACGATTTAGAAACGGCCAAAGTTATTCAA 
GCGGTGAAAGCTGCTGGTTATGGTGCACAAGTCTTTGATGAACATGCAAAACACATGCAAACAGGTCGTCGTGACGAAGACCTAAAGGTTATTTGG 
TCTCAGGTCTTGTGGTCTGCCCTATTCACCATTCCTATATTATACCTAGCTATGGGTCACATGGTGGGCTTATGGCTTCCTCCATTTCTGCAACCA 
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GATCGCTATCCTTTCGTTTACAGCTTTAGTCAGCTACTCTTGACGATTCCAGTCTTAGTATTAAATCGTCATTATTACCATAATGGGTTTAAAGCT 
TTGTTTAAGGGACATCCTAATATGGACTCCTTGGTAGCTTTAGCAACCAGCTTTGCTTTTGCTTATAGTCTTTATGGAGTGGTTGAAATCAGTCTG 
GGCCGGGCGCACTTTGTGCACTCCCTTTATTTTGAATCGGTGGTAGTGATTTTGACACTCATCGGTCTAGGAAAGTATTTTGAAAGTCGTTCTAAG 
GGCCGTACTTCTCAAGCTATTCAAAAGCTCCTATCCTTGAAGGCTACTGTTGTGAGGGTATGGAGAAACAGCCAATGGCAATTGTTACCATTAGAA 
GAAGTTAGCTATGATGACCTTGTCCTGGTTCAACCAGGTGAAAAAGTTTCTATTGACGGTATTATCGTGGAAGGACATAGCAGTTTGGATGAATCC 
TTTTTAACCGGGGAAAGTTTGCCTGTTGAAAAGGGAGAAAAAGATAATGTCTTTGCGGGCAGCTTGAATGGGCCAGGCGCCCTCACGATTAAACCA 
GATAAGCTTGGAAATGATACCTTGTTAGCACAAATTATCCAACTAGTTGAGAATGCTCAAGAAAATAAAGCACCTATTGCAGCTATTGCTGATAGA 
GTCTCAGGTGTCTTTGTTCCGGTGGTTTTGGTATTAGCTCTGTTAACAGGGGTGTTTTGGTTGGTATTCATGCAGGAAAGTCTTCGTTTTAGTTTG 
ACAACAGCCATCGCTGTTCTAGTCATTGCTTGCCCTTGTGCGCTTGGTTTAGCAACGCCGACAGCGATTATGGTTGGAACAGGGCGTGCAGCTGAA 
AATGGTATTCTTTTTAAAGGTGGTGACATCTTAGAACAAGCACATCAGGTAGATACGGTTGTTTTTGATAAAACGGGGACGATTACGGAGGGGAAA 
CCAAGTCTTCAAAAGCTCCTAACTTTTTCGGGAGATGATCACCTTATCTTGCAAGAAGCTGCTTCCTTGGAGGCCTATTCTCAACACCCCTTAGGG 
GAGGCTATTGTTCGTGCTGCTCAGGAAGCTGGTTACGATAGTCTACCAGTGGAAGAGTTTGAGTCTTTAACCGGCCTAGGAGTTACTGGTCAGCTT 
GAAGGGCGTCGTTTGGCGATTGGAAATGCTGCTTTAATGGGAATTCTTGGTATCGATTTATCTTGTGTTCAGTCGGTTTGTGCTAAGGCTTCTGAG 
AAAGGCCAAACCCTTGTATATTATGCTAAAGAGGGGCAGCTACGAGCTCTTTTCAGTATTGCTGACGCTGTCAAAGAAGATAGTCAAGCTACCGTC 
GAAGCTTTGCATCAACTGGGAATTCACACCATCATGCTAACAGGTGACCACGATGCTACCGCTAAGGCTATTGCCTCTCAAGTGGGGATTACAGAT 
GTGATCAGTCAAGTCTTACCTGATCAAAAAGCAGGCGTGATAGCAGACCTCCGCTCTCAAGGGAGAAAAGTTGCAATGGTAGGTGATGGTATTAAT 
GATGCTCCGGCATTGGCTGTAGCAGACATTGGGATAGCTATGGGGTCAGGGACAGATATTGCCATTGAATCGGCGGATGTGATTCTGATGAAACCT 
GATATGCTGGATTTGGTGAAAGCTATGTCATTGAGTCGAGTGACTATGAGAATTGTCAAGGAAAATTTATTTTGGGCATTCATTTACAATGTCCTC 
ATGATTCCAGTGGCCATGGGCTTACTTCATCTTTTTGGAGGTCCACTATTGAACCCGATGTTAGCAGGTTTTGCCATGAGTTTTAGTTCAGTATCA 
GTTGTTTTGAATGCCCTGCGATTAAAAGGAAAAACCATT 

SEQ ID 3506 

LPEVEQAWNLATEKLTVTYQDDDLETAKVIQAVKAAGYGAQVFDEHAKHMQTGRRDEDLKVIWSQVLWSALFTIPILYBAMGHMVGLWLPPFLQP 
DRYPFVYSFSQLLLTIPVLVLNRHYYHNGFKALFKGHPNMDSLVALATSFAFAYSLYGWEISLGRAHFVHSLYFESWVILTLIGLGKYFESRSK 
GRTSQAIQKLLSLKATWRVWRNSQWQLLPLEEVSYDDLVLVQPGEKVSIDGIIVEGHSSLDESFLTGESLPVEKGEKDNVFAGSLNGPGALTIKP 
DKLGNDTLLAQIIQLVENAQENKAPIAAIADRVSGVFVPWLVLALLTGVFWLVFMQESLRFSLTTAIAVLVIACPCALGLATPTAIMVGTGRAAE 
NGILFKGGDILEQAHQVDTWFDKTGTITEGKPSLQKLLTFSGDDHLILQEAASLEAYSQHPLGEAIVRAAQEAGYDSLPVEEFESLTGLGVTGQL 
EGRRLAIGNAALMGILGIDLSCVQSVCAKASEKGQTLVYYAKEGQLRALFSIADAVKEDSQATVEALHQLGIHTIMLTGDHDATAKAIASQVGITD 
VISQVLPDQKAGVIADLRSQGRKVAMVGDGINDAPALAVADIGIAMGSGTDIAIESADVILMKPDMLDLVKAMSLSRVTMRIVKENLFWAFIYNVL 
MIPVAMGLLHLFGGPLLNPMLAGFAMSFSSVSWLNALRLKGKTI 

SEQ ID 3507 

ATGAAACATACCTATCGAGTTAGTGGCATGAAATGTGATGGTTGTGCCAAAACAGTTTCTGATAAGTTATCAAGTGTGATTGGTGTTGACGAGGTT 
AATGTTGATTTGACTAAAAATCAAGTTGTCGTAAGTGGAAAAACATTCAAATGGCTTTTAAAACGTTCTTTAAAAGACACAAAGTATTCACTAGAA 
GAGGAAATAAAT 

SEQ ID 3508 

MKHTYRVSGMKCDGCAKTVSDKLSSVIGVDEVNVDLTKNQWVSGKTFKWLLKRSLKDTKYSLEEEIN 

SEQ ID 3509 

ATGGAAAAACATTATCAGGTTACAGGAATGACATGrGACGGTrGCGCAAGAACGGTCACTGAAAAATTATCAGCTGTCCCCGGTGTGCAATCGGTC 
CAGGTAAATTTGGAAAAAGGAGAGGCTAAGGTGACAGGACGTCCTTTAACGTTCCTAATCAAGCGTGCTTTGAAGGATACCAAATTTGAATTATAT 
AAATGGTCT 

SEQ ID 3510 

MEKHYQVTGMTCDGCARTVTEKLSAVPGVQSVQVNLEKGEAKVTGRPLTFLIKRALKDTKFELYKWS 

SEQ ID 3511 

GTGCAGATGTCAATTGATATTTGGAACATTTTAAGTTTGGTTGGAACCGTAGCTTTTGCAAGTTCGGGAGCTATTGTGGCGATTGAGGAAGAATTT 
GATATTCTAGGGCTTTTTATCTTAGGTTTTGTAACGGCATTTGGTGGTGGAGCTATTAGAAATGTACTAATTGGCTTGCCTATTGAAACACTTTGG 
AGTCAAGGAATTGCTTTTTATGCAGCAGCAGCAGCTATTTTATTTATTATGATTTTCCCTAATTTGTTGAGTGGTAAGGGACGGGATGCCGAAGTT 
GTATCAGATGCTATTGGGTTAGCAGCGTTTAGTGTTCAAGGAGCACTATATGCGACTCAATCTCATCAACCTCTTAGTGCTGTCATTGTCGCAGCA 
GTACTAACTGGTGCAGGTGGTGGTATTGTCAGAGATGTTCTGGCTGGCCGAAAACCTGGAGTACTAAGAAGTGAAATATATGCAGGTTGGTCAATA 
TTAGTGGGGATCATTTTATATTTTAAAATTGCTAAAACAACAACTGACTATTATTTGTTAGTGTTAGTTGTAACTAGCCTAAGGATGTTGGGTTAT 
AAGAAACAATGGCACTTGCCAGTTGTCAGACCACGTAAGAAA 

SEQ ID 3512 

MQMSIDIWNILSLVGTVAFASSGAIVAIEEEFDILGLFILGFVTAFGGGAIRNVLIGLPIETLWSQGIAFYAAAAAILFIMIFPNLLSGKGRDAEV 
VSDAIGLAAFSVQGALYATQSHQPLSAVIVAAVLTGAGGGIVRDVLAGRKPGVLRSEIYAGWSILVGIILYFKIAKTTTDYYLLVLWTSLRMLGY 
KKQWHLPWRPRKK 

SEQ ID 3513 

ATGACAATTGATATGTGGGAAATTTTAAATATCATCGGGACCATTGCCTTTGCTCTTTCTGGTGCTATTGTTGCCATGGAAGAAGAATTTGATATT 
TTAGGGATTTTTATTTTAGGTTTCGTGACAGCCTTTGGAGGCGGAGCCATTCGAAACACCCTAATTGGTTTACCTATAGAGGCCTTATGGGGGCAA 
AAGCCAGAATTCACTTGCGCTTTCTTTGCTATGGTTTTGATTATGCTTTTTCCTAAGCTAATGGCTAGAGGTTGGGTACGGGCAGCTGTTTTGACT 
GATGCCATTGGTCTGGCAGCTTTTAGTGTCCAAGGAGCCTTGCATGCTGTCCGTCTTAACCAGCCTTTAAGTGCTGTCATTGTAACAGCTGTGTTG 
ACTGGTGCAGGCGGTGGTGTTGTCAGAGATATTCTGGCAGGGCGAAAACCTAGTGTTTTGCGTAGTGAAATCTATGCTGGGTGGTCTATTCTTGCA 
GCTATTGTTTTGCATTTTAAACTAGCAGATTCAACGATTGAATGTTATGCCTTGGTTGTTTTACTCACGACTTTACGCATGATTGGCAACCGTAAA 
AAATGGAACCTCCCTAAAATCAAATGGAAAGAGGAAAGA 

SEQ ID 3514 

MTIDMWEILNIIGTIAFALSGAIVAMEEEFDILGIFILGFVTAFGGGAIRNTLIGLPIEALWGQKPEFTCAFFAMVLIMLFPKLMARGWVRAAVLT 
DAIGLAAFSVQGALHAVRLNQPLSAVIVTAVLTGAGGGWRDILAGRKPSVLRSEIYAGWSILAAIVLHFKLADSTIECYALWLLTTLRMIGNRK 
KWNLPKIKWKEER 

SEQ ID 3515 

ATGATAGAGGAGAAAAAGATGATA2WiTTAATTGCTATTGATATGGATGGAACGCTTTTAAATGATGAAAAGAAAATTCCAAAGGAAAATATCCAA 
GCTATTAAAGAAGCAACTCAAGCAGGTATTAAAATTGTACTGTGTACTGGGCGACCGATGTCAGGTATACTTCCTTATTTTAATGAACTAGGTTTA 
ACAAAAGAGGAGTATATTATCATGAATAATGGTTGTAGCACTTATAGCACGAAAGATTGGCAATTGATTGATTCTGCAACTTTAACACATGATGAA 
CTCATCTTTCTTGAGGAGGTTGTTAAAGAATTTCCCAACGTTTGTTTAACATTAACAGCTGAAAATACATTTTACGCTGTTGGAGAGGAAGTTCCT 
GAAATTGTTGCTTATGATGCTGATTTAGTTTTTACAAAAGCAAAGTCAACAAGTTTAGATGCTCTTCGCAATCAAGAAGAAATTGTCTTTCAAGCA 
ATGTACATGGGATTAGATGCAGATGTAACTGCTTTTCAAGAAGCTGTTGAAGAAGCCTTAATCTCGAAATTTAGTGGAGTTCGAAGCCAAGACTAT 
ATTTATGAGATTATGCCTCAAGGAGTAACAAAAGCAAGAGGCTTAAAATCCTTGATAGCAAAATTAGGACTGGATATTAATCAAGTTATGGCCATC 
GGTGATGCTCCTAACGATATTGAATTATTAGATTTAGTTCCCAATAGCGTTGCTATGGGGAATGCATCAGATGAGATTAAATCTAGATGTAAATAT 
ATAACGGTGGATAATAACAAAGCAGGGGTTGCTAAAGCTATTTATGACTATGCTTTACGT 
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SEQ ID 3516 

MIEEKKMIKLIAIDMDGTLLNDEKKIPKENIQAIKEATQAGIKIVLCTGRPMSGILPYFNELGLTKEEYIIMNNGCSTYSTKDWQLIDSATLTHDE 
LIFLEEWKEFPNVCLTLTAENTFYAVGEEVPEIVAYDADLVFTKAKSTSLDALRNQEEIVFQAMYMGLDADVTAFQEAVEEALISKFSGVRSQDY 
IYEIMPQGVTKARGLKSLIAKLGLDINQVMAIGDAPNDIELLDLVPNSVAMGNASDEIKSRCKYITVDNNKAGVAKAIYDYALR 

SEQ ID 3517 

TTGGCAACCGTAAAAAATGGAACCTCCCTAAAATCAAATGGAAAGAGGAAAGATAGGATGATTCAACTAATTGCAATTGATTTGGACGGCACCTTA 
TTAAACCAGGACAAACAGATTCCAAAAGAGAATATCACAGCCATCCAAGAAGCAGCTCAGTCAGGCTTAAAAATTGTCTTATGCACAGGCCGGCCT 
CAGTCAGGGACAAGACCCTATTTTGACCAATTAGGTTTGACACAAGAGGAATTCCTCATTATCAATAATGGCTGTAGTACTTATAGTAGTCCTGAC 
TGGCAATTACGCCATTCAAAAATGTTGAAGGTTTCAGATATTGAATTGCTGGAAGAGCTAAGCCAAAGTTTTCCAGATATTTACCTGACTTTAACT 
GAGGAAAACGATTATTTGGTGCTTGAAGAAGAAGTGCCAGACCTTGTGCAGGAAGATGGAGATTTGGTATTTACCATTGTCAAGCCTGTCTCCTTA 
GCAGAGCTGTCGGACACTCCTCGCCTGATTTTTCAAGCCATGTACTTAGGAGAAAAAGCTGCGCTAGATGCCTTTGAACGTGCGGTGAGAAATCAG 
CTTAGTCAGAGTTTTCATGTTGTTCGTAGCCAAGATAATATTTTAGAAATTCTCCCTCAGGGAGTCAGCAAGGCATCGGCTCTCAAAGAATTAGTA 
GAAGATTTGGGTTTAACTGCTGACCAAGTGATGGCTATTGGGGATGCTCCCAATGACATTGAGATGTTAACTTATGCTGGTTTAGGAGTTGCTATG 
GAAAATGCTTCAGCAGCTATCAAGCCATTAGCTGACAAAGTCACTTTGACTAATGATATGGCGGGTGTGGCCCAGGCTATCCGTCAGTTTGCACTT 
GTAGCTCAAAAAGAC 

SEQ ID 3518 

LATVKNGTSLKSNGKRKDRMIQLIAIDLDGTLLNQDKQIPKENITAIQEAAQSGLKIVLCTGRPQSGTRPYFDQLGLTQEEFLIINNGCSTYSSPD 
WQLRHSKMLKVSDIELLEELSQSFPDIYLTLTEENDYLVLEEEVPDLVQEDGDLVFTIVKPVSLAELSDTPRLIFQAMYLGEKAALDAFERAVRNQ 
LSQSFHWRSQDNILEILPQGVSKASAIiKELVEDLGLTADQVMAIGDAPNDIEMLTYAGLGVAMENASAAIKPLADKVTLTNDMAGVAQAIRQFAL 
VAQKD 

SEQ ID 3519 

ATGACAAACAAGAATAAATTACTTTTAATTGATGGCTCATCTGTAGCCTTTCGTGCTTTTTTTGCTCTTTATAATCAAATTGACCGCTTTAAAAAC 
AATTCTGGACTTCATACTAATGCCATATATGGTTTCCATTTGATGTTGAATCATATTTTAGGTCGTGTCCAGCCTAGTCATATTTTAGTGGCTTTT 
GATGCCGGAAAAACTACTTTCCGTACGGAAATGTATGCAGATTATAAAGGTGGGCGTGCTAAAACTCCGGATGAATTTCGTGAACAATTTCCTTAC 
ATTCGTCAACAATTAGATGTCTTAGGCATCAAACATTATGAATTGGAACATTATGAAGCCGATGATATCATTGGTACTCTTGCAAAACAAGCCGAA 
GCTAGTAATGAACATTTTGATATAACGGTGGTTTCTGGGGATAAAGATTTAATTCAATTAACAGACACTAACACGGTAGTAGAAATCTCTAAAAAG 
GGAGTTGCTGAGTTTGAAGAATTCACGCCAGCTTACCTTATGGAAAAAATGGGAATTACGCCGAGTCAATTTATTGATTTAAAAGCTTTGATGGGA 
GATAAATCAGATAATATTCCTGGGGTTACTAAAATCGGTGAAAAAACTGGCTTGAAGTTGCTATCAGAATATGGTTCCTTAGAAGGGATCTATGAA 
AATATTGAGGCTATGAAACAGTCTAAGATGAAAGAAAACCTTATCAATGATAAGGAGCAAGCTTTCTTATCAAAGACCCTAGCTACAATCAACATA 
GCATCACCTATAACAATCGGCTTAGAAGATATCCTTTATAGTGGACCGCAAGATATAAAAGCCTTGTCTCAATTTTATGATGAGATGGATTTTAAA 
CAGTTTAAAGCAGCTCTGGGTGAGGAGACAAGTCAGGAAGATTTTGAGGTTGACTTTACTGAAGTGGAGCAATTAAAAACAGAAATGTTCTCCGAT 
AATGATTTTTATTACTTTGAGATGTTGGGTGATAACTACCATGTAGAAGATTTAATTGGGATAGCTTGGGGAAATAGCGATACAATCTACGCTACT 
AGTAATGTATCGTTATTGCAAGAAGCTTTATTTAAAAAAGCTTTATCAAAACCTATCAAAACTTATGATTTTAAAAGAAGTAAGGTCCTTTTAAAT 
CGTTTTAATATTGATTTACCAGAGCCAGCCTTTGATACTAGATTGGCCAAGTACCTTTTGTCTACTACTGAGGATAATCTAGTATCAACAATTGCT 
AGGTTATATACAAATCTGCCACTGGATACTGATGATGCTGTTTATGGGAAAGGTGCTAAACGCGCTATACCAGAAAAAACACGATTTCTTGAGCAT 
CTAGCTAAAAAAGTAAAAGTTTTAGTGGATTCTGAGGCTAATATTATGCAACAGCTTAAAGCTAATGAGCAAGAAGAATTGCTGTTTGAAATGGAG 
CAACCTTTAGCGAATGTTTTAGCTAAAATGGAAATTCGAGGTATTAAGGTTAAGAAAAATACCTTGAATGAAATGGCCATTGAAAATCAAAAAGTC 
ATCGAAACATTAACACAAGAAATCTATGAATTGGCTGGGCAAGAGTTTAATATTAATTCTCCAAAACAGTTAGGAAAGTTGTTGTTTGAAACGTTA 
GGTCTTCCTGTAGAAATGACTAAAAAAACAAAAACAGGTTATTCAACTGCAGTAGATGTATTAGAGCGCTTAGCTCCGATTTCTCCTCTTGTAACT 
AAAATTTTAGAGTACCGTCAAATCACTAAATTGCAATCAACCTATATTATTGGTTTACAAGATTATATTTTAGAAGATGGTAAAATTCATACACGT 
TATGTTCAAGATTTGACTCAGACAGGTCGTCTTTCAAGTTCTGACCCAAACCTTCAAAATATACCAGTTAGACTAGAGCAAGGACGGCTTATCCGA 
AAAGCTTTTGTTCCATCAGAAGACAATGCTGTTTTATTGAGTTCAGATTATTCTCAAATAGAATTGCGCGTGTTAGCACATATTTCAAAAGACGAA 
CATTTGATCGCTGCCTTTAAAGAGGGAGCTGATATTCATACTTCAACAGCTATGCGTGTTrTTGGTATCGAAAAACCTGAGAATGTCACTCCCAAT 
GATCGTCGAAATGCTAAGGCTGTTAATTTTGGAATTGTTTATGGTATTTCAGATTTTGGTCTATCGCATAATTTAGGAATACCTCGTAAACTAGCG 
AAGCAATATATTGACACCTATTTTGAGCGTTATCCTGGAATAAAAAACTATATGGAAACAGTTGTTCGTGAAGCAAAAGATAAGGGTTACGTTGAA 
ACACTTTTCCATCGTCGTCGTTCATTACCAGATATTAATTCTCGTAATTTTAACATTCGCCAATTTGCAGAGCGCACAGCAATCAATTCACCAATC 
CAAGGAAGTGCAGCTGATATTCTTAAAATTGCAATGATAAATTTAGATAGGGTACTTGATAAAGGTGGTTATAAATCAAAAATGCTGTTGCAAGTT 
CATGATGAAATTGTACTTGAAGTCCCTAACGAGGAGATAGGAGCAATCAGGGAGTTGGTTACAAAAACAATGGAGTCAGCAATTAGTTTATCGGTA 
CCTTTGATTGCAGATGAGAACGCAGGTGAGACTTGGTATGAAGCGAAG 

SEQ ID 3520 

MTNKNKLLLIDGSSVAFRAFFALYNQIDRFKNNSGLHTNAIYGFHLMLNHILGRVQPSHILVAFDAGKTTFRTEMYADYKGGRAKTPDEFREQFPY 
IRQQLDVLGIKHYELEHYEADDIIGTLAKQAEASNEHFDITWSGDKDLIQLTDTNTWEISKKGVAEFEEFTPAYLMEKMGITPSQFIDLKALMG 
DKSDNIPGVTKIGEKTGLKLLSEYGSLEGIYENIEAMKQSKMKENLINDKEQAFLSKTLATINIASPITIGLEDILYSGPQDIKALSQFYDEMDFK 
QFKAALGEETSQEDFEVDFTEVEQLKTEMFSDNDFYYFEMLGDNYHVEDLIGIAWGNSDTIYATSNVSLLQEALFKKALSKPIKTYDFKRSKVLLN 
RFNIDLPEPAFDTRLAKYLLSTTEDNLVSTIARLYTNLPLDTDDAVYGKGAKRAIPEKTRFLEHLAKKVKVLVDSEANIMQQLKANEQEELLFEME' 
QPLANVLAKMEIRGIKVKKNTLNEMAIENQKVIETLTQEIYELAGQEFNINSPKQLGKLLFETLGLPVEMTKKTKTGYSTAVDVLERLAPISPLVT 
KILEYRQITKLQSTYIIGLQDYILEDGKIHTRYVQDLTQTGRLSSSDPNLQNIPVRLEQGRLIRKAFVPSEDNAVLLSSDYSQIELRVLAHISKDE 
HLIAAFKEGADIHTSTAMRVFGIEKPENVTPNDRRNAKAVNFGIVYGISDFGLSHNLGIPRKLAKQYIDTYFERYPGIKNYMETWREAKDKGYVE 
TLFHRRRSLPDINSRNFNIRQFAERTAINSPIQGSAADILKIAMINLDRVLDKGGYKSKMLLQVHDEIVLEVPNEEIGAIRELVTKTMESAISLSV 
PL I ADENAGETWYEAK 

SEQ ID 3521 

ATGGAAAACAAGAATAAATTACTATTAATTGATGGGTCATCTGTTGCCTTTCGTGCCTTTTTTGCCCTCTACAATCAAATTGACCGCTTTAAAAAC 
CATAGCGGTCTTCATACCAATGCCATTTATGGCTTTCATTTGATGCTAGACCACATGATGAAGCGAGTCCAGCCCACACACGTGCTGGTGGCTTTT 
GATGCGGGCAAAACCACCTTCCGGACAGAAATGTATGCCGATTATAAGGCGGGTCGCGCTAAAACCCCAGAGGAATTTCGTGAGCAGTTTCCTTAT 
ATTCGTGAGATGTTGACAGCCCTTGGGATTGCTTATTATGAGTTGGAACACTACGAAGCAGACGATATTATCGGGACGCTTGATAAAATGGCGGAG 
CGCACAGAAGTGCCTTTTGATGTGACCATTGTCAGTGGTGATAAAGATTTGATCCAGTTAACTGACGAAAATACCGTGGTTGAAATTTCTAAAAAA 
GGGGTAGCCGAATTTGAAGAATTCACACCGGCTTACCTCATGGAAAAAATGGGATTGACGCCAAACCAGTTTATTGACCTCAAAGCCTTGATGGGA 
GATAAATCGGATAATATTCCAGGAGTGACCAAAATCGGTGAAAAAACTGGGCTCAAGCTCCTTCATGAATTTGGTAGTTTAGAAGGTATCTACGAG 
CATATTGATGGATTCAAGACCTCAAAAATGAAAGAAAACTTGATTAATGATCGTGACCAAGCTTTCCTATCTAAAACGCTCGCCACTATCAATACA 
GCATCTCCTATCACAATTGGCTTAGATGATATTGTCTACAATGGTCCAGATGTTGCTAGTCTCTCTCAATTTTACGATGAGATGGATTTTGTGCAA 
CTCAAGAAAGGTCTTGCTAGCCAGATGCCTCAAGAGCCAGTAGCTGTCATTTCCTATCAAGAAGTGACCAATGTGTCTGCTGATTTGTTTAGCGCA 
GAAGACATCTTCTACTTTGAAACGCTTCGGGACAATTACCATCGTGAGGCCATCATTGGTTTTGCTTGGGGACATGGTGAGCAGATTTACGCATCC 
ACAGACCTTGGCCTATTAGCGACGGATAGTTTTAAGCAGGTCTTCCAAAAACCCATTGCCACTTATGATTTTAAACGTAGCAAGGTCTTGTTGAGC 
CACTTAGGAATTGAGTTGGTAGCACCTAGCTATGATGCTAGATTAGCTAATTACCTTCTGTCAACTGTAGAAGACAATGAGCTTAGCACCATTGCC 
CGCATTTTTACTGACATCTCTTTGGAAGAAGACGATACAGTCTATGGTAAAGGTGCTAAACGGGCTGTTCCTGATAAAGACGTCTTACTAGAACAC 
TTAGCTCGTAAGGTCAAAGTATTATTAGATAGCAAGTCTCAAATGCTAGACAAGCTCACTGCCCATGAGCAACTAGACCTCTATCAGAATATTGAA 
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TTGCCTTTGGCTAATGTCCTTGCTAAAATGGAAATTC3AAGGGATCAAGGTTAATAGGGCGACTTTGCAAGATATGGCAGAGCAAAACAAGGTCATT 
ATTGAAGCGCTCACCCAAGAGATTTATGATATGGCTGGCCAAGAATTTAATATCAATTCGCCTAAACAGTTAGGCAGTATCTTGTTTGAGAAGATG 
CAACTACCTCTTGAGATGACTAAGAAGACCAAAACAGGTTATTCTACAGCTGTTAATGTTTTGGAACGTTTGGCACCGATTGCTCCAATTGTGGCT 
AAAATTTTGGATTACCGCCAGATTACCAAATTACAGTCTACTTATGTGATTGGTTTACAGGATTATATTCTGGCTGATGGCAAGATTCATACCCGC 
TATGTGCAGGATCTCACGCAGACAGGGCGTTXGTCTAGTGTGGACCCTAATCTTCAAAACATTCCCATTCGTTTGGAACAGGGGCGTTTGATTCGT 
AAGGCCTTTACCCCATCTCATGAAGATGCCGTCTTGTTGAGTTCAGATTACTCACAGATTGAATTGCGGGTACTGGCACATATTTCAGGGGATGAG 
CATTTGATTGCTGCCTTTAATGAAGGGGCAGACATTCATACCTCAACGGCTATGCGTGTGTTTGGGATTGACAGGGCAGCAGATGTTACTGCCAAT 
GACCGCCGTAATGCCAAGGCTGTTAACTTTGGAATTGTGTATGGGATTTCTGATTTTGGTTTGTCAAATAACCTTGGTATCACCCGTAAACAGGCC 
AAGTCTTACATTGATACCTATTTTGAACGCTATCCTGGGATTAAAGCCTATATGGAAAATGTGGTGCGTGAGGCTAAAGACAAGGGCTATGTAGAG 
ACCCTCTTTAAGCGTCGTCGTGAATTACCGGATATCAACTCTCGTAATTTCAACGTTCGCTCTTTTGCGGAGCGTACAGCCATCAACTCGCCCATT 
CAAGGAAGCGCAGCTGATATTCTCAAAATCGCTATGATTAATCTGGATAAGGCCTTGCAAGCAGGTGGTTTTAGAGCTAAAATGCTGCTTCAAGTG 
CATGATGAAATCGTTTTGGAAGTGCCAAATGATGAGTTGACTGCTATAAAAAAACTTGTCAAAGACACCATGGAAGCTGCTGTTGATTTAGCTGTT 
CCTTTATGTGTCGATGAAAGTACTGGGCATAGCTGGTACGAAGCCAAA 

SEQ ID 3522 

MENKNKLLLIDGSSVAFRAFFALYNQIDRFKNHSGLHTNAIYGFHLMLDHMMKRVQPTHVLVAFDAGKTTFRTEMYADYKAGRAKTPEEPREQFPY 
IREMLTALGIAYYELEHYEADDIIGTLDKMAERTEVPFDVTIVSGDKDLIQLTDENTWEISKKGVAEFEEFTPAYLMEKMGLTPNQFIDLKALMG 
DKSDNIPGVTKIGEKTGLKLLHEFGSLEGIYEHIDGFKTSKMKENLINDRDQAFLSKTLATINTASPITIGLDDIVYNGPDVASLSQFYDEMDFVQ 
LKKGLASQMPQEPVAVISYQEVTNVSADLFSAEDIFYFETLRDNYHREAIIGFAWGHGEQIYASTDLGLLATDSFKQVFQKPIAfYDFKRSKVLLS 
HLGIELVAPSYDARLANYLLSTVEDNELSTIARIFTDISLEEDDTVYGKGAKRAVPDKDVLLEHLARKVKVLLDSKSQMLDKLTAHEQLDLYQNIE 
LPLANVLAKMEIEGIKWRATLQDMAEQNKVIIEALTQEIYDlffiGQEFNINSPKQLGSILFEKMQLPLEMTKKTKTGYSTAVNVLERLAPIAPIVA 
KILDYRQITKLQSTYVIGLQDYILADGKIHTRYVQDLTQTGRLSSVDPNLQNIPIRLEQGRLIRKAFTPSHEDAVLLSSDYSQIELRVLAHISGDE 
HLIAAFNEGADIHTSTAMRVFGIDRAADVTANDRRNAKAVNFGIVYGISDFGLSNNLGITRKQAKSYIDTYFERYPGIKAYMENWREAKDKGYVE 
TLFKRRRELPDINSRNFNVRSFAERTAINSPIQGSAADILKIAMINLDKALQAGGFRAKMLLQVHDEIVLEVPNDELTAIKKLVKDTMEAAVDLAV 
PLCVDESTGHSWYEAK 

SEQ ID 3523 

GTGGACAACATACGTAAAGGAGTCATTAATATGGTTTATCATTTTCAAAA.TCCAAGTGATTTTATGTTAAAAAATTATTTAACAAAAGCAAAGACC 
ATCGCAGTTGTAGGACTGTCAGACCGTCAAGAAACTGCAGCTTATCAAGTATCAAAAATAATGCAAGAAGCAGGTTATCAAATTATTCCAGTTAAT 
CCTAAAAATGCAGGACAGAAAATACTTGGGCAAATGACATATGCCTCACTTAAGGATGTCACTGAACATATTGATATTGTTAATATTTTTCGACGT 
AGCGAGTATTTACCTGATATTGCAAGAGAATTTTTAGAAGTAGACGCTGATATTTTCTGGGCTCAGCTTGGACTTGAAAGTCAAGAAGCAGAGACA' 
ATTCTAAAGCAAGCAGGACACAAACAGATTGTCATGAATAAATGTCTGAAAGTTGAATGCCAAAAATTACACTCAGAAACTAAC 

SEQ ID 3524 . 

MDNIRKGVINMVYHFQNPSDFMLKNYLTKAKTIAWGLSDRQETAAYQVSKIMQEAGYQIIPVNPKNAGQKILGQMTYASLKDVTEHIDIVNIFRR 
SEYLPDIAREFLEVDADIFWAQLGLESQEAETILKQAGHKQIVMNKCLKVECQKLHSETN 

SEQ ID 3525 

GTGATTTATTCGTTTCAAAATCCCTCAGAGGATGTCCTAAAAGCTTACTTGGAGTCAGCCAAAACCATTGCGGTTGTTGGTCTTTCTGACCGCAAA 
GACACAGCAGCTTATGGTGTCGCCAAATTTATGCAGGCTATGGATTATCGGATCATTCCAGTCAATCCCAAATTAGCAGGTCAGCTTATTTTGGGA 
GAGAAGGTCTATGCCAGTATCAAGGCAATTCCCTTTGAGGTTGACATTGTAGATGTCTTTCGCAGAAGTGAGTTTTTACCAGAAGTTGCCAGAGAC 
TTTTTAGCAGGTCAGGCCAAAGTCTTTTGGGCGCAATTAGGCCTTGAAAACCAAGAAGCACAAACCATTTTACGGTCGGCAGGCAAAGAGGCTATT 
GTGATGAACCGCTGCCTAAAAATAGACTATTTGCAATTAGTCGCTAAACCAGAATGCATCACAAATCAT 

SEQ ID 3526 

VIYSFQNPSEDVLKAYLESAKTIAWGLSDRKDTAAYGVAKFMQAMDYRIIPVNPKLAGQLILGEKVYASIKAIPFEVDIVDVFRRSEFLPEVARD 
FLAGQAKVFWAQLGLENQEAQTILRSAGKEAIVMNRCLKIDYLQLVAKPECITNH 

SEQ ID 3527 

GTGCTGGAAAGGAGTCCTATGGACAGTCATTCACATGGTCATAGACCTCTCGATGCTTATGAAAACGTCCTAGAGCATCTCCGTGAAAAACGTATT 
CGAATTACTGAGACTCGAAAAGCTATTATTTCCTATATGGTTAATAGTCGTGAGCATCCGAGTGCAGAAAAGATTTACAATGATTTATTACCAGAA 
TATCCTAACATGAGCTTGGCAACAGTTTACAATAACCTTAAGGTCCTTGTGGATGAGGGGTTTGTGACAGAGCTAAAACTTTGCAATTATAGTACA 
ACTTATTATGATTTTATGGGGCATCAGCACCTAAACATTGCCTGTGAAGATTGTGGGAAAATCGTTGATTTTGTCGATGTTGACTTATTGGATATT 
TCTAGAGAAGCACACCAACAAACAGGTTTTGAAGTGACTAGAGTTCAGTTAGTAGCTTATGGTATCTGTCCGGAGTGTCAGAGGAAGCGTAAGGAT 
AAATATAAAAAAGAT 

SEQ ID 3528 

MLERSPMDSHSHGHRPLDAYENVLEHLREKRIRITETRKAIISYMVNSREHPSAEKIYNDLLPEYPNMSLATVYNNLKVLVDEGFVTELKLCNYST 
TYYDFMGHQHLNIACEDCGKIVDFVDVDLLDISREAHQQTGFEVTRVQLVAYGICPECQRKRKDKYKKD 

SEQ ID 3529 

ATGGACATTCATTCACATCAGCAAGCCCTAGATGCCTATGAAAATGTCCTAGAGCATCTACGGGAAAAACATATTCGAATTACAGAGACACGTAAA 
GCCATTATTTCTTACATGATTCAGTCCACAGAACACCCTAGTGCCGATAAGATTTACCGTGACTTACAGCCTAACTTTCCTAACATGAGCCTTGCC 
ACAGTCTATAATAATTTGAAAGTTTTAGTTGATGAAGGTTTTGTCTCAGAATTGAAAATCA0CAATGATTTAACCACCTACTATGACTTTATGGGC 
CATCAACACGTCAATGTGGTTTGTGAAATATGTGGGAAGATTGCTGACTTTATGGATGTTGATGTTATGGATATTGCCAAAGAAGCCCATGAGCAA 
ACAGGTTATAAGGTCACGCGTATCCCAGTTATTGCTTACGGGATTTGTCCGGATTGCCAAGCAAAAGACCAACCTGATTTT 

SEQ ID 3530 

MDIHSHQQALDAYENVLEHLREKHIRITETRKAIISYMIQSTEHPSADKIYRDLQPNFPNMSLATVYNNLKVLVDEGFVSELKISNDLTTYYDFMG 
HQHVNWCEICGKIADFMDVDVMDIAKEAHEQTGYKVTRIPVIAYGICPDCQAKDQPDF 

SEQ ID 3531 

ATGAAAATATCACAATACAATAAATGGTCAATTCGCCGATTGAAAGTTGGAGCTGCATCTGTAATGATTGCTAGTGGAAGCATTGTTGCTTTAGGG 
CAATCTCATATTGTTTCAGCAGATGAGATGTCCCAACCTAAAACAACCATTACAGCTCCAACAGCTAACACTTCTACAAATGTAGAAAGTAGTACT 
GATAAGGCATTATCAAAAGTTACTACGATGGAGACAAGTTCAGAAATGCCTAAAATGCAAAATATGGCAAAAGTTGAAAAAACGAGTGACAAACCT 
ATGATGGTGGCTACCTCTGTTAGAAAAATGATGGCAACGCCGACACCTGTAGCGATGACCAAAACGACTAGTGTAGATGAGGTAAAGAAATCAACT 
GATACTGCTTTTAAACAGACAGTAGACGTTCCGGCTCATTATGTTAATGCAGCAAAAGGGAATGGCCCATTTCTAGCAGGTGTAAATCAAACGATT 
CCATATGAAGCGTTTGGTGGAGATGGCATGTTAACGCGTTTAATCCTTAAATCTTCTGAAGGAGCAAAATGGTCAGATAATGGTGTTGATAAAAAT 
AGTCCATTATTACCATTGAAAGGCTTAACTAAAGGTAAATATTTCTATCAAGTTTCTTTAAATGGTAATACGACAGGTAAAGAGGGACAAGCTCTC 
TTAGATCAAATTAAAGCTAATGATAAACATAGCTACCAAGCCACAATTAGAGTTTATGGTGCTAAAGATGGTAAAGTTGATTTAAAAAACATGATT 
AGCCCAAAAATGGTAACCATTAACATTCCTCACATTACAACTGATATGGAAGTAAAAAATTCTCTAAAGATGGCCTTTAAAGAAAAAGTAGACGTC 
CCAGCAAAATATGTTAGTGCTGCAAAAGCTAAAGGTCCATTTTTAGCAGGTGTTAACGAAACGATTCCATATGAAGCGTTTGGTGGGGATGGCATG 
TTAACGCGTTTAATCCTTAAAGCTTCAGAGGGAGCAAAATGGTCAGACAATGGTGTTGATAAAAATAGTCCATTATTACCGTTAAAAGATTTAACT 
AAGGGTAAATACTTCTACCAAGTCTCTCTTAATGGCAATACAGCCGGTAAAAAAGGCCAAGCTCTCTTAGATCAAATTAAGGCAAATGGAAGCCAT 
ACTTATCAAGCAACTATCACTATTTATGGTACGAAAGATGGCAAAGTTGATATGAATACTATTTTAGGACAAAAGACAGTGATGATTCATATTAAT 
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GTCGCTAAAAAAGATATGAATAGCACATCAATGATGATGAAAAAAGATAAGATGACAATGCCTATGAAGAAAGAAATGACTTCATCTAAAATAAAT 
ACCGGTATGATGATGTCTAACAACAAGATGTCAGCTAATATGCAAATGTCATCACAAGCCAAATCAAATGATAAAGCTGGTAAAAAAATGTCTATG 
ATGTCTAAAAATTTACCTAATACAGGTGAAACAAAGCAACAAAATGTAGGTGTGCTAGGTATGCTTAGTCTAGCCTTTGCGACAGGTCTAACTGCG 
CTAGGTCTTAAAAAATCTAAACAAAGA 

SEQ ID 3532 

MKISQYNKWSIRRLKVGAASVMIASGSIVALGQSHIVSADEMSQPKTTITAPTANTSTNVESSTDKALSKVTTMETSSEMPKMQNMAKVEKTSDKP 
MMVATSVRKMMATPTPVAMTKTTSVDEVKKSTDTAPKQTVDVPAHYVNAAKGNGPFLAGTOQTIPYEAFGGDGMLTRLILKSSEGAKWSDNGVDKK 
SPLLPLKGLTKGKYFYQVSLNGNTTGKEGQALLDQIKANDKHSYQATIRWGAKDGKVDLKMMISPKMVTINIPHITTDMEVKNSLKMAFKEKVDV 
PAKYVSAAKAKGPFLAGVNETIPYEAFGGDGMLTRLILKASEGAKWSDNGVDKNSPLLPLKDLTKGKYFYQVSLNGNTAGKKGQALLDQIKANGSH 
TYQATITIYGTKDGKVDMNTILGQKTVMIHINVAKKIDMNSTSMMMKKDKMTMPMKKEMTSSKINTGMMMSNNKMSANMQMSSQAKSNDKAGKKMSM 
MSKNLPNTGETKQQNVGVLGMLSLAFATGLTALGLKKSKQR 

SEQ ID 3533 

ATGACACAAAAATTATTATTAGTTGACGATGAATTTGAAATTATTGATATTAATAGACGTTATCTAGAGCAAGCAGGATATGAAGTGTCAGTAGCT 
GCGGATGGCATAGAAGCACTCAAAGAGGTAGATGAGAATCGTTTTGACCTAATTATTAGTGATATTATGATGCCTAAAATGGATGGCTATGATTTT 
ATTAGTGAAGTTCTAGTTCGAGAACCCAACCAACCTTTTCTCTTTATAACCGCTAAAGTATCTGAACCAGATAAAATTTACTCTTTGAGTATGGGT 
GCAGATGACTTTATTTCCAAGCCTTTCAGTCCTAGGGAATTAGTTTTACGTGTTAAAAATATTCTAAGACGTATCTATGGGAATCATCAACAATCT 
GAAGTGTTGACGATTGGTGATTTGGTTATCGACCAAAAACAACGTTTGGTAATGGTGGACTGCAATACAATTTCCTTAACCAATAAATCATTTGAC 
TTGCTTTGGATATTAGCAAATCATTTGAATCGTGTTTTTTCAAAAACAGAGCTTTATGAACGTGTCTGGGGCGAAGAATTTTTAGATGACACTAAT 
ACTTTGAATGTTCATATCCATGCCTTACGCAATGACCTTGCTAAATTTAGTACAGACAATACCCCAACTATCAAAACAGTTTGGGGATTAGGGTAT 
AAATTAGAGGAA 

SEQ ID 3534 

MTQKLLLVDDEFEIIDINRRYLEQAGYEVSVAADGIEALKEVDENRFDLIISDIMMPKMDGYDFISEVLVREPNQPFLFITAKVSEPDKIYSLSMG 
ADDFISKPFSPRELVLRVKNILRRIYGNHQQSEVLTIGDLVIDQKQRLVMVDCNTISLTNKSFDLLWILANHLNRVFSKTELYERVWGEEFLDDTN 
TLNVHIHALRNDLAKFSTDNTPTIKTVWGLGYKLEE 

SEQ ID 3535 

ATGAAATTAAAATATTATATTGTTATTGGTTACCTTATTTCTATGTTAATAACTGTAGCAGGTGTTTTCTTTGGGCTTAATCATATGCTGATTGAG 
ACTCGAGGTGTTTACTACATCCTTTCAGTTACAATTATTGCCTGTATTGTAGGTGGTATAGTTAATTTGTTCTTATTATCAAGTGTATTTACATCT 
TTGAAAAAGTTAAAACAAAAAATGAAGGATATTTCTCAAAGATGTTTTGATACAAAAGCACAAATTTGTTCACCACAAGAATTCAAGGATTTAGAG 
ACAGCCTTTAACCAAATGTCTTCGGAGTTAGAGTCAACGTTTAAATCTCTAAACGAGAGTGAACGCGAAAAAACAATGATGATTGCACAACTTTCA 
CATGATATCAAGACTCCAATTACTTCTATACAATCAACAGTAGAAGGTATTTTAGATGGTATTATATCTGAAGAAGAAGTTAACTATTATCTCAAT 
ACCATTTCTCGTCAAACAAACCGTCTTAACCATCTGGTTGAAGAATTAAGTTTTATTACATTAGAGACTATGTCAGACACGGCTGAACCTCATAAA 
GAAGAAACAATTTATCTGGATAAACTACTGATTGATATTTTATCTGAATTTCAATTGGTGTTTGAAAAAGAAAATCGCCAAGTAATGATTGATGTT 
GCGCCAGATGTTTCGAAATTATCTAGTCAATATGATAAATTATCACGAATTTTATTGAATTTGATTAGCAATGCAGTCAAATATTCTGATCCTGGA 
AGTCCCTTGACTATCAAGGCCTATTCAAATCGTCAAGATATCGTTATCGATATTATTGACCAAGGCTATGGGATAAAAGATGAAGATCTTGCTTCT 
ATTTTTAATCGTCTTTATCGTGTAGAATCTTCACGAAATATGAAGACAGGAGGACATGGTCTAGGTCTTTATATTGCGCGACAACTTGCACATCAA 
CTGAATGGGGATATTTTGGTCGAAAGTCAGTATCAAAAAGGCAGTAAGTTCTCTTTAGTACTTAAATTACAAAAA 

SEQ ID 3536 

MKLKYYIVIGYLISMLITVAGVFFGLNHMLIETRGVYYILSVTIIACIVGGIVNLFIiLSSVFTSLKKLKQKMKDISQRCFDTKAQICSPQEFKDLE 
TAFNQMSSELESTFKSLNESEREKTMMIAQLSHDIKTPITSIQSTVEGILDGIISEEEVNYYLNTISRQTKKLNHLVEELSFITLETMSDTAEPHK 
EETIYLDKLLIDILSEFQLVFEKENRQVMIDVAPDVSKLSSQYDKLSRILLNLISNAVKYSDPGSPLTIKAYSNRQDIVIDIIDQGYGIKDEDLAS 
IFNRLYRVESSRNMKTGGHGLGLYIARQLAHQLNGDILVESQYQKGSKFSLVLKLQK 

SEQ ID 3537 

ATGTGTTATAATGAAATGAATTGTACTTTTGTGTATGGAGGAGATATGACGAATTCAGAAATTAAAAATGAGGCAAAAACTATATTAAGCAATCTT 
CAAGGTAAGAATCAACTTTTTTTACTCCCGATTCTCCTTAGTATTATTACGTTATATATATCATTTTATTATCAATATAATAATATGACACTACTT 
GATTTTTTTGTACCTCTTCCAGTTTATTTCTTTTACACACTTTTTATTATTTCAGTCAGTTTTGTAATGTTAGATGTCGTCAAAAATCAGAAACTA 
AACGTTAGATTCTCGGACAATACTTATGTATTTTCAAGCCATATTTTCTGGAAATTACTCTCAGTACTTGTTCTAAAAGGACTAATTTTATCTTTC 
TTTTATCTACTAAGTACTTTTGGTCTACTAATCATCATTTCAAGTTTTAGGCTACTTTTGAGTGGTAACCTTATCCTTGCCCCTGTTTTAATAGTT 
GTTAGTAGCCTAATTACTACTAAGGCAGTTATAAAACTCGTTCAACAATATTACTCCTATAGTATCTCAACTTTAGTATTTTACACTCAATTAGAA 
AGTGGAAACTATGAGGGACCGTCTAAAGTACTGGTTGCTAGTCGAGAACTAATGAATGGTAATAAACTTAGACTCTTCCTTTTAGACTTAAGTTTT 
ATTGGTTGGCAGTTCCTTACAATCTTCAGTTTCGGATTAGTCTATATCTATCTCCTTCCTTACCAAACTACTGCGCGCTTAATCTTTTATAGAAAC 
ATTACAAAAAATAGC . • 

SEQ ID 3538 

MCYNEMNCTFVYGGDMTNSEIKNEAKTILSNLQGKNQLFLLPILLSIITLYISFYYQYNNMTLLDFFVPLPVYFFYTLFIISVSFVMLDWKNQKL 
NVRFSDNTYVFSSHIFWKLLSVLVLKGLILSFFYLLSTFGLLIIISSFRLLLSGNLILAPVLIWSSLITTKAVIKLVQQYYSYSISTLVFYTQLE 
SGNYEGPSKVLVASRELMNGNKLRLFLLDLSFIGWQFLTIFSFGLVYIYLLPYQTTARLIFYRNITKNS 

SEQ ID 3539 

ATGTCAATTAAAGCAATCAAAGGCCAGGCTAGAGACACGTTAAAAAATCTCTCTGGCAAGTATTTACTATTTTTAATTCCAACCCTTCTCTTTATG 
TTTCATTTCGGTATTGAGATTCATCAAGGTTACGTCCTATCTAGTGGTATTGAAGTCTCGCTAGCGGCTAGTTATTTCCCATTACTACTAGGACTT 
ATCCTTAGCCTTTTCATTTTATCAGCATCCTTTACGATGATTGATGTTGTTAGGCATTTTCGTCAGAAAGTTTCTTTTGCCGAATCAACAACAGCC 
TTCTCAAAAGAATTCTTTGGGAACCTGCTGGTTTTAGCGATCACTAAGTGGCTATTCTTTCTCATCTGGTCACTAATTTGGTTTTTTGGCCTCTTT 
ATTTTCCTTTCCGGACTTTCAGCGTTTTTGGTCAATGCTAAATCAGGTAGCTCAACAGTCATTTCACTGATCTTTTTACTATTTGGAGCAGTTTTG 
TCCTTAATTGGTTTTGGTATTTATATCAACCGTTATTACGCTTATAGTCTATCAGAATACCTTCTCTACGATGAGGTTAAAGAGGGGACTTATCTA 
GGAGCTATAGCCGTCATTGAAACAAGTGTAGCTATGATGAAAGGTTATAAATGGAAGCTTTTTTTCCTACAACTTAGCTTCACCGGTTGGTTTCTA 
CTGAATATTGTTACTTTTGGGTTACTTAATATCTATCTTTTACCATATTTTACAACAGCCAATGTCATTTTTTATGATCAACTCAAGAAACGTTTC 
AAAGACAAAGATGACCCAATTGAAGGAGAACATTTAAGCCTTCATCAGCTTAATAAAAATCCTACTCCTATGATGTATGACGATCAAAAAGAC 

SEQ ID 3540 

MSIKAIKGQARDTLKNLSGKYLLFLIPTLLFMFHFGIEIHQGYVLSSGIEVSLAASYFPLLLGLILSLFILSASFTMIDWRHFRQKVSFAESTTA 
FSKEFFGNLLVLAITKWLFFLIWSLIWFFGLFIFLSGLSAFLVNAKSGSSTVISLIFLLFGAVLSLIGFGIYINRYYAYSLSEYLLYDEVKEGTYL 
GAIAVIETSVAMMKGYKWKLFFLQLSFTGWFLLNIVTFGLLNIYLLPYFTTANVIFYDQLKKRFKDKDDPIEGEHLSLHQLNKNPTPMMYDDQKD 

SEQ ID 3541 

ATGACTGTTTTTCATGGAAGCAAGGAGAAAACGATGACTGATCATCCAATAAAATATCGATTAATTAAACAGGAAAAACACACAGGAGCCAGACTT 
GGTGAAATAATCACACCACATGGTACATTTCCGACACCAATGTTTATGCCTGTTGGGACACAAGCAACTGTTAAGACACAATCTCCTGAAGAACTA 
AAAGAAATGGGTTCAGGAATTATTCTATCAAATACCTACCATTTATGGTTACGTCCAGGTGATGAATTGATTGCTAAAGCTGGAGGTTTACATAAA 
TTCATGAACTGGGATCAGGCTATTCTAACAGACAGTGGAGGCTTTCAGGTTTATTCTTTGGCTGATAGTCGAAACATCACTGAAGAAGGAGTAACC 
TTTAAAAACCATTTAAATGGTGCGAAAATGTTTTTATCACCAGAAAAAGCTATTTCAATTCAAAATAACCTTGGTTCTGATATTATGATGAGTTTT 
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GATGAGTGTCCACAATTTTACCAGCCTTATGATTATGTAAAAAAATCAATTGAGCGAACAAGCCGTTGGGCAGAACGTGGATTAAATGCCCACCGC 
CGTCCTCATGATCAAGGACTATTTGGTATTGTTCAAGGGGCAGGGTTTGAGGATTTACGTCGTCAATCAGCACGAGATTTAGTATCGATGGATTTT 
CCAGGTTATTCAATTGGAGGGCTTGCGGTCGGAGAAACACATGATGAGATGAATGCAGTTCTTGATTTTACTGTTCCAATGCTTCCGAATGATAAG 
CCTCGTTATTTGATGGGAGTTGGTGCACCAGATAGTTTAATAGACGCCGTTATCCGAGGAGTAGATATGTTTGATTGCGTCTTACCTACTCGTATT 
GCTCGAAATGGGACATGTATGACAAGTCAAGGTCGCTTAGTTGTTAAGAATGCTAAATTTGCAGAAGATTTTACGCCTCTTGATCCAAATTGCGAT 
TGCTATACTTGTAAAAATTATACACGCGCTTATATTCGTCACTTATTGAAAGCAGATGAAACTTTTGGTATTCGTTTGACTAGTTACCATAATCTT 
TATTTCCTTGTCAATCTTATGAAAGATGTCAGACAAGCTATTATGGATGATAATCTTCTAGAATTCCGTCAAGATTTTATGGAGCGCTATGGCTAT 
GGCATGAATAACCGTAATTTT 

SEQ ID 3542 

mtvfhgskektmtdhpikyrlikqekhtgarlgeiitphgtfptpmfmpvgtqatvktqspeelkemgsgiilsntyhlwlrpgdkliakagglhk 
fmnwdqailtdsggfqvysladsrniteegvtfknhlngakmflspekaisiqnnlgsdimmsfdecpqfyqpydyvkksiertsrwaerglnahr 
rphdqglfgivqgagfedlrrqsardlvsmdfpgysigglavgethdemnavldftvpmlpndkprylmgvgapdslidavirgvdmfdcvlptri 
arngtcmtsqgrlwknakfaedftpldpncdcytCknytrayirhllkadetfgirltsyhnlyflvnlmkdvrqaimddnllefrqdfmerygy 

GMNNRNF 

SEQ ID 3543 

atgacagattatccgattaagtatcgccttatcaaagcagaaaagcacaccggtgcacgcttgggcgaaattatcacccctcacgggacctttccg 
acaccaatgtttatgccagtgggaactcaggctactgttaaaacacagtctccagaagagttaaaagcaattggatcagggattattttatcaaac 
acttatcacctctggttgcgtccaggagatgagttgattgctcgctctggtggtctgcacaagtttatgaactgggatcagccaatcttaaccgat 
tcgggtggttttcaagtttactctttagccgattcacgaaacatcactgaagaaggagtgactttcaaaaatcacttgaatggctcaaaaatgttt 
ctatcacccgaaaaagccatttccattcagaataaccttggctcagacatcatgatgagttttgacgagtgcccgcaattttaccaaccttatgat 
tacgtgaaaaaatccattgaacgtactagccgttgggcagaacgtggcttgaaagcccatcgtcgtcctcatgaccaaggattatttggaattgtg 
caaggagctggatttgaggaccttcgtcgtcagtctgcggcagatttggtggctatggatttcccaggttattctattggtggtttagctgttggg 
gagagccatgaagaaatgaatgccgtccttgactttacgactcccctcttaccagaaaataaacctcgttacctgatgggagtgggagcaccagat 
agcttgattgatggtgtgattcgtggtgtcgatatgtttgactgtgtcttgccaacgcgtatcgcccgtaacggaacttgtatgactagtgagggg 
cgtcttgtgattaaaaatgccaaattcgctgaagattttaccccacttgatcatgactgtgactgctacacttgtcaaaactatagccgtgcctac 
attcgtcacttgctaaaagcggacgaaacttttggtattcgtttgacaagctaccacaacctttatttcttggttaacttgatgaaaaaagtacgt 
caggctattatggacgataacttacttgaattccgccaagattttcttgaacggtatggttataataaatcaaaccgtaatttc 
SEQ ID 3544 

mtdypikyrlikaekhtgarlgeiitphgtfptpmfmpvgtqatvktqspeelkaigsgiilsntyhlwlrpgdeliarsgglhkfmnwdqpiltd 
sggfqvysladsrniteegvtfknhlngskmflspekaisiqnnlgsdimmsfdecpqfyqpydyvkksiertsrwaerglkahrrphdqglfgiv 
qgagfedlrrqsaadlvamdfpgysigglavgesheemnavldfttpllpenkprylmgvgapdslidgvirgvdmfdcvlptriaengtcmtseg 
rlviknakfaedftpldhdcdcytcqnysrayirhllkadetfgirltsyhnlyflvnlmkkvrqaimddnllefrqdflerygynksnrnf 
SEQ ID 3545 

atgatgcaagagtactttggtattggtcttgatagtagcagccgctgttaccactatcatactaaattggatattgtcgctttaaaatgtgctgtt 
tgtcaaaaatattatgcttgttataaatgtcatgatgcactcgaggagcattgttttgcagcaacaaaatctgatgaaacgtttcctgtcttatgc 
ggttcttgtcgtcagatgttgacattaaaagagtataaaactggtttttgtccttattgtcgtatgctttttaatccaaattgtcaacgccnnnnn 
ttaattaat 

SEQ ID 3546 

mmqeyfgigldsssrcyhyhtkldivalkcavcqkyyacykchdaleehcfaatksdetfpvlcgscrqmltlkeyktgfcpycrmlfnpncqrxx 

LIN 

SEQ ID 3547 

atgacggactgttttggaattgaccttgaccaagagtatcggtgcctacattatcataccccgcttgatattgttgggctcaaatgtgcttcttgt 
cagacttattatgcttgttaccattgccatgaccagttaacagatcatgcctttgtgccaacaggacatcaagaaacatctcctgttatttgtggg 
cattgtcgaaagctcttgagtcgagctgagtatggttgtggatgctgtccttattgtcaaagtccctttaatccagcctgtcataggcacaaggat 
atctattttttaaaggagtcg «• 

SEQ ID 3548 

mtdcfgidldqeyrclhyhtpldivglkcascqtyyacyhchdqltdhafvptghqetspvicghcrkllsraeygcgccpycqspfnpachrhkd 

IYFLKES 

SEQ ID 3549 

atggattttttatacaaaggaggaatcgccatgaagcaaatgtttctttcaacggcaattgaatttaaagaaattgaaacattcgagccaggtgct 
tggataaatctggttaatccctcccaggaagaatccgaacaagtagctgatcaatttggtattgatattgatgatttacgtgctcccctcgatgtg 
gaagaaacttcccgtatctcggttgaagatgattatactttagttattgttgacgttcctacctatgaagaacgcaataacaaaagttattatatg 
actattcctatgggcattatcgttactgacaacgctgttattactacttgcctagaacatttgacgctgtttgatcacttttatagacgacgtgtc 
aaaaatttttatacctttatgaagacacgttttgttttccaattgctttatcgcaatgccgaattatacttacaggctttgcgtactatcgatagg 
cagagcgataaaattgaagcacaactagagagtgcaactcgaaatgagcaattgatcgatatgatggaattggaaaaatctattgtctatctaaag 
gcctctttaaaatttaatgagcgaatcgtcaaaaaattgaccagtagtaccagtagtttaaaaaaatacattgaagatgaagatctgcttgaagat 
acattgatcgaaactcagcaggctattgaaatggcaaatatctatgaaaatgtcttaaatgccatgacagaaacgactgcttcaatcatcggtaat 
aatcagaataccattatgaaaaccttagccctagtaactatgacattggatattccaacggttattttttcggcgtatgggatgaactttcaaaat 
aattggatgcctttgaatggtctcgcacatggctttatctatgttgttcttttggcctttrrgatgagttcatttgttgrattttattttattcgt 
aaaaaatggttt 
SEQ ID 3550 

MDFLYKGGIAMKQMFLSTAIEFKEIETFEPGAWINLVNPSQEESEQVADQFGIDIDDLRAPLDVEETSRISVEDDYTLVIVDVPTYEERNNKSYYM 
TIPMGIIVTDNAVITTCLEHLTLEDHFYRRRVKNFYTFMKTRFVFQLLYRNAELYLQALRTIDRQSDKIEAQLESATRNEQLIDMMELEKSIVYLK 
ASLKFNERIVKKLTSSTSSLKKYIEDEDLLEDTLIETQQAIEMANIYENVLNAMTETTASIIGNNQNTIMKTLALVTMTLDIPTVIFSAYGMNFQN 
NWMPLNGLAHGF I YWLL AFLMS S FWFYF I RKKWF 

SEQ ID 3551 

ATGACTTTACAAGACTTAACTAAAAAGAATCAAGAGTTTGTTCATATTGCAACTAATCAACTTTTAGCTGATGGAAAATCAGATGCAGAAATCAAA 
GCTATTTTAGAAGAACATCTCCCAGAGATTATAGATAATCAGAAAAAAGGAATTACCGCACGCTCACTCTTAGGAGCACCAACTACTTGGGCAGCC 
TCATTCACTGAGCGACCTGAGGATAAAGCTAGAGTATCTGTACAAAAAAATACCAATCCTTGGTTGATGTGGTTAGATACTTCCTTACTATTTCTT 
GGCTTAGTAACTGCTTTGAATGGTTTAATGTTGCTATTTGGTCAATCTAATGTCAATACAGGGCTTATTTCAATTTTAACTCTTGGTTTTGGTGGT 
GGTGCGGCCATGTACGTTACTTATTACTATATTTATCGCCATATGGGTAAACCAAAATCTGAAAGACCAGGCTGGCTTAAATCTTTCGCAGTACTG 
GCACTAGTTATGTTAGTTTGGTTTGCCTTATTTGCAGTAGTACCTCTTCTACCTGCAACTATTAATCCTAAACTTCCTGAGGTTGTTTTGTTTATT 
ATTGCTTTAGCATCGTTTGGTTTGCGCTTTTATTTACAACGTAAATATAATATTCAAAGCTCAATGGCACCAGTGGCACCACAACAAAGAAGA 

SEQ ID 3552 
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MTLQDLTKKNQEFVHIATNQLLADGKSDAEIKAILEEHLPEIIDNQKKGITARSLLGAPTTWAASFTERPEDKARVSVQKNTNPWLMWLDTSLLFL 
GLVTALNGLMLLFGQSNVNTGLISILTLGFGGGAAMYVTYYYIYRHMGKPKSERPGWLKSFAVLALVMLVWFALFAWPLLPATINPKLPEWLFI 
I ALAS FGLRFYLQRKYNI QS SMAPVAPQQRR 

SEQ ID 3553 

ATGGAATTACAAGAACTTACCAAAAAAAATCAAGAATTTATCCACACCGCTACGAACAAATTAATCCAAGACGGCAAGTCTGATGAGGACATTAAG 
CTGATTCTCGAAGAAGCCATTCCAGCTATTCTCGAAAACCAGAAAAAAGGAGTCACCGCTCGAAATCTATTAGGCACTCCGACTGCTTGGGCAGCT 
TCTTTTAGCCAAGACCCTAGTCAAAAAGCAGCAGAAACTGACAAAAACACCAATCCTTGGTTGATGTGGCTAGATACCTCTTTGCTATTCATCGGA 
ATTGTTGCCCTTTTAAATGGCATCATGACCTTCTTCAACACAAACGCTACAGTTACAGGATTGATTTCCTTACTGGCACTTGGTTTTGGTGGAGGA 
GCATCCATGTACGCTACTTATTACTTTATTTACCGTCATCTCGGAAAAGATAAGAGCCTTCGTCCAAGTTGGTTCAAAATCATCGCAGCCTTATCA 
TTAGCCATGTTGATTTGGATTGCCTTGTACTCTGCAACTGCCTTTTTACCAACCTCTCTTAACCCACAGTTGCCTCCTCTTGCCTTGCTCATTATT 
GGTGGTGTTTCCCTTGCTTTACGCTATTACCTACAACGCAAATACAACATTCAAAACACTATGTCACCTGTTAACAAA 

SEQ ID 3554 

MELQELTKKNQEFIHTATNKLIQDGKSDEDIKLILEEAIPAILENQKKGVTARNLLGTPTAWAASFSQDPSQKAAETDKNTNPWLMWLDTSLLFIG 
IVALLNGIMTFFNTNATVTGLISLLALGFGGGASMYATYYFIYRHLGKDKSLRPSWFKIIAALSLAMLIWIALYSATAFLPTSLNPQLPPLALLII 
GGVSLALRYYLQRKYNIQNTMSPVNK 

SEQ ID 3555 

ATGAAATTTAAAACTAAAAAAATACTGACTTTATTAAAATTTGATATAATAAGTCAACACTATTCAAAAAGGAGTGCTGAGGCACAACATTATGCA 
AGA 

SEQ ID 3556 

MKFKTKKILTLLKFDIISQHYSKRSAEAQHYAR 

SEQ ID 3557 

GTGCTGAGGCACAACATTATGCAAGATAAATTAATGATAAGAGGAGCAAGAGCTCACAATTTAAAAAATATAAGTGTCGACATTCCACGAGACAAG 
TTAGTTGTCGTTACGGGACTATCAGGATCAGGTAAGTCTAGTTTGGCCTTTGACACTATCTATGCAGAAGGACAACGTCGTTACGTTGAAAGTCTT 
TCTGCTTACGCGCGCCAATTTTTGGGAAATATGGAAAAGCCTGATGTAGATTCTATTGATGGCCTTAGTCCAGCTATTTCTATTGATCAGAAAACA 
ACAAGTAAGAATCCTCGCTCTACTGTTGGGACTGTAACAGAAATTAACGATTATTTACGTTTGCTTTATGCTCGTGTTGGAACCCCATATTGTATC 
AATGGTCACGGAGCCATCACAGCATCTTCTGTAGAGCAAATTGTGGATAAGGTACTAGCGCTTCCAGAGCGAACAAAGATGCAAATTTTAGCCCCA 
ATTATACGTCGAAAAAAAGGACAACACAAATCAACATTTGAGAAAATACAAAAAGATGGTTACGTTCGTGTTCGTATTGATGGTGATATTCACGAT 
GTTACTGAGGTGCCTGAATTATCAAAAAGTAAGATGCACAATATTGATATTGTAGTAGATCGATTAATTAATAAAGAGGGCATTCGTTCCCGCTTA 
TTTGATTCCGTTGAAGCGGCTCTACGTTTGTCGGATGGTTATGTCGTTATTGATACAATGGATGGCAATGAGTTATTGTTTTCAGAACATTATTCT 
TGTCCTGAATGTGGTTTTACTGTTCCTGAATTAGAGCCACGCCTTTTTTCTTTTAATGCTCCCTTTGGTTCTTGTCCGACCTGTGATGGCTTAGGA 
ATTAAGTTAGAAGTAGATATAGATTTGGTTATTCCAGATAGAAGTAAGACCCTTAGAGAAGGGGCCTTAGTTCCTTGGAATCCAATTTCATCAAAT 
TATTATCCAACGATGCTAGAGCAAGCTATGAGTCAATTTGGTGTTGATATGGATACGCCATTTGAAAAATTAAGCAAGGCGGAGCAGGACCTAGCC 
CTATATGGTTCAGGCGAACGAGAGTTCCATTTCCATTATATTAACGATTTTGGAGGCGAGAGAAATATTGATTTGCCTTTTGAAGGGGTTGTCAAT 
AATATTAATCGTCGTTACCATGAAACTAATAGCGATTACACACGCAATGXTATGCGAGAATATATGAACGAGCTAAAATGTAACACTTGTCATGGC 
TATCGTCTCAATGATCAAGCACTTTGCGTAAGAGTTGGGGGAGAAGAAGGTCTTAATATTGGGCAAGTCTCAGATTTATCGATAGCAGACCATTTA 
GAACTTTTAGAAACATTGCGTTTATCTTCAAATGAACAATTAATTGCTCGACCAATTATCAAAGAAATCCATGACCGTCTAAGTTTCTTAAATAAT 
GTTGGACTTAATTATTTAAATCTGTCACGTTCTGCAGGAACACTTTCCGGGGGCGAGAGTCAACGTATTCGTTTGGCTACTCAAATTGGGTCTAAT 
TTATCAGGTGTCCTTTATGTACTTGATGAGCCGTCCATTGGACTTCATCAGCGAGACAATGACCGTTTGATTGATAGTCTTAAGAAAATGCGTGAT 
TTGGGTAATACGCTTATTGTTGTTGAACATGATGAAGATACAATGATGGCAGCTGATTGGTTAATCGATGTGGGACCTGGCGCTGGTGCGTTTGGT 
GGTGAGATTGTGGCCTCTGGTACACCGAAGCAAGTAGCTAAAAATACTAAATCTATTACAGGACAATATTTGTCAGGTAAGAAAGTGATTCCTGTG 
CCATCTGAACGAAGAGTAGGTAATGGTCGCTTTTTAGAAATCAAAGGTGCGGCAGAAAACAACCTACAAAATTTAGATGTCAAGTTCCCTCTCGGT 
AAATTTATTGCCGTAACTGGTGTCTCAGGTTCTGGAAAATCAACCTTAATTAATAGTATTTTGAAAAAAGCTGTTGCGCAGAAGCTTAACCGTAAC 
TCAGATAAACCAGGTAAATATGTTTCTTTAGAAGGCATTGAATATGTTGATCGATTGATTGATATTGATCAAAGTCCAATTGGTCGGACTCCACGT 
TCTAATCCCGCAACCTATACAGGTGTTTTTGATGATATTCGTGATCTTTTTGCTCAAACTAATGAGGCAAAGATTCGAGGTTATAAAAAAGGACGC 
TTCTCATTTAACGTCAAAGGTGGACGTTGTGAGTCTTGTTCTGGCGATGGTATCATCAAAATTGAGATGCATTTTTTACCAGATGTCTACGTTCCT 
TGTGAAGTATGCCACGGCACGCGCTATAATAGTGAGACTCTGGAAGTACATTACAAAGAAAAAAATATTGCACAAATTCTTGATATGACAGTGAAT 
GATGCAGTTACATTTTTTGCAGCTATTCCTAAAATTGCTCGTAAGTTACAGACTATTAAGGATGTTGGTTTGGGATATGTCACTTTGGGGCAACCA 
GCTACAACCTTATCAGGAGGAGAAGCTCAGCGAATGAAGCTGGCAAGTGAATTACATAAGCGTTCGACAGGTAAGAGTCTTTACATATTAGACGAA 
CCAACAACGGGGCTTCATGCAGATGATATTGCTCGTTTACTTAAGGTTTTGGATCGTTTTGTAGATGATGGTAATACAGTGCTTGTTATTGAGCAT 
AACCTTGATGTTATTAAAACTGCTGACCACATTATTGATCTTGGCCCTGAAGGAGGTATTGGTGGCGGACAAATTGTAGCTATCGGAACACCAGAA 
GAAGTTGCTGAAAATCCTAAATCCTATACAGGATATTATTTAAAAGAGAAGTTAGCAAGA 

SEQ ID 3558 

MLRHNIMQDKLMIRGARAHNLKNISVDIPRDKLVWTGLSGSGKSSLAFDTIYAEGQRRYVESLSAYARQFLGNMEKPDVDSIDGLSPAISIDQKT 
TSKNPRSTVGTVTEINDYLRLLYARVGTPYCINGHGAITASSVEQIVDKVLALPERTKMQJLAPIIRRKKGQHKSTFEKIQKDGYVRVRIDGDIHD 
VTEVPELSKSKMHNIDIWDRLINKEGIRSRLFDSVEAALRLSDGYWIDTMDGNELLFSEHYSCPECGFTVPELEPRLFSFNAPFGSCPTCDGLG 
IKLEVDIDLVIPDRSKTLREGALVPWNPISSNYYPTMLEQAMTQFGVDMDTPFEKLSKAEQDLALYGSGEREFHFHY1NDFGGERNIDLPFEGWN 
NINRRYHETNSDYTRNVMREYMNELKCNTCHGYRLNDQALCVRVGGEEGLNIGQVSDLSIADHLELLETLRLSSNEQLIARPIIKEIHDRLSFLNN 
VGLNYLNLSRSAGTLSGGESQRIRLATQIGSNLSGVLYVLDEPSIGLHQRDNDRLIDSLKKMRDLGNTLIWEHDEDTMMAADWLIDVGPGAGAFG 
GEIVASGTPKQVAKNTKSITGQYLSGKKVIPVPSERRVGNGRFLEIKGAAENNLQNLDVKFPLGKFIAVTGVSGSGKSTLINSILKKAVAQKLNRN 
SDKPGKYVSLEGIEYVDRLIDIDQSPIGRTPRSNPATYTGVFDDIRDLFAQTNEAKIRGYKKGRFSFNVKGGRCESCSGDGIIKIEMHFLPDVYVP 
CEVCHGTRYNSETLEVHYKEKNIAQILDMTVNDAVTFFAAIPKIARKLQTIKDVGLGYVTLGQPATTLSGGEAQRMKLASELHKRSTGKSLYILDE 
PTTGLHADDIARLLKVLDRFVDDGNTVLVIEHNLDVIKTADHIIDLGPEGGIGGGQIVAIGTPEEVAENPKSYTGYYLKEKLAR 

SEQ ID 3559 . . 

ATGAGGAGGGTGCCTTTAGGCACATTCAAGATGCAAAATAAAATAATAATTCATGGGGCAAGAGCCCACAATTTAAAAAATATTGACGTGGAAATT 
CCACGAGACAAATTAGTTGTCGTGACAGGGTTATCAGGGTCAGGAAAATCTAGTCTAGCCTTTGATACTATTTATGCGGAAGGGCAACGTCGTTAC 
GTAGAAAGTTTATCAGCTTATGCTAGACAGTTCTTGGGTAATATGGAAAAACCAGATGTGGATTCCATTGACGGTCTTAGCCCTGCTATTTCCATT 
GACCAAAAAACCACCAGTAAGAACCCTCGCTCAACGGTTGGTACGGTTACGGAAATCAATGATTATTTACGTCTACTATATGCGCGTGTGGGCACA 
CCTTACTGTATCAATGGGCATGGTGCTATCACGGCGTCTTCTGCAGAACAAATTGTAGAGCAGGTCTTAGCCCTCCCTGAACGGACACGCATGCAG 
ATTTTAGCTCCTGTTGTTCGTCGGAAGAAGGGGCAACACAAAACAGTTTTTGAGAAAATTCAAAAAGACGGCTATGTCCGTGTGCGCGTTGACGGG 
GATATTTTTGACGTGACAGAAGTGCCAGAGTTGTCCAAAAGTAAGATGCACAACATTGAGGTGGTTATTGACCGTCTGGTTAATAAGGATGGTATT 
CGTAGCCGTTTATTTGATTCGGTTGAAGCAGCTTTAAGGCTGGGAGATGGCTACCTTATGATTGACACTATGGATGGCAATGAACTGCTCTTTTCT 
GAGCATTATTCCTGTCCTGTCTGTGGATTTACGGTTCCTGAATTAGAACCAAGACTCTTCTCTTTTAATGCGCCGTTCGGCTCTTGTCCGACCTGT 
GATGGGCTAGGCATTAAGTTGGAAGTGGATTTGGACTTGGTTGTTCCTGACCCAAGTAAGTCTTTGAGAGAGGGAGCTTTGGCGCCTTGGAATCCT 
ATTTCCTCCAATTATTACCCAACCATGCTTGAGCAAGCTATGGCAAGTTTTGGGGTGGATATGGATACACCTTTTGAGGCCTTGACTGAGGAAGAA 
AGAGATTTAGTGCTTTATGGTTCAGGTGATAGAGAATTTCATTTTCACTATGTGAATGATTTTGGTGGTGAGCGTAACATTGACATTCCTTTTGAA 
GGTGTTGTAACTAATGTTAATCGCCGTTATCACGAAACTAATAGTGATTATACGCGCAATGTGATGCGTGGTTATATGAACGAATTGACCTGTGCG 
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ACTTGTCATGGTTACCGTTTGAATGACCAAGCTTTGTGTGTGCATGTGGGTGGCGAAGAAGGAACTCATATTC3GTCAAATTTCAGAATTATCGATT 
GCCGACCACTTGCAGTTATTGGAAGAATTGGAACTCACAGAAAATGAAAGTACCATTGCTAAACCGATTGTCAAAGAAATCCATGACCGTCTGACA 
TTCTTAAATAATGTGGGACTGAATTATCTGACCTTGTCACGGGCTGCTGGGACTTTATCAGGTGGTGAAAGTCAACGAATCAGGTTAGCAACACAA 
ATTGGTTCTAACCTATCAGGGGTGCTCTATATCTTGGATGAGCCTTCTATTGGATTGCATCAAAGAGACAATGACCGTTTGATCGAGAGCCTGAAA 
AAAATGCGTGATTTGGGTAATACGTTAATTGTGGTAGAACACGATGAAGACACCATGATGCAGGCAGACTGGCTGATTGATGTGGGACCGGGGGCA 
GGTGAGTTCGGTGGAGAAATTACTGCCTCTGGAACGCCGAAACAAGTGGCTAAGAATAAAAAATCCATCACGGGTCAATATTTGTCTGGTAAAAAA 
TTCATTCCAGTGCCTTTAGAGCGCCGTTCTGGTAATGGCCGATTCATTGAAATAAAAGGAGCAGCGCAGAATAATCTTCAAAGCCTCGACGTGAGA 
TTCCCACTGGGTAAATTTATTGCGGTCACAGGGGTATCAGGCTCAGGGAAATCAACCTTGGTTAATAGTATTTTGAAAAAGGCTGTCGCCCAAAAA 
TTAAACCGTAATGCTGATAAGCCTGGTAAATATCACTCTATTTCTGGTATTGAACATATTGAACGCTTGATTGACATTGACCAAAGTCCGATTGGA 
AGGACGCCACGGTCAAATCCAGCCACCTATACGGGTGTCTTTGATGATATTCGAGACTTGTTTGCCCAAACCAACGAAGCTAAGATTCGTGGTTAC 
AAAAAAGGCCGTTTCTCTTTTAATGTCAAAGGTGGGCGTTGTGAGGCTTGTTCAGGTGATGGGATTATCAAAATCGAAATGCACTTTTTGCCAGAT 
GTTTATGTGCCTTGTGAGGTTTGCCACGGCAGACGGTATAATTCTGAGACGCTTGAGGTGCATTACAAAGGAAAAAATATCGCAGAAGTCCTTGAT 
ATGACTGTCGATGATGCCTTGGTATTTTTCTCTGCTATTCCTAAAATCGCTCGAAAAATTCAAACGATTAAGGATGTTGGACTTGGTTATGTGACC 
TTAGGTCAACCAGCTACCACCCTCTCTGGGGGAGAAGCTCAACGGATGAAGTTGGeTAGTGAATTGCACAAACGCTCGACAGGTAAGAGCTTGTAT 
ATCCTAGATGAGCCAACGACTGGTTTACACACAGATGATATTGCAAGGCTATTAAAAGTTTTGGAACGCTTTGTAGACGATGGTAATACGGTTCTT 
GTGATTGAGCATAATTTGGACGTTATCAAATCTGCTGACCATATTATTGACTTAGGACCAGAAGGTGGTGACGGAGGTGGTCAGATTGTTGCCACG 
GGGACACCAGAAGAGGTAGCTCAAGTTAAAGAAAGCTATACTGGTCATTATTTGAAAGTAAAACTACAACAA 

SEQ ID 3560 

MRRVPLGTFKMQNKIIIHGARAHNLKNIDVEIPRDKLVWTGLSGSGKSSLAFDTIYAEGQRRYVESLSAYARQFLGNMEKPDVDSIDGLSPAISI 
DQKTTSKNPRSTVGTVTEINDYLRLLYARVGTPYCINGHGAITASSAEQIVEQVLALPERTRMQILAPWRRKKGQHKTVFEKIQKDGYVRVRVDG 
DIFDVTEVPELSKSKMHNIEWIDRLVNKDGIRSRLFDSVEAALRLGDGYLMIDTMDGNELLFSEHYSCPVCGFTVPELEPRLFSFNAPFGSCPTC 
DGLGIKLEVDLDLWPDPSKSLREGALAPWNPISSNYYPTMLEQAMASFGVDMDTPFEALTEEERDLVLYGSGDREFHFHYVNDFGGERNIDIPFE 
GWTNVNRRYHETNSDYTRNVMRGYMNELTCATCHGYRLNDQAIiCVHVGGEEGTHIGQISELSIADHLQLLEELELTENESTIAKPIVKEIHDRLT 
FLNNVGLNYLTLSRAAGTLSGGESQRIRLATQIGSNLSGVLYILDEPSIGLHQRDNDRLIESLKKMRDLGNTLIWEHDEDTMMQADWLIDVGPGA 
GEFGGEITASGTPKQVAKNKKSITGQYLSGKKFIPVPLERRSGNGRFIEIKGAAQNNLQSLDVRFPLGKFIAVTGVSGSGKSTLVNSILKKAVAQK 
LNRNADKPGKYHSISGIEHIERLIDIDQSPIGRTPRSNPATYTGVFDDIRDLFAQTNEAKIRGYKKGRFSFNVKGGRCEACSGDGIIKIEMHFLPD 
VYVPCEVCHGRRYNSETLEVHYKGKNIAEVLDMTVDDALVFFSAIPKIARKIQTIKDVGLGYVTLGQPATTLSGGEAQRMKLASELHKRSTGKSLY 
ILDEPTTGLHTDDIARLLKVLERFVDDGNTVLVIEHNLDVIKSADHIIDLGPEGGDGGGQIVATGTPEEVAQVKESYTGHYLKVKLQQ 

SEQ ID 3561 

ATGACTACAAAAGCAAAACATGATATTCATGGCAAACCATATAATCGTACAGCCATGATCACCTTATTGTTGATTGCTACATTTGCAGGGGTATTA 
AATCAGACAAGTTTGGGAACGGCTATCCCAACTTTGATGAATAGCTTTAACATTTCGTTGTCAACGGCTCAACAAGCAACAACATGGTTTTTATTA 
GCGAATGGGATTATGATTCCTGTTTCAGCTTATTTAGCGACACGTTTTTCAACAAAATGGTTGTATGTGACATCCTACGTTGTTTTACTTATTGGA 
CTGTTAATGACGACGTTAGCACCTACATCTAACTGGAACCTTTTTTTAGTAGGACGTATTATTCAAGCGATTTCTGTAGGGATTTCTATGCCTTTG 
ATGCAGGTTGTTATGGTGAATGTTTTTCCTCCAGAGCAGCGTGGTGCCGCTATGGGACTTAATGGTTTGGTGGTTGGTCTTGCCCCAGCTATTGGG 
CCTACATTAGCAGGGTGGATTTTAAAACAAGAATTTCATTTTGCAGGGCATGATTTAACATGGCGTGCAATTTTCCTTCTTCCTTTACTAATTTTA 
ACGGTCACTACAATTTTATCCCCCTTTGTTCTAAAAGATGTGGTTGATAATAAGTCAGTTAAATTGGAAGTGCCTTCCCTTATCCTTTCAATAATT 
GGCTTTGGTAGCTTTTTGTGGGGCTTCACAAATGTGGCAACTTATGGATGGGGAGATATTGGATATGTTATTTCTCCTATTATGGTTGGTATTATT 
TTTATCGCCTTATTCATTCATCGTCAATTAAAACTAGAAACACCGTTCTTAGATATCCGTGTTTTCAAAAATAAACAATTCTCAGTAACAACAGCA 
GCTATTGCACTTTCAATGATGGCGATGATGGGTGTTGAAATGATGCTACCGCTTTACTTGCAAAATGTTCATGGTCTCTCTGCACTTGATTCTGGT 
TTAGCTTTATTACCAGGTGCCTTGATGATGGGGATAGTTAGTCCAATTTCTGGAGCTGTATATGATAAAGTTGGTGCAAGACGTATGGCTATGATT 
GGTTTTACCATACTAGGTGTAGCGACGTTACCTTTTGTTTTCTTAACGACTACAACACCAGATCATTTTATTACCCTCTTATATGCAGTACGTATG 
TTTGGTATTGCTATGGTTATGATGCCATTGACAGCAAGTGCGATGAGCGCACTTCCACCACATGAGGCCGCACATGGAACAGCAGCTAATAATACT 
GCTCGTCAAATTGCTTCAGCAGTTGTAGTTGCATTGCTTTCAAGTGTTGCTCAAAATATTATCACCAACAATAAACCATCAAAAGATTTGCTAACA 
ATGAATCCTTTAAAATATGCAAATCAGATGTTGAATGCTAGTCTTGATGGCTTCCATGTTTCTTTTGCCATTGGTTTTGTATTTGCGGTTCTTGGT 
TTACTGGTATCTCTTTTCCTGAGAAAAGGGAAAATTATTGAGACGGAAAAGGAGGTA 

SEQ ID 3562 

MTTKAKHDIHGKPYNRTAMITLLLIATFAGVLNQTSLGTAIPTLMNSFNISLSTAQQATTWFLLANGIMIPVSAYLATRFSTKWLYVTSYWLLIG 
LLMTTLAPTSNWNLFLVGRIIQAISVGISMPLMQWMVNVFPPEQRGAAMGLNGLWGLAPAIGPTLAGWILKQEFHFAGHDLTWRAIFLLPLIjIL 
TVTTILSPFVLKDWDNKSVKLEVPSLILSIIGFGSFLWGFTNVATYGWGDIGYVISPIMVGIIFIALFIHRQLKLETPFLDIRVFKNKQFSVTTA 
AIALSMMAMMGVEMMLPLYLQNVHGLSALDSGLALLPGALMMGIVSPISGAVYDKVGARRMAMIGFTILGVATLPFVFLTTTTPDHFITLLYAVRM 
FGIAMVMMPLTASAMSALPPHEAAHGTAANNTARQIASAVWALLSSVAQNIITNNKPSKDLLTMNPLKYANQMLNASLDGFHVSFAIGFVFAVLG 
LLVSLFLRKGKI I ETEKEV 

SEQ ID 3563 

TTGAGACGGAAAAGGAGGTATAGCATGATTATTTTGATTATTGCACTGGCAACTATTTTGACATTTGTCACATGGATGTTGATTCGTCCAAAAGCT 
CTACGGTATATTCTAGGTCTTCTCTCATTAGCTTTGTTGTTTGCCTCAGTTTGGATGTTAACGGATCACTTTATTAATCATACAGGTATGACTATT 
GAAACTAAGACAAAGACACGTGAGATTTATAGTGCGGGTGATAGTAAGGCTCCATTTGGTCTCATGATTTATAAAGAGATTGGTACTCATTCGAGT 
AATAATGTTTTAGTTTATCGAACAGATTTAAATCAAAAAGAAGCAAAAGCTCACTTTGTTCCAAATACAAAAGAAGTGACAAGTGCTGTGAAAAAA 
TCTGCTAGCTACCAATTAGCTGATGTGAAAAAAGCCACAGTAACAACAAAGACTAAACGTTATGTGTGGAAAGATAGTCTTTCGAAACTACTTTAT 
GGCTTTGCAGGTGAAAATGGAGAATTGATTTCTCAGAAATCAGTTGCTAAAATACCACGAAAAACTTGGCTAGTTTTGACTAAAGAGCAGTCCGAA 
CACTTAGAATCGGCTGCGGCTAAACTAAAAGAACAAATGACTTCGCAAGCAAAAGTAAACCCAGTGAAAGCTATGGAGATAAAGACATTAGCTAAG 
ACAAATCCAGAAGCTTATGCTGAGATGCAAGTTAAAGCATTAAAAGAAGCTCTTAATATAAAAGAA 

SEQ ID 3564 

MRRKRRYSMIILIIALATILTFVTWMLIRPKALRYILGLLSLALLFASVWMLTDHFINHTGMTIETKTKTREIYSAGDSKAPFGLMIYKEIGTHSS 
NNVLVYRTDLNQKEAKAHFVPNTKEVTSAVKKSASYQLADVKKATVTTKTKRYVWKDSLSKLLYGFAGENGELISQKSVAKIPRKTWLVLTKEQSE 
HLESAAAKLKEQMTSQAKVNPVKAMEIKTLAKTNPEAYAEMQVKALKEALNIKE 

SEQ ID 3565 

ATGGGTTTTGAACAACGTCTAACTAGATGTCAAACAGCAATTTCACAATTATCATGTGACGCACTCTTAATAACAAATTTAACAAATATTTTTTAT 
TTGACTGGTTTTTCAGGAACTAATGCAACGGTACTCATTAGTCCAAAACACCGGATTTTTGTTACAGATTCACGATATGCCTTGATAGCAAAGAAT 
ACTGTAAGAGAGTTTGATATTATCATTAGCAGAGAACCACTTGCGGCTATTTTGAAAATTATTCGCGATGACGCATTGATAGCGATTGGTTTTGAA 
ACTGATATTTCTTATCATATGTACAAACATATGGTGGAAGTTTTTGAAGATTATCGCTTGATAGAAGCTCCATCTGTTGTTGAAAAGTTACGTATG 
ATTAAAGATGTAACA 

SEQ ID 3566 

MGFEQRLTRCQTAISQLSCDALLITNLTNIFYLTGFSGTNATVLISPKHRIFVTDSRYALIAKNTVREFDIIISREPLAAILKIIRDDALIAIGFE 
TDISYHMYKHMVEVFEDYRLIEAPSVVEKLRMIKDVT 

SEQ ID 3567 
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ATGCTACAATATTCTCAAAAGTTACCAAAGGAGTTCGCGATGTCAGGATTTTTAGAACAACGATTAGGTCACTGCCTAAGGCAGATGGCAGAGAAG 
GGGCTAGAGGCTCTTCTAGTCACCCATTTAACCAATAGTTATTACTTGACAGGTTTTTCTGGAACTGCAGCAACTGTTTTGATAACGGCCAAACGT 
CGTGTTTTGATCACAGATTCACGTTATACCTTGCTTGCTAAAGCTAGTGTTGAGGGATTTGATATTATCGAAAGCCGCACGCCGCTTAAGGTTGTG 
GCAGAATTGTTAGAGGCTGATCAAATAGATTGCCTTGGTTTTGAGGACCAGGTATCGTTTTCTTTTTACCAGGCCATGCAAGCAGAACTGTCAGGA 
ATAACCTTGCTTGCTCAGTCAGGTTTTGTGGAGCATTTACGTCTTATTAAGGACGCCTCTGAAATCGATACCATTGCTAAAGCGTGCTCGATCTCA 
GACAAAGCATTTGAAGATGCTCTTGATTTTATTAAACCAGGGACAACCACTGAACGTGACCTGGCTAATTTTTTAGATTTTCGTATGCGTCAGTAT 
GGTGCCAGCGGCACATCATTTGATATCATTGTAGCTTCAGGCTATCTCTCTGCCATGCCTCATGGACGCGCCAGTGACAAGGTTATCCAGAATAAA 
GAGAGCTTGACCATGGACTTTGGGTGTTACTACAATCACTATGTTAGTGATATGACGAGGACCATTCATATTGGCCAAGTTACTGATGAAGAACGT 
GAGATTTATGCTCTTGTTCTTGCTGCTAATAAGGCTTTAATTGCTAAAGCTAGCGCTGGCAT.GACTTATAGTGACTTTGACGGTATTCCGCGCCAA 
CTCATCACTGAGGCGGGTTATGGCAGTCGCTTCACACATGGCATTGGTCATGGCATCGGGCTTGACATCCATGAGAATCCATTTTTTGGGAAATCT 
GAGCAACTTCTCCAAGCTGGAATGGTGGTAACAGATGAGCCAGGTATCTATTTGGATAACAAATATGGTGTCCGTATTGAAGATGACTTGGTTATC 
ACAAAAA.CTGGTTGTCAAGTCTTGACCTTGGCACCCAAAGAATTAATTGTATTG 

SEQ ID 3568 

MLQYSQKLPKEFAMSGFLEQRLGHCLRQMAEKGLEALLVTHLTNSYYLTGFSGTAATVLITAKRRVLITDSRYTLLAKASVEGFDIIESRTPLKW 
AELLEADQIDCLGFEDQVSFSFYQAMQAELSGITLLAQSGFVEHLRLIKDASEIDTIAKACSISDKAFEDALDFIKPGTTTERDLANFLDFRMRQY 
GASGTSFDIIVASGYLSAMPHGRASDKVIQNKESLTMDFGCYYNHYVSDMTRTIHIGQVTDEEREIYALVLAANKALIAKASAGMTYSDFDGIPRQ 
LITEAGYGSRFTHGIGHGIGLDIHENPFFGKSEQLLQAGMWTDEPGIYLDNKYGVRIEDDLVITKTGCQVLTLAPKELIVL 

SEQ ID 3569 

GTGTTGGATTTTATAAAGCCTGATCGAACAACTGAATTGCAAGTTGCTAATTTTTTAGACTTTCGCATGAGAGAATTAGGAGCAACTGGTCCTTCA 
TTTGATTTTATTGTAGCATCTGGATATCGATCAGCGATGCCACATGGGGTTGCGAGTCAGAAGACTATTCAATCGGGAGAAACTCTGACTTTAGAT 
TTTGGTTGTTACTATCAGCACTATGTTAGTGATATGACACGTACGATTCATATCGGTCATGTCACTGATCAGGAACGCGAGATTTACGATATCGTT 
TTGAAAAGTAATCAAGCTATTATTGGTAATGTAAAATCAGGAATGAAGCGTTGTGATTATGATTACTTGGCGCGACAAGTCATTGAAAATTCTGGA 
TACGGTAATCATTTTACCCACGGTATAGGGCATGGTATGGGGCTTGATGTTCATGAAATTCCTTATTTTGGTAAGTCAGAGGGAGTGATTGCATCT 
GGGATGGTAGTGACTGACGAGCCAGGAATATATCTCGATAATAAATACGGTGTTCGTATTGAAGATGATTTATTAATAACGGAAACAGGTTGCGAA 
GTATTGACATCTGCACCTAAAGAATTAATTGTACTT 

SEQ ID 3570 

MLDFIKPDRTTELQVANFLDFRMRELGATGPSFDFIVASGYRSAMPHGVASQKTIQSGETLTLDFGCYYQHYVSDMTRTIHIGHVTDQEREIYDIV 
LKSNQAIIGNVKSGMKRCDYDYLARQVIENSGYGNHFTHGIGHGMGLDVHEIPYFGKSEGVIASGMWTDEPGIYLDNKYGVRIEDDLLITETGCE 
VLTSAPKEL I VL 

SEQ ID 3571 

ATGAATAGACTTTCTTGGGAAGATTATTTTATGGCAAATGCAGAGTTGATTTCTAAACGTTCTACCTGTGACCGTGCTTTTGTTGGAGCTGTTTTA 
GTCAAAAATAATCGCATCATTGCTACAGGTTATAACGGAGGAGTCTCTGAGACAGATAACTGTAACGAAGTGGGACATTATATGGAAGATGGTCAC 
TGTArTAGGACTGTTCATGCTGAGATGAATGCCCTTATTCAGTGTGCTAAAGAAGGTATTTCTACTAATAATACAGAAATTTATGTGACGCATTTT 
CCTTGTATCAATTGCACCAAGGCGCTCTTGCAAGCCGGGGTTAAGAAAATTACTTATAAAGCTAATTATCGCCCACACCCATTTGCTATTGAACTT 
ATGGAAGCAAAAGGAGTTGCTTATGTTCAACATGATGTTCCAGAGGTAACACTAGGGATGGAAGAG 

SEQ ID 3572 

MNRLSWEDYFMANAELISKRSTCDRAFVGAVLVKNNRI IATGYNGGVSETDNCNEVGHYMEDGHCIRTVHAEMNALIQCAKEGISTNNTEIYVTHF 
PCINCTKALLQAGVKKITYKANYRPHPFAIELMEAKGVAYVQHDVPEVTLGMEE 

SEQ ID 3573 

TTGTATTGTAAAAGAATGGTTCAGGAAAGGATTAGGGGAGAAGCAATGACAAATCGTTTATCATGGCAAGACTATTTTATGGCCAATGCAGAGCTG 

ATTTCCAAGCGCTCTACCTGTGATCGCGCCTTTGTGGGAGCTGTTTTGGTAAAGGATAACCGCATTATTGCCACAGGTTACAATGGCGGAGTTTCT 

GCTACGGATAACTGCAACGAAGCGGGTCATTATATGGAAGACGGACATTGTATTCGCACTGTTCATGCTGAAATGAATGCTTTGATTCAATGTGCG 

AAAGAAGGAATTTCAACGGACGGAACTGAAATTTACGTGACTCATTTTCCTTGTATTAACTGCACTAAGGCGCTTTTGCAGGCGGGGATTACAAAG 

ATTACCTATAAAGCACATTACCGTCCGCACCCCTTTGCCATTGAACTGATGGAGAAAAAAGGGGTTGCCTATGTGCAACATGATGTGCCTCAAATT 
GTTTrAGGAGGCGATAAGGAACAA 

SEQ ID 3574 

LYCKRMVQERIRGEAMTNRLSWQDYFMANAELISKRSTCDRAFVGAVLVKDNRIIATGYNGGVSATDNCNEAGHYMEDGHCIRTVHAEMNALIQCA 
KEGISTDGTEIYVTHFPCINCTKALLQAGITKITYKAHYRPHPFAIELMEKKGVAYVQHDVPQIVLGGDKEQ 

SEQ ID 3575 

TTGTTGCTGACCTCAATAGATGTAAATCCAGTTTATGCTAATATGGCATTTGATTGGGTGTATGATAACTATAAAGATGATATCATCAATTATGGA 
CAAGAAACTATCAAAAATATTGGTAAATCCATTTCAGCTAATAATAGTTTAGGTACTTTATATAAT 

SEQ ID 3576 

MLLTSIDVNPVYANMAFDWVYDNYKDDIINYGQETIKNIGKSISANNSLGTLYN 

SEQ ID 3577 

TTGAATAAGATATTAGCAATTGGTACTGAAATTGCACCTGTGATAGGAGCAGTTGCTTCGATTGGTGTAAAAGCATTGTATAATAATTCTAAATCA 
TTTAGAAATGTTATAAGTAGTACAGGAAATGTAATTAACAATATTGATAAACATTTTACAAAAATAAATAGT 

SEQ ID 3578 

MNKILAIGTEIAPVIGAVASIGVKALYNNSKSFRNVISSTGNVINNIDKHFTKINS 

SEQ ID 3579 

ATGTrATTACCAGTAGGGAGTGTTGTCTATCTTATTGATGGCAATCAAAAATTAGTTATTGTAAATAGAGGTGCAATTGTTGAGCAAGAAGGACAA 
GAAGTTTATTTTGATTACCTAGGTGGAATTTTTCCTGAGGGTTTAAATCTTGAACAAGTTTACTATTTTAATCAAGAAGATATTGATGAGGTTGTT 
TTTGAAGGTTACCATGATGAGGAGGAAGAAAGAGTTTCTCGTCTCATTGAAAAATGGAAAAATACAGAGGGAAAGAATCTTCCAAAGGGAAAGACT 
AGTGTAGAA 

SEQ ID 3580 

MLLPVGSWYLIDGNQKLVIVNRGAIVEQEGQEVYFDYLGGIFPEGLNLEQVYYFNQEDIDEWFEGYHDEEEERVSRLIEKWKNTEGKNLPKGKT 

SVE' 

SEQ ID 3581 

GTGAATATGCTATTGATAGATGTCATGATACACTTATCAGAAGAAAACGAAAAGGGCTTTACTAAATTACAATTCTTTACTCGACAAATTGTGGTT 
GGTGTAAACTGGTATGTACTTCCCAAAATTGATAACTATTTCAACCCC 

SEQ ID 3582 

MNMLLIDVMIHLSEENEKGFTKLQFFTRQIWGVNWYVLPKIDNYFNP 

SEQ ID 3583 

ATGATTGAAGCAAGTAAGCTTAAAGCAGGCATGACTTTTGAAACGGCTGATGGGAAATTAATCCGTGTTCTTGAAGCTAGCCACCACAAACCAGGT 
AAAGGTAACACAATCATGCGTATGAAATTGCGTGATGTTCGTACTGGTTCAACTTTTGATACAAGTTACCGTCCTGAAGAAAAATTTGAGCAAGCT 
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ATTATTGAAACTGTACCTGCTCAATACCTTTATAAGATGGATGATACAGCTTACTTCATGAATAATGAAACTTACGATCAATATGAAATTCCAACT 
GTTAACATTGAAAATGAATTACTCTACATTCTTGAAAACTCAGAAGTAAAAATTCAATTCTATGGAACAGAAGTTATTGGTGTTCAAATTCCAACA 
ACTGTTGAATTGACAGTTGCTGAAACTCAACCATCAATCAAAGGTGCTACTGTAACTGGTTCAGGAAAACCTGCAACTATGGAAACAGGACTTGTT 
GTTAACGTTCCAGATTTTATTGAAGCTGGACAAAAGTTAGTAATCAATACAGCAGAAGGAACTTACGTTTCACGCGCC 

SEQ ID 3584 

MIEASKLKAGMTFETADGKLIRVLEASHHKPGKGNTIMRMKLRDVRTGSTFDTSYRPEEKFEQAIIETVPAQYLYKMDDTAYFMNNETYDQYEIPT 
VNIENELLYILENSEVKIQFYGTEVIGVQIPTTVELTVAETQPSIKGATVTGSGKPATMETGLW1TVPDFIEAGQKLVINTAEGTYVSRA 

SEQ ID 3585 

ATGATTGAAGCAAGTAAGCTTAAAGCAGGTATGACATTTGAAGCAGAAGGAAAATTAATCCGTGTCCTTGAAGCTAGCCACCACAAACCAGGTAAA 
GGAAACACTATCATGCGTATGAAACTACGTGATGTGCGTACAGGTTCTACTTTTGACACAACTTACCGCCCAGATGAAAAATTTGAGCAAGCCATC 
ATTGAAACTGTCCCAGCACAATACCTATACAAAATGGATGACACTGCTTACTTCATGAACAC'TGACACTTATGATCAGTACGAAATTCCAGTTGCT 
AACGTTGAGCAAGAATTGCTTTACATTCTTGAAAACTCAGACGTGAAAATCCAATTTTATGGAAGTGAAGTGATTGGGGTAACGGTTCCAACAACT 
GTTGAATTGACCGTTGCGGAAACACAACCATCTATTAAAGGAGCGACAGTGACGGGTTCAGGGAAACCTGCAACTCTTGAGACAGGACTTGTTGTT 
AACGTTCCAGACTTTATCGAAGCTGGCCAAAAACTAATCATTAAGACTGCAGAAGGTACTTACGTTTCTCGTGCT 

SEQ ID 3586 

MIEASKLKAGMTFEAEGKLIRVLEASHHKPGKGNTIMRMKLRDVRTGSTFDTTYRPDEKFEQAIIETVPAQYLYKMDDTAYFMNTDTYDQYEIPVA 
NVEQELLYILENSDVKIQFYGSEVIGVTVPTTVELTVAETQPSIKGATVTGSGKPATLETGLWNVPDFIEAGQKLIINTAEGTYVSRA 

SEQ ID 3587 

ATGACAACTGAAAATCTTGGAGAAATTGTCATTTCACCACGTGTACTTGAGGTAATTACAGGTATTGCTGCAACTAAAGTTGATGGTGTTCATTCG 
TTACGTAACAAAGCGGTAACGGATAGCCTTAGTAAGAAATCTCTAGGTAGAGGTGTCTACCTTAAAAATGAAGAAGATGATACAGTAGCTGCAGAT 
ATTTATGTTTACTTGCAGTATGGTGTAAATGTACCAGCAGTTTCAATTGCTATTCAACAAGCTGTCAAAACAGCTGTATATGACATGGCAGAAGTA 
AAAATTTCTTCGGTCAATATCCATGTTGAAGGTATTGTTCCAGAGAAAACACCAAAACCAGACTTGAAGTCATTGTTTGATGAGGATTTCTTAGAT 
GAC 

SEQ ID 3588 

MTTENLGEIVISPRVLEVITGIAATKVDGVHSLRNKAVTDSLSKKSLGRGVYLKNEEDDTVAADIYVYLQYGWVPAVSIAIQQAVKTAVYDMAEV 
KISSVNIHVEGIVPEKTPKPDLKSLFDEDFLDD 

SEQ ID 3589 

ATGACAACTGAATATATCGGTGAAATCGTCATTTCACCACGAGTGCTTGAGGTTATTACGGGGATTGCTACGACACAAGTTGAGGGCGTCCACTCA 
CTCCATAACAAGAAAATGGCAGATAGCTTTAACAAAGCAAGTCTTGGTAAAGGGGTTTATCTCCAGACAGAAGAAGATGGAAGTGTTACAGCAGAT 
ATTTATGTTTACTTGCAATATGGAGTCAAGGTCCCGACTGTATCTATGAATATTCAAAAAACAGTCAAATCTGCTGTGTACGATATGGCAGAAGTG 
CCTATTTCTGCAGTTAATATCCATGTTGAAGGTATTGTTGCGGAAAAGACACCAAAACCAGATTTGAAGTCACTTTTTGATGAGGATTTCTTGGAT 

GAC ' • ' 

SEQ ID 3590 

MTTEYIGEIVISPRVLEVITGIATTQVEGVHSLHNKKMADSFNKASLGKGVYLQTEEDGSVTADIYVYLQYGVKVPTVSMNIQKTVKSAVYDMAEV 
PISAVNIHVEGIVAEKTPKPDLKSLFDEDFLDD 

SEQ ID 3591 

ATGACTAGTGTATTTAAAGATTCAAGACGTGATTTACGTGAACGTGCTTTTCAAACACTATTTAGCTTAGAAACTGGTGGAGAGTTTATTGATGCG 
GCTCACTTTGCTTATGGTTATGATAAAACAGTATCTGAAGACAAAGTTTTAGAGGTTCCAATCTTTTTACTTAATCTTGTTAATGGTGTTGTAGAT 
CACAAAGATGAATTAGATACTTTGATTTCTAGTCACTTAAAATCAGGATGGAGCTTAGAACGTCTAACATTGGTTGATAAATCTCTCTTACGCTTA 
GGCCTCTATGAAATTAAATATTTTGATGAAACGCCTGATCGTGTAGCTCTAAATGAGATTATCGAGATTGCTAAAAAATATTCAGATGAGACGTCA 
GCAAAATTTGTCAATGGTTTATTAAGTCAATTTATAACAAATGAAAAT 

SEQ ID 3592 

MTSVFKDSRRDLRERAFQTLFSLETGGEFIDAAHFAYGYDKTVSEDKVLEVPIFLLNLVNGWDHKDELDTLISSHLKSGWSLERLTLVDKSLLRL 
GLYE I KYFDETPDRVALNE I I EI AKKYSDETSAKFVNGLLSQF I TNEN 

SEQ ID 3593 

TTGATGAGGATTTCTTGGATGACTAACAGCTTTCAAAATTCAAGAAGAGATTTGCGTGAACGTGCCTTTCAGGCTTTATTTAACATAGAGATGGGA 
GCTGAGTTATTGGCAGCTTCTCAGTTTGCCTATGGTTATGATAAAGTAACAGGGGAGGACGCTCAAGTATTGGAGCTGCCGATTTTTTTATTAAGT 
CTTGTGACGGGTGTCAATAATCATAAAGAAGAGTTGGATAACTTGATATCAACTCATTTGAAAAAAGGTTGGTCGTTAGAACGCTTGACACTAACA 
GACAAAACGTTATTACGACTAGGTCTTTTTGAAATCAAGTATTTTGACAAAACACCAGATCGTGTTGCACTAAACGAAATCATTGAAGTAGTTAAA 
AAATATTCTGATGAAACCTCTGCTAAATTTATTAATGGCTTACTTAGCCAATATGT'CTCGGGAGCTCCTTCAGCAAATAAATCA 

SEQ ID 3594 

LMRISWMTNSFQNSRRDLRERAFQALFNIEMGAELLAASQFAYGYDKVTGEDAQVLELPIFLLSLVTGVNNHKEELDNLISTHLKKGWSLERLTLT 
DKTLLRLGLFEIKYFDKTPDRVALNEIIEWKKYSDETSAKFINGLLSQYVSGAPSANKS 

SEQ ID 3595 

ATGGTTGCAAAATTAACAGATGTTGCTGCACTTGCCGGTGTTAGCCCAACGACTGTATCACGCGTTATTAACAAAAAAGGCTATTTATCTCAAAAA 
ACAGTCACCAAAGTCAATGAAGCCATGAGAACCCTTGGTTATAAACCTAATAATTTAGCACGTAGCTTACAGGGAAAGTCCGCTAAATTAATTGGA 
CTCATTTTCCCCAACATCCGTAACATTTTTTACGCTGAATTAATTGAACACCTTGAAATTGAGTTGTTTAAGCATGGTTATAAAACTATCTTATGT 
AATAGTGAAAAGGATCCTATCAAAGAAAAAGAATACCTCGAAATGCTAGGAGCAAATCAAGTAGACGGTATCATTTCAAGTAGTCACAACCTAGGA 
ATTGATGATTACGAGAAAGTTGAGGCTCCCATAGTAGCATTCGATAGAAATTTAGCTCCACACATCCCTATCGTCTCATCTGATAATTTCTTTGGA 
GGAAAAATGGCTGCTCAAACCCTTAAAAAACATGGCTGTCAAAAGATGATTATGATTACAGGGAATGATAATTCAGATTCTCCTACTGGACTTAGG 
CGGCTAGGTTTTTCCTATGAATCAMGGAATCCAAAGTTATCACAGTCACAAATGGGCTATCTAACATGAGACGTGAGATGGAATTAAAATCAATT 
ATCTCGACTCACAAACCAGATGGTATTTTTACATCAGACGACTTAACTGCTTTATTAGTAATCAAACTTATCAGCCAACTAGGGTTGTCCATTCCA 
GAAGATATCAAAGTGATTGGATATGATGGTACAAGTTTCATTCAAGATTACGTCCCACATCTAACCACTATTAAACAACCTATTCGAGAAATTGCG 
CAATTGATGGTTGAGATACTCCTAGCTAAGATTGAGGGGCAAAAGACAAATAAGGATTATATTTTACCAGTCAGTCTCATCCCTGGTAGTAGCGTT 

SEQ ID 3596 

MVAKLTDVAALAGVSPTTVSRVINKKGYLSQKTVTKVNEAMRTLGYKPNNLARSLQGKSAKLIGLIFPNIRNIFYAELIEHLEIELFJCHGYKTILC 
NSEKDPIKEKEYLEMLGANQVDGIISSSHNLGIDDYEKVEAPIVAFDRNLAPHIPIVSSDNFFGGKMAAQTLKKHGCQKMIMITGNDNSDSPTGLR 
RLGFSYESKESKVITVTNGLSNMRREMELKSIISTHKPDGIFTSDDLTALLVIKLISQLGLSIPEDIKVIGYDGTSFIQDYVPHLTTIKQPIREIA 
QLMVEILLAKIEGQKTNKDYILPVSLIPGSSV 

SEQ ID 3597 

GTGGTCGCAAAATTAACAGACGTGGCAGCCTTGGCGGGTGTC^GTCCAACAACTGTTTCGCGAGTAATCAACAAAAAAGGCTACCTTTCCCAAAAA 
ACAGTGAATAAGGTGAATAAGGCCATGCGTGAATTGGGCTACAAGCCTAACAATCTCGCTAGAAGTTTGCAAGGTAAATCAACCCAACTCATTGGG 
CTTATCTTCCCCAACATTAGCAATATCTTTTACGCTGAATTAATTGAACATTTGGAAATTGAATTGTTTAAACAGGGCTACAAAACTATTATTTGC 
AATAGTGAACATAATCCCGTCAAAGAACGCGAATATTTAGAAATGCTTGCGGCCAATCAAGTGGACGGCATTATTTCTTCCAGTCATAATTTGGGA 
ATTGAGGATTATGAGCGTGTCGAAGCTCCTATTGTAGCTTTTGACCGTAATCTAGCGCCAAATATCCCGGTTATTTCTTCAGATAATTTTGAAGGT 
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GGTAAATTAGCCGCACAAACTTTGCAAAAACACGGTTGTCAftAACATTGTCATGATTACAGGTAATGACAATTCTGATTCGCCCACAGGGTTGCGC 
CAGCTAGGGTTTAACTACCAGCTCAAACGAAGTGCAGAAATCATCAAATTACCAAATAACCTATCTCCTGTTAGACGCGAAATGGAAATTAAATCC 
ATTTTGGCAACCCGAAAACCTGATGGCCTTTTCGTTTCTGATGATTTAACTGCTATCCTCATTATGAAAGTAGCCAAACAACTTCACATTACTATT 
CCAGAGGATATGAAAGTCATAGGTTATGATGGAACGACATTTATCCAGCAATATGTTCCTCAATTAGCGACCATTCGTCAACCTATTGATGAGATT 
GCTAAATTGAGTGTCGAAATACTCATCAAAAAAATTAAAAAAGAAAAAACCAGTAAAGACTATATTTTACCGATTACGCTACTTCCAGGAGCAAGT 
ATT 

SEQ ID 3598 

WAKLTDVAALAGVSPTTVSRVINKKGYLSQKTVNKVNKAMRELGYKPNNLARSLQGKSTQLIGLIFPNISNIFYAELIEHLEIELFKQGYKTIIC 
NSEHNPVKEREYLEMLAANQVDGIISSSHNLGIEDYERVEAPIVAFDRNLAPNIPVISSDNFEGGKLAAQTLQKHGCQNIVMITGNDNSDSPTGLR 
QLGFNYQLKRSAEIIKLPNNLSPVRREMEIKSILATRKPDGLFVSDDLTAILIMKVAKQLHITIPEDMKVIGYDGTTFIQQYVPQLATIRQPIDEI 
AKLSVEILIKKIKKEKTSKDYILPITLLPGASI 

SEQ ID 3599 

ATGAATTTACCCACTGAAATCCGCTATCGTCCTTATGATGAATGGACTGAAGAAGATAAGGAAAATATTGTAAAGAATGTCTCAAAATCCCCTTGG 
AGAGCAACTTATCACTTAGAAGCTAAAACAGGGCTTTTAAATGACCCAAATGGCTTCTCTTACTTTAATGGAAAATTCCATCTTTTTTACCAAAAT 
TGGCCCTTTGGAGCTGCACATGGTTTAAAACAATGGGTACATACAGAATCAGATGATTTAGTTCATTTCAAAGAAACAGGAATCAAGCTTAAACCT 
GACCATGTCAATGATAGCCATGGTGCATACTCCGGTTCTGCATTAGCCATTGACGATAAGCTTTTTCTTTTTTATACTGGTAATGTCCGTGACATG 
AAATGGAACCGTGACCGCCGCCAAATTGGAGCATGGATGACAAATGATGGCAAGATTACAAAATTTGATAAAGTCCTTATTTCACAACCAAATGAT 
GTCACTGAGCATTTTCGTGACCCTCAGATTTTCAATTATGATAATCAATTCTATGCTGTTATCGGGGCGCAAAATAGTAAAAAATGCGGATTCATT 
AAATTATATAAAGCACTTAATAATGACATCCATCATTGGGAGTTTGTGGGAGATTTAGATTTTGGTGGTACTGGATCTGAGTATATGATTGAATGT 
CCAAATATTATTTTTGTCAAAGGAAAACCTGTATTACTTTATAGTCCTCAAGGACTAGATAAAAACGAATTGGACTACCAAAACATTTATCCAAAT 
ACCTACAAAATCGGACAATATTTCGATGCTAACTCATCTAAGATAGTTGAACCATCCCCTATCTATAATTTAGATTATGGTTTTGAAGCCTATGCT 
ACTCAAGGATTTAACACTTCTGATGGTCGTGCCTTTATCGTGAGTTGGATAGGCTTGCCAGATATTGATTATCCTAGCGATCAATTTGATTATCAA 
GGAGCTATGAGTTTAGTTAAAGAGTTAAGCATAAAAAATGGGAACCTTTATCAATATCCCGTTCCTGCTATGAAAAATCTTCGTCAACATCAAGCA 
GAATTTAAAACACAACTTCAAACTAACAACACCTATGAATTAGAATTACTGGTTCCTAGAAATGATCTTTCTTCATTTGTTCTCTTTGCTAATCCG 
AAAGGACAAGGACTATCCATTACTATTGATACTGTAAAGGGGAAAGTTATCATTGACCGCTCACAAGCCGGACAGCAGTACGCCACAGAATTTGGT 
ACTAGTCGCCAGTGTGACATTCCAAAAGATGCTACTAGTATCAATATTTTTATCGATAAGTCCATCTTTGAAATCTTTATAAATAAAGGAGAAAAA 
GTATTTACGGGACGAGTCTTTCCAGATGCAGAACAATCAGGGATTCAACTAAAAGAAGGGCACGTTCATGGTAAATATTTTGAATTAAAATAT 

SEQ ID 3600 

MNLPTEIRYRPYDEWTEEDKENIVKNVSKSPWRATYHLEAKTGLLNDPNGFSYFNGKFHLFYQNWPFGAAHGLKQWVHTESDDLVHFKETGIKLKP 
DHVNDSHGAYSGSALAIDDKLFLFYTGNVRDMKWNRDPRQIGAWMTNDGKITKFDKVLISQPNDVTEHFRDPQIFNYDNQFYAVIGAQNSKKCGFI 
KLYKALNNDIHHWEFVGDLDFGGTGSEYMIECPNIIFVKGKPVLLYSPQGLDKNELDYQNIYPNTYKIGQYFDANSSKIVEPSPIYNLDYGFEAYA 
TQGFNTSDGRAFIVSWIGLPDIDYPSDQFDYQGAMSLVKELSIKNGNLYQYPVPAMKNLRQHQAEFKTQLQTNNTYELELLVPRNDLSSFVLFANP 
KGQGLSITIDTVKGKVIIDRSQAGQQYATEFGTSRQCDIPKDATSINIFIDKSIFEIFINKGEKVFTGRVFPDAEQSGIQLKEGHVHGKYFELKY 

SEQ ID 3601 

TTGATGGATCTACCACAAGCTATTCGCTACCGCCCTTACAAAGAGTGGAGCTCAAAAGACTACCAAGCTATTACTGAAAAAATGGCCCAATCCCCA 
TGGCACAGCCAATTTCATGTCGAACCTAAGACAGGATTACTCAATGACCCCAATGGGTTTTCTTATTTCAACGGTCGCTACCATCTTTTTTATCAA 
AACTGGCCTTATGGCGCTGCGCACGGTCTGAAACAATGGGTACACATGACATCCACAGACCTCGTCCATTTTACGGAAACAAGGAGCCGCCTTCTG 
CCAGACCACGCTCACGATAGTCATGGGGCTTACTCAGGTTCTGCATATGCTATTGATGACAAGCTCTTCCTCTTTTACACTGGTAATGTTCGCGAT 
GCCAATTGGGTCAGAACACCATTACAGGTTGGCGCATGGATGGAT7UVACAAGGAAATATTTCCAAAATACCACAGGTTTTGATTGAACAGCCCGAT 
GATGTTACAGAACATTTTCGGGATCCTCAGCTTTTTTCTTATCAAGGTCAATTCTATGCTATTATTGGCGCCCAAGGTTTAGATGGCAAAGGAAAA 
ATCAAACTTTACAAAGCTGTGGACAATCATGTGGACAACTGGCGATTTATAGCCGATTTGGACTTTGACGATTCTGGTACGGAATACATGATTGAA 
TGCCCCAACCTTGTGTTTGTCGATGACAAGCCTGTTTTGATTTTCAGCCCACAAGGACTGGCTAAAGCTGATTTAGATTATCAAAATATCTACCCC 
AATACCTATAAAATTTTTGAAAGCTTCAATCCAGAAACTGGCCAATTGCTGGGTGGAGGGGCCCTTCAAAATCTTGACTTTGGTTTTGAAGCTTAT 
GCCACTCAAGCCTTTAGTAGTCCAGATGGCAGGGTTCTAGCCGTGTCTTGGATTGGGTTACCAGATATTGATTATCCGACAGATCGTTATGACTAT 
CAAGGAGCTCTTAGTTTAGTGAAAGAATTAAGGATTAAAGACGGAATTCTCTATCAAACACCTGTTTCAGCCCTACAAAATCTTCGAGGGCCAGCA 
GAATTATTTCATAATAAAATAGACAGTTCTAACTGTTATGAATTGGAATTGACGATTCCAGGCCAAAAAAAGCTTGACCTGCTCCTATTTGCCGAC 
CAAAAAGGGAATGGCCTAAGATTGAAAGTGGATACAACAAAAGGACAGTTAAGCATTGACCGAAGTCGGGCAGGGGTTCAATATGCCCAAGACTAT 
GGTACGGTGCGCTCTTGCCAAATCCCACAAGGCCATGTTACACTTAATGTCTATGTGGACAATTCCATTCTTGAAATCTTTATTAACCAAGGGCAA 
AAAGTCCTAACTAGTCGGGTTTTCCCAACCCACGGACAAACAGGTATCCAAGTAGTAGAAGGACAAGCTTTTGGACATTATTATGAAATGAGGTAT 

SEQ ID 3602 

LMDLPQAIRYRPYKEWSSKDYQAITEKMAQSPWHSQFHVEPKTGLLNDPNGFSYFNGRYHLFYQNWPYGAAHGLKQWVHMTSTDLVHFTETRSRLL 
PDHAHDSHGAYSGSAYAIDDKLFLFYTGNVRDANWVRTPLQVGAWMDKQGNISKIPQVLIEQPDDVTEHFRDPQLFSYQGQFYAIIGAQGLDGKGK 
IKLYKAVDNHVDNWRFIADLDFDDSGTEYMIECPNLVFVDDKPVLIFSPQGLAKADLDYQNIYPNTYKIFESFNPETGQLLGGGALQNLDFGFEAY 
ATQAFSSPDGRVLAVSWIGLPDIDYPTDRYDYQGALSLVKELRIKDGILYQTPVSALQNLRGPAELFHNKIDSSNCYELELTIPGQKKLDLLLFAD 
QKGNGLRLKVDTTKGQLSIDRSRAGVQYAQDYGTVRSCQIPQGHVTLNVYVDNSILEIFINQGQKVLTSRVFPTHGQTGIQWEGQAFGHYYEMRY 

SEQ ID 3603 

ATGGGATGGGCATCACCTGAGGCCACTGCCCAAGCGTTTGGAAGGGCAGAGTTGACCATCATCAATCCTAATACGAGACCGATAACAGGATTTCCA 
CCAAAAACTCTAAAAGCTGACCAAGAAATCAAGGCAGGAAAAAAAGCAAAGGCCGTGTCAGTCAAAACGACAGTA 

SEQ ID 3604 

MGWASPEATAQAFGRAELTIINPNTRPITGFPPKTLKADQEIKAGKKAKAVSVKTTV 

SEQ ID 3605 

ATGGCTTCAAATAeAGAAATTGCTAAACAAGTCATTAATGCGATTGGTGGTGCTAGTAATGTGCGTAGCGTAGCACACTGTGCCACTCGTCTTCGC 
GTTATGGTAAAAGATGAGACAGTCATTGATAAAAATACTGTTGAAAATATCGAAAAAGTTCAGGGAGCATTTTTCAATTCAGGTCAATATCAAATT 
ATTTTTGGAACTGGTACTGTTAATAAGATTTATGATGAAGTAGTGGCTCAAGGTTTGCCAACTTCGTCAACCTCTGATCAAAAGGCAGAAGCAGCT 
AAACAAGGGAATGCTTTCCAACGAGCTATTCGTACTTTCGGTGATGTTTTTGTTCCATTGTTGCCAGCCATTGTTGCTACTGGTTTATTTATGGGG 
ATTCGCGGTGCGATTAATAATGATACAGTTTTAGCTTTATTTGGGACGACTTCAAAAGCATTTTCAAGTTCTAATTTTTATACCTATACTGTCGTT 

TTGATGATGGTCAACTCTGCCCTTCCAAACGCTTGGGCAGTGGCCTCAGGTGATGCCCATCCCATAAAATTTTTCGGTTTTATTCCAGTAGTTGGT 
TATCAAAATTCAGTATTGCCGGCATTCTTTGTAGGTTTACTTGGTGCTAAACTTGAAAAATGGTTGCATAAGAAAATCCCAGATGTTCTTGATTTA 
CTATTAGTGCCGTTCCTAACTTTTACAGTTATGTCAATTTTAGCACTTTTTGTCATTGGTCCTATTTTCCATTCAGTTGAAAACTATGTTTTAGCA 
GGGACAAAATTTGTCCTTAATTTACCTCTTGGCCTGTCAGGTCTTATTTTAGGTGGTGTTCATCAGATAATCGTTGTTACAGGTGTTCATCATATC 
TTTAATTTACTTGAAGCTCAGTTAATTGCTGCTGATGGGAAAGATCCATTTAATGCTATTATTACAGCTGCTATGACAGCACAAGCAGGTGCCACT 
TTGGCAGTTGGTGTTAAAACAAAAAATAAAAAATTAAAAGCCCTTGCTTTTCCGGCAGCGCTTTCAGCTGGACTTGGTATTACAGAACCGGCTATA 
TTTGGAGTAAACTTACGTTTTGGTAAGCCATTTATTATGGGATTAATTGCAGGAGCAGCAGGTGGCTGGTTAGCTTCAATATTGAAATTAGCAGGA 
ACTGGTTTTGGTATTACCATTATCCCAGGAACATTACTTTATTTAAATGGTCAAATTGTTAAGTACCTTATTATGGTAATTGGAACTACGTCTTTG 
GCTTTTGTATTAACTTATATGTTTGGATATGAAGATAAAGATGAAAAAGCAGTAGCTGAAGTTAGTCCTTTGGTTGAAGAAACAGATGACGATCCA 
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ACAATTACTCAAACTAGCCAATTAAGGGCAGAAACGATTGTTAGCCCTCTTGATGGACAGGTTATTC3CTCTTGATACAGTAAGTGACCCAGTTTTT 
TCATCAGGTATTATGGGAGATGGCCTTGCTATTAAACCAAGAGGTAATACAATTTACTCACCTGTTGATGGTTTTGTCCAAATTGCTTTTGAAACA 
GGTCATGCTTACGGTATCAAATCAGATAAAGGTGCAGAAATTTTGATTCATATAGGTATTGATACTGTCACCATGAATGGCACAGGGTTTACTTCT 
AAAGTCAAGGCAGACCAAAAAGTGAAAAAAGGTGATATTCTTGGCACCTTTGATTCAGCCAAGATTGCAGAAGCAGGTCTGGATAATACAGCTATG 
ATTATTGTGACTAATACAGCTGATTTTGCTGATGTTGTACCATTGGTAAAAGAGGGTGTTGTTACTACAGGTGACATGATTATTGATGTTAAG 

SEQ ID 3606 

MASNTEIAKQVINAIGGASNVRSVAHCATRLRVMVKDETVIDKNTVENIEKVQGAFFNSGQYQIIFGTGTVNKIYDEWAQGLPTSSTSDQKAEAA 
KQGNAFQRAIRTFGDVFVPLLPAIVATGLFMGIRGAINNDTVLALFGTTSKAFSSSNFYTYTWLTDTAFAFFPALISWSAFRVFGGNPVIGLVLG 
LMMVNSALPNAWAVASGDAHPIKFFGFIPWGYQNSVLPAFFVGLLGAKLEKWLHKKIPDVLDLLLVPFLTFTVMSILALFVIGPIFHSVENYVLA 
GTKFVLNLPLGLSGLILGGVHQIIWTGVHHIFNLLEAQLIAADGKDPFNAIITAAMTAQAGATLAVGVKTKNKKLKALAFPAALSAGLGITEPAI 
FGVNLRFGKPFIMGLIAGAAGGWLASILKLAGTGFGITIIPGTLLYLNGQIVKYLIMVIGTTSLAFVLTYMFGYEDKDEKAVAEVSPLVEETDDDP 
TITQTSQLRAETIVSPLDGQVIALDTVSDPVFSSGIMGDGLAIKPRGNTIYSPVDGFVQIAFETGHAYGIKSDKGAEILIHIGIDTVTMNGTGFTS 
KVKADQKVKKGDILGTFDSAKIAEAGLDNTAMI I VTNTADFADWPLVKEGWTTGDMI IDVK 

SEQ ID 3607 

ATGGATAATCGTCAGATTGCAGCTGAAGTGATTGAGGCTTTAGGTGGCCGAGAAAATGTGAGAAGTGTTGCCCACTGTGCAACTCGCCTTCGCGTG 
ATGGTTTATGATGAAGGAAAGATTGATAAGGAAAAAGCAGAAGCTATTGACAAGGTTAAAGGAGCTTTCTTTAACTCTGGTCAATATCAGATGATT 
TTTGGAACTGGTACCGTTAATAACATTTATGACGAAGTTGTTGCTCTTGGTTTACCCACGTCATCAACCAGTGAGCAAAAGGCAGAAGCAGGCAAA 
CATGGCAATATCTTCCAACGGGCGATTCGTACGTTTGGAGATGTCTTTGTTCCCATTATTCCAGCTATTGTAGCAACGGGTCTCTTTATGGGGGTT 
CGTGGTTTGGTGACCCAGCCAGCTATTATGGATTTATTTGGGGTGCATGAGTACGGGGAAAATTTTCTCATGTACACTCGTATTCTAACGGATACA 
GCCTTTGTCTACTTGCCAGCTTTGGTGGCTTGGTCAGCCTTTAGGGTCTTTGGGGGTAATCCTATTATCGGTATTGTTTTAGGATTGATGCTGGTT 
TCCAATGAGTTGCCTAATGCTTGGGTAGTTGCCTCTGGTGGAGATGTTAAGCCGCTAACCTTCTTTGGATTTGTTCCTGTTGTTGGTTATCAAGGT 
• ACCGTTTTACCCGCCTTCTTTGTTGGTCTGGTAGGAGCTAAGTTGGAGAAATGGTTGCACAAAAAGGTTCCAGAAGCTTTGGACTTATTGGTCACA 
CCGTTTTTAACGTTTGCTATTATGAGTACCTTGGGACTATTTGTGATTGGACCAGTTTTCCATTCTCTTGAAAACCTTGTTCTGGCTGGGACACAG 
GCCGTCTTGCATTTGCCGTTTGGCATTGCAGGCTTGATTGTTGGGGGAATCCAACAATTAATCGTAGTGACTGGTATTCACCATATCTTTAACTTC 
CTAGAAGCGCAGCTGATTGCCAATACCGGAAAAGATCCTTTCAATGCTTACCTAACAGCAGCAACAGCTGCTCAAGCTGGAGCTACCTTAGCTGTT 
GCTGTTAAAACCAAATCAACAAAACTAAAAGGTCTGGCCTTTCCATCAACCTTGTCAGCTCTTTTAGGGATTACTGAACCAGCTATTTTTGGGGTC 
AACCTCGGTTATCCAAAAGTCTTTGTTTCAGGTCTTATTGGTGGTGCCTTAGGTGGTTGGGTCGCTGGGCTCTTTGGCATTGCAGGAACTGGTTTT 
GGGATTACGGTCTTACCAGGAACTCTCCTTTACTTGAATGGCCAATTATTACAATACCTTGTGACTATGCTTGTCGGTCTTGGGGTAGCCTTTGCA 
ATTGCTTATACTTGGGGTTATCAAGATAGAGAAACCCTTCCGTTACCAGCTGTCGAAGTTGATCAAACGGCTGATCAGCCAGCCTTAGCAGAGGAA 
ACTTTATATAGTCCTTTGAATGGAACAGTTGTAGACTTATCTGCGGTTTCAGACCCTGTTTTTTCATCAGGTGCTATGGGTCAAGGCTTAGCAATT 
AAGCCAGAAGATAATACCCTATACTCACCAGTTGATGGTAAAGTTGAAATTGTCTTTGAAACAGGTCATGCCTATGCTATAACGTCAAGTCAAGGA 
GCAGAAGTGTTACTTCATATTGGTATTGATACCGAGTCGATGGCAGGAGATGGCTTTGAATCTCTTGTAGCAGTAGGTCAGGCGGTTAAAAAAGGG 
GATCT.TCTTGGACACTTTGATCCTAGCAAGATTGCAGAAGCTGGACTAGATGACACCACCATGATGATTGTGAGCAATATCGCTGACTATCAAAGC 
GTGGACATTCTTGCTCAAGGACATGTTTTGAGGTGG 

SEQ ID 3608 

MDNRQIAAEVIEALGGRENVRSVAHCATRLRVMVYDEGKIDKEKAEAIDKVKGAFFNSGQYQMIFGTGTVNNIYDEWALGLPTSSTSEQKAEAGK 
HGNIFQRAIRTFGDVFVPIIPAIVATGLFMGVRGLVTQPAIMDLFGVHEYGENPLMYrRILTDTAFVYLPALVAWSAFRVFGGNPIIGIVLGLMLV 
SNELPNAWWASGGDVKPLTFFGFVPWGYQGTVLPAFFVGLVGAKLEKWLHKKVPEALDLLVTPFLTFAIMSTLGLFVIGPVFHSLENLVLAGTQ 
AVLHLPFGIAGLIVGGIQQLIWTGIHHIFNFLEAQLIANTGKDPFNAYLTAATAAQAGATLAVAVKTKSTKLKGLAFPSTLSALLGITEPAIFGV 
NLRYPKVFVSGLIGGALGGWVAGLFGIAGTGFGITVLPGTLLYLNGQLLQYLVTMLVGLGVAFAIAYTWGYQDRETLPLPAVEVDQTADQPALAEE 
TLYSPLNGT.WDLSAVSDPVFSSGAMGQGLAIKPEDNTLYSPVDGKVEIVFETGHAYAITSSQGAEVLLHIGIDTESMAGDGFESLVAVGQAVKKG 
DLLGHFDPSKIAEAGLDDTTMMIVSNIADYQSVDILAQGHVLRW 

■ SEQ ID 3609 

ATGACAAAGTTATATGGTAGTATTGAAGCAGGTGGGACAAAGTTTGTTTGTGCAGTTGGTGATGAGGAATTAAAAGTTGTAGAAAAAATGCAATTT 
CCAACAACGACGCCTCAAGAAACGATTAAAAAGACTGTTGATTTCTTTAAAAGATTTGAAAAGAAGTTAGAGGCAGTTGCTATTGGTTCTTTTGGT 
CCCATTGATATTGATAAAAAATCAAAGACATACGGTTATATCACAACGACCCCAAAGTTGCATTGGGCTAATGTTGATTTACTCGGCTTAATTTCT 
•AAAGATTTCAATGTTCCATTTTATTTCACAACAGATGTTAATAGCTCTGCCTATGGTGAAGTTATAGCTCGTAACAATATTGATTCACTTGTTTAT 
TACACCATTGGTACGGGAATTGGTGCAGGAGCTATACAAAAGGGTGAATTTATAGGAGGAACTGGTCATACTGAAGCAGGTCATACTTATATGGCG 
ATGCATCCGCAGGACCAAGCAAATGATTTTAAAGGTATCTGTCCGTTTCATAATAGCTGTTTAGAAGGTTTGGCATCTGGTCCAACTCTAGAAGCT 
AGGACTGGTATTCGTGGTGAATTGATTGAAGAAAATTCAATGGTTTGGGATGTTCAAGCCTATTATATTGCTCAGGCTGCAATACAAGCAACTGTA 
TTATATCGTCCACAAGTCATTGTATTTGGTGGAGGCGTCATGGCACAAGAGCACATGTTAAGACGTGTTCGCCAGACATTTGCAACTTTATTAAAT 
GGGTATTTACCAGTTCCCGATTTGTCTGATTATATTGTGACACCAGCTATAGAAGAAAATGGTTCTGCAACGTTAGGAAATTTTGCTTTAGCAAAG 
AAAATATCAAAAGGT 

SEQ ID 3610 

MTKLYGSIEAGGTKFVCAVGDEELKWEKMQFPTTTPQETIKKTVDFFKRFEKKLEAVAIGSFGPIDIDKKSKTYGYITTTPKLHWANVDLLGLIS 
KDFNVPFYFTTDVNSSAYGEVIARNNIDSLVYYTIGTGIGAGAIQKGEFIGGTGHTEAGHTYMAMHPQDQANDFKGICPFHNSCLEGLASGPTLEA 
RTGIRGELIEENSMVWDVQAYYIAQAAIQATVLYRPQVIVFGGGVMAQEHMLRRVRQTFATLLNGYLPVPDLSDYIVTPAIEENGSATLGNFALAK 
KISKG 

SEQ ID 3611 

ATGGGAAAATTATATGGAAGCATTGAAGCTGGTGGGACAAAGTTTGTCTGTGCCGTGGGTGATGAGGAGTTTACAGTGGTGGATAAAACACAATTT 
CCGACCACCACACCAGAAGAAACCATCGCGCGAACCATCGCTTATTTTAAAGCTTTTGAGGCAGATTTGGCTGGAATGGCGATTGGTTCTTTTGGA 
CCAATTGATATTGATCCGTCGTCAGAGACTTACGGTTATATCACAACCACTCCTAAATCAGGCTGGGCTAATGTGGATTTGTTAGGACAACTTTCG 
GCTGCTTTTAAGATTCCTTTTGATGTGACAACAGATGTTAATAGCTCTGCTTATGGTGAGGTGCTTGCTCGTCCTGGTGTGGAAAGTTTGGTCTAT 
TACACCATAGGTACTGGTATTGGGGCGGGAGCTATTCAACATGGCCACTTTATTGGGGGTTTAGGTCATACAGAAGCGGGTCATACCTATGTCATG 
CCCCATCCTGATGATATGGCCAAGGGATTTTTAGGTGTTTGCCCTTTTCATAAAGGGTGTCTGGAAGGGATGGCAGCAGGTCCAAGTATTGAGGCC 
AGAACGGGAGTGAGAGGTGAACGGCTTGATCAGGAAGCTGATGTTTGGGACATTCAAGCCTTCTACATTGCCCAAGCAGCGCTGCAAGCAACTATG 
CTTTACCGTCCTCAAGTGATTGTTTTTGGCGGAGGTGTCATGGCGCAAGAACATATGGTGTTGCGCGTGCATGATAAATTCACTGCCCTTTTAAGC 
GGTTATTTGCCAGTCCCTGATTTGACAGACTACATTGTTACTCCAGCTGTTGCTGATAATGGCTCCGCTACTCTGGGAAATTTTGCTTTGGCCAAG 
TTGGCTGCACAAGGAAAA 

SEQ ID 3612 

MGKLYGSIEAGGTKFVCAVGDEEFTWDKTQFPTTTPEETIARTIAYFKAFEADLAGMAIGSFGPIDIDPSSETYGYITTTPKSGWANVDLLGQLS 
AAFKIPFDVTTDVNSSAYGEVLARPGVESLVYYTIGTGIGAGAIQHGHFIGGLGHTEAGHTYVMPHPDDMAKGFLGVCPFHKGCLEGMAAGPSIEA 
RTGVRGERLDQEADVWDIQAFYIAQAALQATMLYRPQVIVFGGGVMAQEHMVLRVHDKFTALLSGYLPVPDLTDYIVTPAVADNGSATLGNFALAK 
LAAQGK 

SEQ ID 3613 
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ATGTCGGAACCATTATTTTTAGAAGCAAGCATGCACGATAAAATCTGGGGTGGAACAAAGTTAAGGGATGAATTTGGCTATGATATTCCAAGTGAA 
ACAACAGGAGAATATTGGGCTATTTCAGCTCATCCTAACGGTGTCTCAAGAGTTAAGAATGGTCGCTTTAAAGGTTGTTTTTTAGATAAGCTGTAT 
CAAGGTGAAAAAAGCTTATTTGGCAACCCTGATGATACTGTCTTTCCTTTACTAACTAAAATCTTAGATGCTAATGACTGGCTTAGTGTACAGGTT 
CATCCGGATGATGCTTATGCTCTTAAACATGAAGGTGAACTTGGTAAAACAGAATGTTGGTATATTATTTCTGCTGATGAAGGATCTGAAATTATC 
TATGGTCATAATGCTAAAACTAAAGAAGAACTTCGCCAAATGATTGAATCTGGAGATTGGGAACATCTTTTAACCCGAATTCCTGTTAAATCAGGG 
GATTTTTACTACGTTCCAAGTGGGACAATGCATGCTATAGGTAAAGGGATATTAATTTTAGAAACACAGCAATCTAGTGATACTACTTATCGTGTT 
TATGATTTTGATCGTCCAGATGCTTCAGGAAAATTACGTGATTTACACATTGAACAATCAATAGATGTTCTCACGATTGGTAAACCTGCCAATACT 
GTTCCTGCCAATATGAAGTTAAAACATCTATCTTCAACTTTATTAGTTTGAAATGATTTCTTTACAGTTTATAAATGGGAAATTTCTGGTGTTACC 
AACTTTAAACAATTTGCACCCTACCTTTTGGTTAGTGTCTTAGACGGAGCGGGTCACATTACAGTAGATAACAAAGTTTATACACTTAAAAAAGGT 
GACCACTTTATCTTGCCAAATGATGTTGTCAAATGGGATATTGATGGACAGTTAGAAATTATAGCAAGTCATGTTAAAAAA 

SEQ ID 3614 

MSEPLFLEASMHDKIWGGTKLRDEFGYDIPSETTGEYWAISAHPNGVSRVKNGRFKGCFLDKLYQGEKSLFGNPDDTVFPLLTKILDANDWLSVQV 
HPDDAYALKHEGELGKTECWYIISADEGSEIIYGHNAKTKEELRQMIESGDWEHLLTRIPVKSGDFYYVPSGTMHAIGKGILILETQQSSDTTYRV 
YDFDRPDASGKLRDLHIEQSIDVLTIGKPANTVPANMKLKHLSSTLLVSNDFFTVYKWEISGVTNFKQFAPYLLVSVLDGAGHITVDNKVYTLKKG 
DHFILPNDWKWDIDGQLEIIASHVKK 

SEQ ID 3615 

ATGTCAGAACCATTATTTCTAAAATCAACCATGCACGACAGGATTTGGGGTGGCACCAAGTTGAGAGATGTCTTTGCTTACAACATCCCAAGTGAC 
ACCACAGGTGAGTATTGGGCTATTTCTGCTCATCCTAATGGTGTTTCGACAGTTACTAATGGACGTTATCAAGGACAACCTTTAAACACATTATAT 
GCGCAAGAGCCGGCCTTGTTTGGGAATCCAAAGGAAGAAGTTTTTCCACTGTTAACTAAGATTTTAGATGCTAATGACTGGCTAAGTGTCCAAGTT 
CATCCTGATGATGCTTATGGACGTGAACATGAAGGAGAATTAGGCAAGACAGAATGCTGGTATATTATTTCTGCCGAAGAGGGTTCTGAAATTGTA 
TACGGCCATCAGGCCAAGTCCAAAGAAGACCTTCGTGCCATGATTGAAGCAGGCGCTTGGGATGATTTGCTGACTCGTGTCCCAGTCAAAGCAGGC 
GATTTTTTCTATGTTCCAAGTGGCACCATGCATGCGATCGGCAAGGGAATTCTTATTTTAGAAACCCAGCAGTCATCTGATACCACTTATCGGGTT 
TATGATTTTGACCGTAAGGACGTTAATGGTAATCTTCGTGACCTTCATATTGAAAAGTCTATTGATGTCTTAACGATTGGTAAGCCAGAAAATAGC 
GTGCCAGCCACTATGGTTTTGGATAATATGGTAGCAACAACTTTAGTCTCAACACCATTTTTCACTGTTTACAAATGGGTAACTAGTCAAATGGTT 
GACATGAAACAAGCTGCGCCTTATCTTTTAGTGAGTGTTTTAAAAGGTCAAGGAAAACTCTATGTGGACCAGAAGGCTTATGAGCTAGAAAAAGGC 
•ATGCACTTTATCTTGCCTAACGATGTTAAATCGTGGTCATTTGATGGTCAATTAGAAATGATTGTGAGTCACCCCAATCAACTCGTT 

SEQ ID 3616 

MSEPLFLKSTMHDRIWGGTKLRDVFAYNIPSDTTGEYWAISAHPNGVSTVTNGRYQGQPLNTLYAQEPALFGNPKEEVFPLLTKILDANDWLSVQV 
HPDDAYGREHEGELGKTECWYIISAEEGSEIVYGHQAKSKEDLRAMIEAGAWDDLLTRVPVKAGDFFYVPSGTMHAIGKGILILETQQSSDTTYRV 
YDFDRKDVNGNLRDLHIEKSIDVLTIGKPENSVPATMVLDNMVATTLVSTPFFTVYKWVTSQMVDMKQAAPYLLVSVLKGQGKLYVDQKAYELEKG 
MHFILPNDVKSWSFDGQLEMIVSHPNQLV 

SEQ ID 3617 

GTGGTGATAAGAGTATCGAAAGGAATTAGAATGGCAAATATTCTACQCACTGTTATTGAAAATGACAAGGGTGAATTAAAAAAATTAGATAAAATA 
GCTAAGAAAGTTGACTCTTACGCAGATCATATGGCTGCGTTATCAGATGAAGCTTTACAAGCAAAAACTCCAGAATTTAAAGAACGTTATCAAAAT 
GGTGAAACTTTAGATCAATTGTTACCGGAAGCGTTTGCGGTAGTTCGTGAAGCTTCTAAACGTGTATTAGGTTTATACCCATACCACGTCCAAATT 
ATGGGTGGTATCGTTCTTCACCATGGTGATATTCCAGAAATGCGTACTGGTGAGGGAAAAACTTTAACAGCGACAATGCCTGTTTATCTAAATGCT 
ATCTCAGGATTAGGTGTTCATGTTATTACTGTTAATGAGTATTTATCAACACGTGATGCGACCGAAATGGGTGAGGTTTATAGTTGGCTTGGATTA 
TCTGTAGGGATTAACTTAGCAGCTAAGTCACCATTTGAAAAACGCGAAGCTTACAATTGTGATATCACATACTCAACTAACGCAGAAGTCGGATTT 
GACTACCTTCGAGACAATATGGTTGTTCGCCAAGAAGATATGGTGCAACGCCCACTCAACTATGCTTTGGTTGATGAGGTTGACTCTGTATTAATC 
GATGAAGCTAGGACGCCATTGATTGTTTCAGGTCCTGTAAGCTCTGAGATGAACCAACTGTATACACGTGCGGACATGTTTGTAAAAACGCTTAAT 
AGCGATGATTATATCATTGATGTTCCAACAAAAACAATTGGTTTATCAGATACAGGTATTGACAAGGCTGAAAACTATTTCCATCTAAATAACTTG 
TATGATCTCGAAAATGTTGCCTTAACTCACTACATTGATAACGCTCTTCGAGCTAACTATATTATGTTGTTAAATATTGATTATGTGGTTAGTGAA 
GAACAAGAGATTTTAATTGTGGACCAATTTACCGGTCGTACGATGGAAGGACGTCGTTTCTCAGATGGCTTACACCAAGCTATTGAAGCAAAAGAG 
TCAGTGCCAATCCAAGAAGAATCAAAAACGAGCGCTTCAATTACTTACCAAAATATGTTCCGTATGTACCATAAATTAGCAGGAATGACTGGTACT 
GGTAAGACTGAGGAAGAAGAGTTTCGTGAAATTTATAATATGCGCGTTATTCCTATCCCAACAAATCGTCCTGTTCAACGTATAGATCATTCAGAT 
CTACTTTATCCAACTCTTGACTCTAAATTTAGAGCGGTGGTAGCAGATGTCAAAGAACGTTATGAACAAGGACAACCTGTACTGGTTGGTACAGTA 
GCTGTTGAAACGTCAGACTTAATTTCTAGAAAATTAGTTGCTGCTGGAGTACCACATGAAGTTTTGAATGCTAAAAATCACTTTAAAGAAGCTCAA 
ATCATTATGAATGCTGGGCAACGTGGTGCTGTTACAATCGCAACCAACATGGCTGGTCGTGGTACTGATATCAAGCTTGGTGAAGGGGTTCGTGAA 
CTTGGTGGTTTATGTGTTATTGGTACAGAGCGTCATGAAAGCCGTCGTATTGATAACCAGCTTCGTGGTCGTTCGGGTCGTCAAGGAGATCCAGGT 
GAATCACAATTCTATCTTTCGTTAGAAGATGATTTGATGCGTCGCTTTGGTACAGATCGTATTAAAGTGGTTCTTGAGCGAATGAATTTAGCTGAA 
GATGATACAGTTATTAAATCAAAAATGTTGACACGACAAGTTGAATCAGCTCAACGCCGCGTTGAAGGTAATAACTATGACACACGTAAACAAGTC 
TTGCAATACGATGATGTTATGCGTGAACAACGTGAGATTATTTATGCTAACCGTAGAGAAGTGATTACTGCTGAGCGTGATTTAGGACCAGAGCTC 
AAAGGGATGATTAAACGTACGATTAAAAGAGCAGTTGATGCACATAGCAGAAGCGATAAAAATACTGCAGCAGAAGCTATTGTTAATTTTGCAAGA 
TCGGCGTTATTAGATGAAGAAGCTATCACAGTTTCAGAACTTCGTGGTCTAAAAGAGGCTGAAATTAAAGAACTTCTTTATGAACGTGCCTTAGCT 
GTTTATGAGCAACAAATTGCTAAATTAAAAGATCCAGAAGCTATTATCGAATTCCAAAAAGTCTTAATCTTGATGGTAGTGGATAATCAATGGACA 
GAGCATATTGATGCCTTAGATCAATTACGTAACTCGGTTGGAGTTCGTGGTTATGCTCAAAATAACCCAATCGTTGAGTATCAATCAGAAGGTTTC 
CGTATGTTCCAAGATATGATTGGTTCGATTGAGTTTGATGTGACACGTACATTGATGAAAGCTCAAATTCATGAACAAGAGCGTGAACGTGCTTCT 
CAACATGCTACGACAACAGCAGAGCAAAATATCTCGGCACAACATGTACCTATGAATAATGAATCACCAGAATACCAAGGGATTAAACGTAATGAT 
AAATGTCCTTGTGGCTCTGGCATGAAGTTTAAAAATTGTCATGGTCTGAGATGTTTACAA 

SEQ ID 3618 

MVIRVSKGIRMANILRTVIENDKGELKKLDKIAKKVDSYADHMAALSDEALQAKTPEFKERYQNGETLDQLLPEAFAWREASKRVLGLYPYHVQI 
MGGIVLHHGDIPEMRTGEGKTLTATMPVYLNAISGLGVHVITVNEYLSTRDATEMGEVYSWLGLSVGINLAAKSPFEKREAYNCDITYSTNAEVGF 
DYLRDNMWRQEDMVQRP.LNYALVDEVDSVLIDEARTPLIVSGPVSSEMNQLYTRADMFVKTLNSDDYIIDVPTKTIGLSDTGIDKAENYFHLNNL 
YDLENVALTHYIDNALRANYIMLLNIDYWSEEQEILIVDQFTGRTMEGRRFSDGLHQAIEAKESVPIQEESKTSASITYQNMFRMYHKLAGMTGT 
GKTEEEEFREIYNMRVIPIPTNRPVQRIDHSDLLYPTLDSKFRAWADVKERYEQGQPVLVGTVAVETSDLISRKLVAAGVPHEVLNAKNHFKEAQ 
IIMNAGQRGAVTIATNMAGRGTDIKLGEGVRELGGLCVIGTERHESRRIDNQLRGRSGRQGDPGESQFYLSLEDDLMRRFGTDRIKWLERMNLAE 
DDTVIKSKMLTRQVESAQRRVEG1OTYDTRKQVLQYDDVMREQREIIYANRREVITAERDLGPELKGMIKRTIKRAVDAHSRSDKNTAAEAIVNFAR 
SALLDEEAITVSELRGLKEAEIKELLYERALAVYEQQIAKLKDPEAIIEFQKVLILMWDNQWTEHIDALDQLRNSVGLRGYAQNNPIVEYQSEGF 
RMFQDMIGSIEFDVTRTLMKAQIHEQERERASQHATTTAEQNISAQHVPMNNESPEYQGIKRNDKCPCGSGMKFKNCHGLRCLQ 

SEQ ID 3619 

ATGGCCAATATTCTACGCAAAGTTATCGAAAATGACAAAGGCGAACTAAGAAAATTAGAAAAAATTGCAAAAAAAGTAGAATCCTACGCAGACCAA 
ATGGCGTCATTGTCGGATAGAGATCTACAAGGAAAAACACTTGAATTTAAAGAACGCTATCAAAAAGGTGAGACCCTCGAACAACTATTACCTGAA 
GCTTTCGCAGTTGTTCGTGAAGCAGCAAAACGTGTGTTGGGCTTGTTCCCTTATCGTGTTCAAATTATGGGAGGAATTGTTCTTCATAACGGGGAT 
GTCCCTGAAATGCGTACTGGTGAAGGAAAAACTCTTACAGCCACCATGCCAGTTTATCTCAATGCTATTGCTGGTGAGGGTGTTCACGTTATTACT 
GTTAATGAGTATCTTTCAACGCGTGACGCTACCGAAATGGGTGAAGTGTATAGCTGGTTAGGTCTTTCAGTTGGGATCAACCTAGCTGCTAAGTCT 
CCTGCTGAAAAACGTGAAGCTTATAATTCTGATATTACTTATTCAACCAACTCTGAAGTCGGTTTTGATTACCTTCGTGACAACATGGTTGTTCGC 
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CAGGAAGACATGGTACAACGCCCACTCAATTTTGCCTTGGTTGATGAAGTGGACTCAGTCTTAATTGACGAGGCAAGGACACCTTTAATTGTTTCT 
GGTGCTGTTAGCTCTGAAACCAATCAATTGTATATTCGTGCTGACATGTTTGTAAAAACTCTGACGTCAGTGGATTATGTTATTGATGTGCCCACT 
AAAACGATTGGATTAAGCGATTCAGGTATTGATAAAGCTGAGAGTTACTTTAACTTGAGCAATCTTTACGATATTGAAAATGTAGCCTTGACTCAC 
TTTATAGACAACGCCCTTCGTGCAAACTATATTATGTTGTTAGATATCGATTATGTGGTCAGCGAAGATGGTGAGATTCTTATTGTTGACCAATTT 
ACAGGTCGTACGATGGAAGGGCGTCGCTTCTCAGACGGCTTGCACCAAGCTATTGAGGCAAAAGAAGGCGTTCGTATTCAGGAAGAATCAAAAACC 
AGCGCCTCAATCACTTACCAAAATATGTTTCGTATGTACAAAAAATTGGCAGGTATGACTGGTACTGCGAAGACCGAGGAAGAAGAATTTCGCGAA 
GTTTATAACATGCGTATTATTCCAATTCCAACCAATCGTCCAATTGCCCGTATTGATCACACTGATTTGCTTTACCCGACCTTAGAATCAAAGTTT 
AGAGCAGTTGTGGAAGACGTTAAAACGCGTCATGCAAAAGGACAACCTATCCTTGTAGGTACGGTTGCTGTTGAAACTAGTGATTTGATTTCACGC 
AAGCTGGTTGAAGCAGGGATTCCTCATGAGGTTTTGAATGCTAAAAATCACTTTAAAGAAGCTCAAATCATTATGAATGCTGGGCAACGTGGTGCT 
GTTACAATCGCAACTAACATGGCTGGTCGTGGTACTGATATCAAGCTTGGTGAAGGTGTTCGTGAACTTGGTGGGTTATGTGTCATTGGTACAGAG 
CGTCATGAAAGCCGTCGTATCGATAACCAGCTTCGTGGACGTTCAGGTCGTCAAGGAGATCCAGGTGAATCCCAATTCTATCTTTCATTAGAAGAT 
GATTTGATGAGACGTTTCGGCTCTGATCGTATAAAAGCCTTTTTGGATCGGATGAAATTAGATGAAGAAGACACTGTTATTAAATCAGGTATGTTA 
GGG'CGTCAAGTGGAATCTGCTCAAAAACGGGTTGAAGGAAATAACTATGATACCCGTAAACAGGTCTTACAATATGATGATGTGATGCGTGAACAG 
CGTGAAATTATCTATGCTAACCGTCGTGATGTCATAACTGCTAATCGAGATCTTGGCCCAGAAATTAAAGCTATGATCAAGCGTACTATCGACCGT 
GCTGTAGATGCTCATGCACGTAGCAATCGTAAAGATGCTATAGATGCTATTGTAACTTTTGCTAGGACCTCGCTGGTACCAGAAGAGTTTATTAGT 
GCTAAAGAGTTACGTGGTTTAAAAGATGATCAAATCAAAGAGAAGCTTTATCAAAGAGCGCTTGCTATCTACGACCAGCAACTATCAAAACTTCGT 
GATCAAGAAGCTATTATTGAATTCCAAAAAGTACTCATTTTGATGATTGTGGATAACAAATGGACTGAACACATTGATGCCTTAGATCAACTTCGT 
AATGCTGTTGGACTTCGGGGGTATGCTCAAAATAACCCTGTGGTGGAATACCAAGCAGAAGGTTTCAAGATGTTCCAAGATATGATTGGTGCTATC 
GAGTTTGATGTAACACGTACCATGATGAAAGCACAAATTCACGAACAAGAACGTGAACGTGCAAGTCAACGTGCCACAACAGCAGCACCTCAAAAC 
ATCCAATCGCAGCAGTCAGCTAACACCGATGATTTACCCAAAGTGGASCGTAACGAAGCTTGTCCATGrGGTrCAGGCAAAAAATTCAAAAATTGT 
CACGGTCGTAAATCCTTCTCA 

SEQ ID 3620 

MANILRKVIENDKGELRKLEKIAKKVESYADQMASLSDRDLQGKTLEFKERYQKGETLEQLLPEAFAWREAAKRVLGLFPYRVQIMGGIVBHNGD 
VPEMRTGEGKTLTATMPVYLNAIAGEGVHVITVNEYLSTRDATEMGEVYSWLGLSVGINLAAKSPAEKREAYNCDITYSTNSEVGFDYLRDNMWR 
QEDMVQRPLNFALVDEVDSVLIDEARTPLIVSGAVSSETNQLYIRADMFVKTLTSVDYVIDVPTKTIGLSDSGIDKAESYFNLSNLYDIENVALTH 
FIDNALRANYIMLLDIDYWSEDGEILIVDQFTGRTMEGRRFSDGLHQAIEAKEGVRIQEESKTSASITYQNMFRMYKKLAGMTGTAKTEEEEFRE 
VYNMRIIPIPTNRPIARIDHTDLLYPTLESKFRAWEDVKTRHAKGQPILVGTVAVETSDLISRKLVEAGIPHEVLNAKNHFKEAQIIMNAGQRGA 
VTIATNMAGRGTDIKLGEGVRELGGLCVIGTERHESRRIDNQLRGRSGRQGDPGESQFYLSLEDDLMRRFGSDRIKAFLDRMKLDEEDTVIKSGML 
GRQVESAQKRVEGNNYDTRKQVLQYDDVMREQREIIYANRRDVITANRDLGPEIKAMIKRTIDRAVDAHARSNRKDAIDAIVTFARTSLVPEEFIS 
AKELRGLKDDQIKEKLYQRALAIYDQQLSKLRDQEAIIEFQKVLILMIVDNKWTEHIDALDQLRNAVGLRGYAQNNPWEYQAEGFKMFQDMIGAI 
EFDVTRTMMKAQIHEQERERASQRATTAAPQNIQSQQSANTDDLPKVERNEACPCGSGKKFKNCHGRKSFS 

SEQ ID 3621 

ATGGGATTTCATCAGTTAAGTGATAAAATTAATATTGAAATATTGAAGCAGAAAACTAGCTTAGATCTAGAAGTTAGCCAAAAAAAATTAGCCAAA 
GAAGAAGAGTTAAAAAATATCATAAAAGGTGAGGATCAGCGGTTTCTAGTAATAGTAGGTCCTTGTTCTGCGGATAATCCAAAGGCGGTGCTAACT 
TATGCAAAGCGTTTAGCTAAATTGGAAGCTGCCTTTAAAGATAAAATGTTTTTGGTTATGAGAGTTTATACCGCTAAGCCAAGAACGAATGGTGAT 
GGTTATAAAGGCTTAGTTCACCATTCTGACAAACTAGGAGTTTTTTTTCAAGCACGTAAGATGCACTATGACATCATTCGAGAGACTGGACTCCTG 
ACAGCTGArGAATTACTTTATCCAGAGATGTTATCAGTGATGGATGATTTAGTTTCTTACTATGCTATTGGTGCGCGTTCAGTGGAAGATCAGGGA 
CACCGTTTTATATCTTCAGGTATAGATGCACCAGTAGGTATGAAAAATCCAACGTCTGGTAATTTAAGAGTCATGTTTAATGCGGTCTATGCAGCA 
CAAAATCAACAGGAATTATTCTATCAAAATAAGCAAGTTAGAACAGATGGTAATTTGCTGTCACATGTTATTTTGAGAGGATATCATAATGCCGAC 
TATCGAAGTATCCCTAATTATCATTATGAAAACCTTTTAGAAACTATTACTCATTATGAAGAGACTGATTTGCAAAATCCCTTTATTGTTGTTGAT 
ACAAATCATGACAATTCAGGTAAGCAATTTTTAGAACAAATTCGCATTGTGAAATCAGTACTTGCAGACCGACAGTGGCATACTAAAATTAGAAAC 
TATGTTCGTGGTTTTTTGATAGAATCTTATTTAGAAGATGGAAGACAAGATAAACCAGATGTTTTTGGTAAGTCTATCACAGATCCATGTCTAGGT 
TGGGATAAAACAGAAATGCTAATTAGGGATATTTACAATAGTTTG 

SEQ ID 3622 

MGFHQLSDKINIEILKQKTSLDLEVSQKKLAKEEELKNIIKGEDQRFLVIVGPCSADNPKAVLTYAKRLAKLEAAFKDKMFLVMRVYTAKPRTNGD 
GYKGLVHHSDKLGVFFQARKMHYDIIRETGLLTADELLYPEMLSVMDDLVSYYAIGARSVEDQGHRFISSGIDAPVGMKNPTSGNLRVMFNAVYAA 
QNQQELFYQNKQVRTDGNLLSHVILRGYHNADYRSIPNYHYENLLETITHYEETDLQNPFIWDTNHDNSGKQFLEQIRIVKSVLADRQWHTKIRN 
YVRGFLIESYLEDGRQDKPDVFGKSITDPCLGWDKTEMLIRDIYNSL 

SEQ ID 3623 

ATGATTGACATTATGTCTGACTTTCAAAATAAGACTTGTTCTAAGAATAATTTTATTGTTGGACCTTGTTCCATTGAATCTTATGATCACATTAGA 
TTAGCAGCTTCAAGTGCCAAAAAACTTGGTTACAACTATTTTAGAGGAGGCGCCTATAAACCAAGAACATCTGCTGCTTCTTTTCAAGGCCTTGGC 
CTGCAAGGAATTCGTTACTTGCATGAGGTTTGTCAGGAATTTGGCTTACTATCGGTCAGTGAAATCATGTCCGAGCGCCAATTAGAAGAAGCCTAT 
GACTATCTCGATGTCATTCAGGTTGGTGCCCGCAACATGCAAAATTTTGAATTTTTAAAAACCTTGTCACACATCGATAAGCCTATTTTGTTTAAA 
CGAGGCTTGATGGCTACTATCGAGGAATATTTGGGCGCCCTTTCCTACTTACAAGACACTGGAAAATCTAACATTATCTTATGCGAACGTGGCGTT 
CGTGGCTACGATGTGGAGACTAGAAATATGCTTGATATTATGGCAGTCCCTATTATTCAACAAAAGACAGATTTACCGATTATTGTGGACGTATCT 
CATTCGACAGGCAGACGAGATTTACTCTTACCTGCTGCTAAGATAGCGAAGGCTGTCGGTGCCAATGGCATCATGATGGAGGTTCATCCTGATCCC 
GACCATGCGCTGTCAGATGCTGCCCAGCAAATTGATTATAAGCAATTAGAACAGTTGGGGCAGGAACTTTGGCAAGAT 

SEQ ID 3624 

MIDIMSDFQNKTCSKNNFIVGPCSIESYDHIRLAASSAKKLGYNYFRGGAYKPRTSAASFQGLGLQGIRYLHEVCQEFGLLSVSEIMSERQLEEAY 
DYLDVIQVGARNMQNFEFLKTLSHIDKPILFKRGLMATIEEYLGALSYLQDTGKSNIILCERGVRGYDVETRNMLDIMAVPIIQQKTDLPIIVDVS 
HSTGRRDLLLPAAKIAKAVGANGIMMEVHPDPDHALSDAAQQIDYKQLEQLGQELWQD 

SEQ ID 3625 

ATGATTGTTGGACACGGAATTGATTTACAAGAGATAGAGGCGATTACTAAAGCATATGAGCGTAATCAACGTTTTGCAGAACGCGTTTTGACCGAA 
CAAGAATTGCTTCTTTTTAAAGGAATTTCCAATCCCAAGCGTCAGATGTCTTTTTTAACAGGGCGATGGGCAGCAAAAGAGGCTTATAGCAAAGCA 
CTTGGAACAGGAATTGGGAAAGTTAATTTTCATGATATCGAAATTTTATCGGATGATAAAGGAGCGCCTTTGATTACAAAAGAACCGTTTAATGGA 
AAATCTTTTGTTTCAATATCTCATAGTGGTAATTATGCACAAGCTAGTGTTATTTTGGAGGAAGAAAAA 

SEQ ID 3626 

MIVGHGIDLQEIEAITKAYERNQRFAERVLTEQELLLFKGISNPKRQMSFLTGRWAAKEAYSKALGTGIGKVNFHDIEILSDDKGAPLITKEPFNG 
KSFVSISHSGNYAQASVIIiEEEK 

SEQ ID 3627 

ATGATTGTTGGACATGGAATAGACTTACAAGAGATTTCAGCTATTGAAAAAGTTTATCAAAGAAATCCTCGCTTTGCTCAAAAAATTTTAACTGAG 
CAGGAATTGGCTATTTTTGAGAGTTTTCCTTACAAACGTCGACTCAACTATTTGGCAGGACGCTGGTCAGGTAAGGAAGCTTTTGCTAAGGCTATA 
GGGACAGGTATTGGGCGGTTAACCTTTCAAGATATTGAGATTTTAAATGATGTTAGAGGATGTCCCATTCTGACAAAATCTCCGTTTAAAGGAAAT 
AGTTTTATTAGCATCTCACATAGTGGCAATTATGTACAGGCTAGTGTTATTTTGGAGGATAAAAAA 

SEQ ID 3628 
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MIVGHGIDLQEISAIEKVYQRNPRFAQKILTEQELAIFESFPYKRELNYLAGRWSGKEAFAKAIGTGIGRLTFQDIEILNDVRGCPILTKSPFKGN 
SFISISHSGNYVQASVILEDKK 

SEQ ID 3629 

ATGATTTCAAGTTATCATAGACCAACCAGAGCCTTGATAGATTTAGAGGCGATTGCAAATAACGTTAAATCTGTACAAGAGCACATTCCAAGTGAT 
AAAAAAACATTTGCTGTAGTTAAGGCTAATGCTTATGGGCATGGTGCTGTTGAAGTTTCAAAATACATTGAGTCTATTGTAGATGGTTTTTGCGTA 
TCCAATTTAGATGAGGCTATTGAGCTACGTCAAGCAGGAATTGTAAAAATGATATTGGTATTAGGTGTTGTTATGCCTGAGCAGGTTATACTAGCC 
AAAAATGAAAATATTACTCTAACAGTTGCTAGCTTGGAGTGGTTACGTTTATGTCAGACATCAGCAGTAGATTTATCTGGTCTAGAAGTACATATC 
AAAGTTGATAGTGGAATGGGACGTATAGGTGTTCGCCAGTTAGATGAAGGAAATAAGCTAATTTCTGAATTGGGGGAAAGTGGTGCCTCTGTCAAG 
GGGATTTTCACCCATTTTGCAACAGCTGATGAAGCCGATAACTGTAAATTCAATCAACAACTTACTTTTTTTAAAGACTTTATTTCAGGATTAGAT 
AATTGTCCGGACCTTGTTCATGCTAGTAATTCTGCTACAAGCCTTTGGCATAGTGAGACAATTTTTAATGCCGTTAGATTGGGTGTTGTTATGTAC 
GGCTTAAATCCAAGTGGAACTGATTTAGACTTACCTTACCCTATAAACCCTGCTTTAAGTTTAGAGTCTGAGCTAGTACATGTTAAACAACTACAC 
GATGGTTCTCAAGTTGGCTATGGCGCAACCTATCAAGTTACTGGAGACGAATTTGTTGGAACAGTACCGATTGGCTACGCTGATGGATGGACACGA 
GATATGCAAGGATTTTCAGTTATAGTAAATGGAGAACTTTGTGAAATTATTGGGCGTGTCTCGATGGATCAAATGACTATCCGTTTACCTCAAAAA 
TATACTATCGGAACTAAAGTAACCTTGATTGGTCAACAAGGTAGTTGTAACATTACAACTACGGACGTCGCTCAAAAAAGACAGACGATTAATTAT 
GAAGTACTTTGTCTTTTAAGCGATCGTATTCCGAGATATTAT 

SEQ ID 3630 

MISSYHRPTRALIDLEAIANNVKSVQEHIPSDKKTFAWKANAYGHGAVEVSKYIESIVDGFCVSNLDEAIELRQAGIVKMILVLGWMPEQVILA 
KNENITLTVASLEWLRLCQTSAVDLSGLEVHIKVDSGMGRIGVRQLDEGNKLISELGESGASVKGIFTHFATADEADWCKFNQQLTFFKDFISGLD 
NCPDLVHASNSATSLWHSETIFNAVRLGWMYGLNPSGTDLDLPYPINPALSLESELVHVKQLHDGSQVGYGATYQVTGDEFVGTVPIGYADGWTR 
DMQGFSVIVNGELCEIIGRVSMDQMTIRLPQKYTIGTKVTLIGQQGSCNITTTDVAQKRQTINYEVLCLLSDRIPRYY 

SEQ ID 3631 

ATGATTTCAAGTTTCCATCGCCCAACAGTTGCAAGGGTCAACTTACAAGCTATTAAGGAGAATGTTGCCAGTGTTCAAAAGCATATTCCACTAGGG 
GTAAAAACGTATGCAGTTGTCAAGGCTGATGCTTATGGTCATGGTGCTGTCCAGGTGTCAAAAGCACTCCTACCTCAAGTGGATGGGTACTGTGTG 
TCAAATCTTGATGAGGCTTTGCAATTACGTCAAGCAGGTATTGATAAAGAGATTTTAATTCTTGGGGTTTTGCTGCCAAATGAATTAGAGTTAGCA 
GTTGCTAATGCTATTACTGTTACAATCGCTAGTTTAGACTGGATAGCTTTAGCTAGACTGGAGAAAAAAGAATGTCAAGGCTTAAAAGTTCATGTA 
AAAGTTGATTCTGGTATGGGGCGGATCGGGCTTCGTTCTTCAAAAGAAGTCAATTTATTGATTGATAGTCTAAAAGAGTTGGGTGCTGATGTAGAA 
GGTATTTTCACTCATTTTGCCACAGCTGATGAGGCAGATGATACTAAATTTAACCAGCAGTTACAGTTTTTTAAAAAGCTGATAGCTGGACTTGAG 
GATAAGCCTCGTTTAGTACATGCTAGTAATTCAGCCACAAGTATCTGGCATAGTGATACCATTTTTAATGCTGTTCGTTTAGGAATTGTCAGTTAT 
GGTTTGAATCCAAGTGGTTCTGATCTAAGCTTACCGTTTCCACTGCAAGAGGCTTTATCTCTAGAATCTAGCTTAGTGCATGTCAAGATGATTTCA 
GCTGGTGATACAGTCGGTTATGGAGCTACTTATACTGCCAAAAAGTCTGAATATGTAGGGACTGTCCCAATCGGTTATGCAGATGGCTGGACCAGG 
AACATGCAAGGCTTTTCGGTGTTAGTTGATGGACAATTCTGCGAAflTTATAGGGCGTGTATCGATGGATCAACTGACCATACGACTTCCCAAAGCA 
TATCCTTTAGGAACAAAAGTCACTTTGATTGGCAGCAATCAGCAAAAAAATATTTCTACAACAGATATCGCAAATTACCGTAATACAATCAATTAT 
GAAGTTCTATGCCTTTTAAGTGACCGTATTCCTCGGATATAT 

SEQ ID 3632 

MISSFHRPTVARVNLQAIKENVASVQKHIPLGVKTYAWKADAYGHGAVQVSKALLPQVDGYCVSNLDEALQLRQAGIDKEILILGVLLPNELELA 
VANAITVTIASLDWIALARLEKKECQGLKVHVKVDSGMGRIGLRSSKEVNLLIDSLKELGADVEGIFTHFATADEADDTKFNQQLQFFKKLIAGLE 
DKPRLVHASNSATSIMHSDTIFNAVRLGIVSYGLNPSGSDLSLPFPLQEALSLESSLVHVKMISAGDTVGYGATYTAKKSEYVGTVPIGYADGWTR 
NMQGFSVLVDGQFCEIIGRVSMDQLTIRLPKAYPLGTKVTLIGSNQQKNISTTDIANYRNTINYEVLCLLSDRIPRIY 

SEQ ID 3633 

ATGTCAAAACAAAAAGTAATGGCAACTTTGTTGTTATCCACTTTAGTCTTATCGCTATCATCACCTTTAGTGACCTTAGCAGAAACTATTAATCCA 
GAAACAAGCCTGACAATGGCAACAGCATCAACAGAAAGTTCTTCTGAAGCAGAGAAACAGGAAAAAACACAACCTACAGATTCAGAAACTGCTTCA 
CCTTCAGCCGAAGGAAGTATCTCAACAGAAAAAACAGAGATTGGTACGACAGAGACATCATCAAGCAATGAATCATCATCAAGTTCATCACATCAA 
TCTTCTTCCAACGAAGATGCTAAAACATCTGATTCTGCTTCAACAGCATCTACTCCTAGCACTAATACTACAAACAGTAGTCAAGCAGACAGTAAG 
CCAGGTCAATCAACAAAGACTGAATTAAAACCTGAGCCTACCTTACCATTAGTAGAGCCTAAAATAACTCCCGCTCCGTCTCAGATAGAAAGTGTT 
CAGACAAATCAGAATGCTTCTGTTCCTGCTTTATCCTTTGATGATAACTTATTATCAACACCGATTTCACCAGTGACAGCAACGCCATTCTACGTA 
GAACACTGGTCTGGTCAGGATGCCTACTCTCACTATTTATTGTCACATCGTTACGGTATCAAAGCTGAACAATTAGATGGGTACTTAAAATCTTTA 
GGGATTCAATATGATTCTAATCGTATCAATGGTGCTAAGTTATTACAATGGGAAAAAGATAGTGGTTTAGATGTCCGTGCTATTGTAGCTATTGCT 
GTCCTTGAAAGTTCATTGGGAACTCAAGGAGTGGCTAAGATGCCAGGTGCTAATATGTTTGGTTATGGTGCCTTTGATCATGACTCTAGCCATGCT 
AGTGCTTATAATGATGAAGAAGCAATTATGTTGTTGACAAAAAATACAATTATTAAAAACAACAACTCTAGCTTTGAAATCCAAGATTTGAAAGCA 
CAGAAATTATCTTCTGGACAACTTAATACAGTTACTGAGGGTGGTGTTTATTATACAGATAACTCTGGAACTGGTAAACGTCGTGCCCAGATTATG 
GAAGATTTAGAGCGCTGGATTGATCAACATGGAGGGACACCAGAAATTCCTGCTGCCTTGAAAGCTTTATCGACAGCAAGTTTAGCAGATTTACCA 
AGTGGTTTTAGCTTATCAAGAGCAGTTAACACAGCTAGCTATATTGCATCAACTTATCCATGGGGTGAATGTACATGGTATGTCTTTAACCGCGCT 
AAAGAGTTAGGTTATACATTTGATCCATTTATGGGTAATGGTGGAGATTGGCAACATAAGGCTGGTTTTGAAACAACACATTCACCAAAAGTAGGC 
TATGCTGTATCATTTTCACCAGGACAAGCTGGTGCTGATGGCACTTACGGTCACGTAGCTATTGTtGAAGAAGTTAAAAAAGATGGTTCAGTTCTT 
ATTTCAGAATCTAATGCAATGGGACGTGGTATTGTCTCTTACCGTACTTTTAGTTCAGCACAAGCTGCACAATTAACTTATGTTATTGGCCATAAA 

SEQ ID 3634 

MSKQKVMATLLLSTLVLSLSSPLVTLAETINPETSLTMATASTESSSEAEKQEKTQPTDSETASPSAEGSISTEKTEIGTTETSSSNESSSSSSHQ 
SSSNEDAKTSDSASTASTPSTNTTNSSQADSKPGQSTKTELKPEPTLPLVEPKITPAPSQIESVQTNQNASVPALSFDDNLLSTPISPVTATPFYV 
EHWSGQDAYSHYLLSHRYGIKAEQLDGYLKSLGIQYDSNRINGAKLLQWEKDSGLDVRAIVAIAVLESSLGTQGVAKMPGANMFGYGAFDHDSSHA 
SAYNDEEAIMLLTKNTIIKNNNSSFEIQDLKAQKLSSGQLNTVTEGGVYYTDNSGTGKRRAQIMEDLDRWIDQHGGTPEIPAALKALSTASLADLP 
SGFSLSTAVNTASYIASTYPWGECTWYVFNRAKELGYTFDPFMGNGGDWQHKAGFETTHSPKVGYAVSFSPGQAGADGTYGHVAIVEEVKKDGSVL 
I S ESNAMGRG I VS YRTFS S AQAAQLT YVI GHK 

SEQ ID 3635 

ATGCTATTACAATCACCAATTTCTAATCTTAAGGGATTTGGACCAAAATCAGCAGAAAAATTTCAGAAATTAGATATTTATACAGTAGAAGATTTA 
CTTCTTTATTATCCGTTTCGCTATGAAGATTTTAAATCAAAATCTGTTTTTGATTTAGTGGATGGTGAAAAAGCAGTCATTACAGGCCTAGTCGTT 
ACTCCAGCTAATGTACAATATTATGGTTTTAAACGTAACCGTTTAAGTTTTAAGTTGCGTCAAGGGGAAGCTGTCTTAAATGTTAGTTTTTTTAAT 
CAACCCTATTTAGCTGATAAAATAGAACTTGGTCAAGAGGTAGCTGTCTTTGGTAAATGGGATGCAACTAAATCAGCTATTACTGGGATGAAGGTT 
TTAGCTCAAGTTGAAGATGACATGCAACCTGTTTATCGCGTAGCTCAGGGAATTTCACAGTCTACTTTGATTAAAGCTATTAAGTCAGCTTTTGAA 
ATCAGTGCGCATTTGGAATTGAAGGAAAATTTACCAGCTACTTTATTGGAAAAATACCGATTGATGGGTCGTAGTCAGGCTTGTTTAGCTATGCAT 
TTCCCAAAAGATATCACAGAGTATAAGCAAGCGCTCCGTCGGATTAAATTTGAAGAATTATTTTACTTTCAAATGAACCTTCAAGTTTTGAAATCC 
GAAAATAAATCTGAAACAAATGGTTTGCCTATTCTTTATAGTAAACATGCTATGGAGACAAAAATTTCCTCTTTACCTTTTATTCTAACGAATGCT 
CAAAAGCGCTCTTTAGATGAAATATTATCTGATATGTCATCGGGAGCTCATATGAATCGTTTATTGCAAGGAGATGTAGGATCAGGAAAGACAGTC 
ATTGCTGGTCTATCAATGTATGCAGCTTATACAGCAGGTTTTCAATCGGCTTTGATGGTTCCAACGGAAATCCTAGCTGAACAACACTACATTAGT 
CTGCAAGAGTTATTTCCAGATTTATCAATCGCTATATTAACTTCGGGTATGAAAGCAGCTGTTAAGCGTACGGTTTTAGCAGCTATTGCAAATGGC 
TCGGTTGATATGATTGTAGGAACTCATGCTCTTATCCAGGACTCGGTACAGTACCATAAACTGGGGCTTGTAATTACAGACGAGCAACATCGTTTT 
GGTGTTAAACAGCGTAGAATTTTCCGTGAAAAGGGAGAAAATCCTGATGTTTTAATGATGACAGCCACCCCAATTCCCCGAACTCTAGCAATCACA 
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GCTTTTGGAGAAATGGATGTTTCTATTATTGATGAATTACCTGCCGGTCGTAAACCTATTATTACACGCTGC3GTGAAACACGAGCAGCTAGGTACT 
GTGTTGGAATGGGTAAAAGGTGAATTGCAAAAAGATGCTCAAGTGTATGTCATTTCACCGTTGATTGAAGAGTCAGAAGCTTTAGATTTAAAGAAT 
GCAGTAGCATTGCATGCTGAATTATCTACTTATTTTGAAGGAATTGCTAAGGTTGCTCTTGTACATGGACGTATGAAAAATGATGAAAAAGATGCT 
ATAATGCAAGATTTCAAGGATAAAAAAAGTCATATTTTAGTATCTACAACAGTTATTGAAGTAGGGGTAAATGTCCCAAATGCAACGATCATGATT 
ATTATGGATGCCGATCGTTTTGGATTAAGCCAGCTACATCAACTTCGTGGGCGTGTTGGTCGTGGATATAAACAATCATACGCTGTTTTAGTGGCT 
AATCCCAAAACTGATTCTGGGAAAAAACGAATGACAATCATGACAGAAACGACAGATGGTTTCGTTTTAGCTGAGTCGGATTTAAAAATGCGTGGT 
TCTGGTGAAATCTTTGGTACTCGTCAGTCTGGAATTCCAGAATTTCAAGTAGCTGATATCGTTGAGGATTATCCTATTTTAGAAGAAGCCAGACGT 
GTTGCTAGTGATATTGTCAAAGATAATAATTGGAAAGAAAATACAGAATGGGCACTTATTCTAGATAATTTACGCCAACATTCAGATTTTGAT 

SEQ ID 3636 

MLLQSPISNLKGFGPKSAEKFQKLDIYTVEDLLLYYPFRYKDFKSKSVFDLVDGEKAVITGLWTPANVQYYGFKRNRLSFKLRQGEAVLNVSFFN 
QPYLADKIELGQEVAVFGKWDATKSAITGMKVLAQVEDDMQPVYRVAQGISQSTLIKAIKSAFEISAHLELKENLPATLLEKYRLMGRSQACLAMH 
FPKDITEYKQALRRIKFEELFYFQMNLQVLKSENKSETNGLPILYSKHAMETKISSLPFILTNAQKRSLDEILSDMSSGAHMNRLLQGDVGSGKTV 
IAGLSMYAAYTAGFQSALMVPTEILAEQHYISLQELFPDLSIAILTSGMKAAVKRTVLAAIANGSVDMIVGTHALIQDSVQYHKLGLVITDEQHRF 
GVKQRRIFREKGENPDVLMMTATPIPRTLAITAFGEMDVSIIDELPAGRKPIITRWVKHEQLGTVLEWVKGELQKDAQVYVISPLIEESEALDLKN 
AVALHAELSTYFEGIAKVALVHGRMKNDEKDAIMQDFKDKKSHILVSTTVIEVGWVPNATIMIIMDADRFGLSQLHQLRGRVGRGYKQSYAVLVA 
NPKTDSGKKRMTIMTETTDGFVLAESDLKMRGSGEIFGTRQSGIPEFQVADIVEDYPILEEARRVASDIVKDNNWKENTEWALILDNLRQHSDFD 

SEQ ID 3637 

ATGATATTAACAGCTCCTATGTCCAACTTAAAGGGATTTGGACCAAAATCAGCAGAAAAATTTCAGAAATTAGATATTTATACAGTAGAAGATTTA 
CTGCTTTATTATCCGTTTCGCTATGAAGATTTTAAATCAAAATCTGTTTTTGATTTAGTGGATGGTGAAAAAGCAGTCATTACAGGCTTAGTCGTT 
ACTCCAGCTAATGTACAATATTATGGTTTTAAACGTAACCGTTTAAGTTTCAAATTGCGTCAAGGGGAAGCTGTCTTAAATGTTAGTTTTTTTAAT 
CAACCCTATTTAGCTGATAAAATAGAACTTGGTCAAGAGGTAGCTGTTTTTGGTAAATGGGATGCCACTAAATCGGCTATTACTGGGATGAAGGTT 
TTAGCTCAAGTTGAAGATGACATGCAACCTGTTTATCGCGTAGCTCAGGGAATTTCACAGTCTACTTTGATTAAAGCTATTAAGTCAGCTTTTGAA 
ATCGATGCGCATTTGGAATTGAAGGAAAATTTACCAGCTACTTTATTGGAAAAATACCGATTGATGGGTCGTAGTCAGGCTTGTTTAGCTATGCAT 
TTCCCAAAAGATATCACAGAGTATAAGCAAGCGCTCCGTCGGATTAAATTTGAAGAATTATTTTACTTTCAAATGAACCTTCAAGTTTTGAAAGCC 
GAAAATAAATCTGAAACAAATGGTTTGCCTATTCTTTATAGTAAACGTGCTATGGAGACAAAGATTTCCTCTTTACCTTTTATTCTAACGAATGCT 
CAAAAGCGCTCTTTAGATGACATATTATCTGATATGTCATCGGGAGCTCATATGAATCGTTTATTGCAAGGAGATGTAGGATCAGGAAAGACAGTC 
ATTGCTGGTCTATCAATGTATGCAGCTTATACAGCAGGTTTTCAATCGGCTTTGATGGTTGCAACGGAAATCCTAGCTGAACAACACTACATTAGT 
CTGCAAGAGTTATTTCCAGATTTATCAATCGCTATATTAACTTCGGGTATGAAAGCAGCTGTCAAGCGTACGGTTTTAGCAGCTATTGCAAATGGC 
TCGGTTGATATGATTGTAGGAACTCATGCTCTTATCCAAGACTCGGTACAGTACCATAAACTGGGGCTTGTCATTACAGACGAGCAACATCGTTTT 
GGTGTTAAACAGCGTAGAATTTTCCGTGAAAAGGGAGAAAATCCTGATGTTTTAATGATGACAGCCACCCCAATTCCCCGAACTCTAGCAATCACA 
GCTTTTGGAGAAATGGATGTTTCTATTATTGATGAATTACCTGCCGGTCGTAAACCTATTATGACACGCTGGGTGAAACACGAGCAGCTAGGTACT 
GTGTTGGAATGGGTAAAAGGTGAATTGCAAAAAGATGCTCAAGTGTATGTCATTTCACCGTTGATTGAAGAATCAGAAGCTTTAGATTTAAAGAAT 
GCAGTAGCATTGCATGCTGAATTATCTACTTATTTTGAAGGAATTGCTAAGGTTGCTCT.TGTACATGGACGTATGAAAAATGATGAAAAAGATGCT 
ATAATGCAAGATTTCAAGGATAAAAAAAGTCATATTTTAGTATCCACAACAGTTATTGAAGTAGGGGTAAATGTCCCAAATGCAACGATCATGATT 
ATTATGGATGCCGATCGTTTTGGATTAAGTCAGTTACATCAACTTCGTGGGCGTGTTGGTCGTGGATATAAACAATCATACGCTGTTTTAGTGGCT 
AATCCCAAAACTGATTCGGGGAAAAAACGAATGACAATCATGACAGAAACGACAGATGGTTTCGTTTTAGCTGAGTCGGATTTAAAAATGCGTGGT 
TCTGGTGAAATCTTTGGTACTCGTCAGTCTGGAATTCCAGAATTTCAAGTAGCTGATATCGTTGAGGATTATCCTATTTTAGAAGAAGCACGCAAA 
GTTTCTGCAGCGATTGTTTCTGATCCTAACTGGATATATGAAAAACAGTGGCAATTAGTGGCACAAAATATTAGAAAAAAAGAAGTTTATGAT 

SEQ ID 3638 

MILTAPMSNLKGFGPKSAEKFQKLDIYTVEDLLLYYPFRYEDFKSKSVFDLVDGEKAVITGLWTPANVQYYGFKRNRLSFKLRQGEAVLNVSFFN 
QPYLADKIELGQEVAVFGKWDATKSAITGMKVLAQVEDDMQPVYRVAQGISQSTLIKAIKSAFEIDAHLEDKENLPATLLEKYRLMGRSQACLAMH 
FPKDITEYKQALRRIKFEELFYFQMNLQVLKAENKSETNGLPILYSKRAMETKISSLPFILTNAQKRSLDDILSDMSSGAHMNRLLQGDVGSGKTV 
IAGLSMYAAYTAGFQSALMVPTEILAEQHYISLQELFPDLSIAILTSGMKAAVKRTVLAAIANGSVDMIVGTHALIQDSVQYHKLGLVITDEQHRF 
GVKQRRIFREKGENPDVLMMTATPIPRTLAITAFGEMDVSIIDELPAGRKPIMTRWVKHEQLGTVLEWVKGELQKDAQVYVISPLIEESEALDLKN 
AVALHAELSTYFEGIAKVALVHGRMKNDEKDAIMQDFKDKKSHILVSTTVIEVGVNVPNATIMIIMDADRFGLSQLHQLRGRVGRGYKQSYAVLVA 
NPKTDSGKKRMTIMTETTDGFVLAESDLKMRGSGEIFGTRQSGIPEFQVADIVEDYPILEEARKVSAAIVSDPNWIYEKQWQLVAQNIRKKEVYD 

SEQ ID 3639 

GTGCATATGTTACAAAACATTGGACAAACAGGCATTCAAGCAACTCGAATTGCTTTAGGTTGTATGAGAATGAGTGACTTGAAAGGAAAACAAGCT 
GAAGAAGTAGTTGGAACAGCATTAGATTTGGGTATTAATTTTTTTGATCATGCTGATATTTATGGGGGAGGGCTATCTGAATTACGCTTTCGAGAT 
GCAATCAAACATTTAAATGTCAATCGTGACAAAATGATTATTCAATCTAAATGTGGGATACGAGAAGGTTACTTTGATTTTTCTAAAGAGTATATT 
TTATCATCAGTAGATGGTATTTTAGAAAGATTAGGGACAGAATATTTAGATTTTCTCATTCTTCATCGTCCAGATGTATTAGTTGAGCCTGAAGAA 
GTAGCAGAAGCATTTACCAAACTGAGGGCAGAAGGTAAAGTAAAACACTTTGGTGTTAGCAATCAAAACCGGTTTCAAATGGAGTTGTTACAATCC 
TACCTTGACGAGCCCTTAGCAGTGAATCAACTTCAGTTATCGCCAGCACATACACCAATGTTTGATGCAGGGTTAAATGTTAACATGTTAAATAAA 
GCTTCAATTGAACATGATGATGGCATTGTTGATTATTGTCGTCTTAAAAGAGTTACCATTCAAGCTTGGTCTCCATTTCAAATTGATTTATCTCGT 
GGTTTATTTGTTAATCATCCGGATTATAAGGAATTAAATGAAACCATAGCTAAACTGGCAAAAAACTACAATGTTAGCAGCGAAGCTATTGTGATT 
GCATGGATTTTACGTCATCCTGCCAAAATGCAGGCGATTGTTGGTTCAATGAATCCATCTCGTTTAAAGGCGATTGATAAGGCTAATGATATCGCT 
TTAACCCGTAAAGAATGGTATGATATTTACCGTAGTGCAGGTAATATATTGCCT 

SEQ ID 3640 

MHMLQNIGQTGIQATRIALGCMRMSDLKGKQAEEWGTALDLGINFFDHADIYGGGLSELRFRDAIKHLNVNRDKMIIQSKCGIREGYFDFSKEYI 
LSSVDGILERLGTEYLDFLILHRPDVLVEPEEVAEAFTKLRAEGKVKHFGVSNQNRFQMELLQSYLDEPLAVNQLQLSPAHTPMFDAGLNVNMLNK 
ASIEHDDGIVDYCRLKRVTIQAWSPFQIDLSRGLFVNHPDYKELNETIAKLAKNYNVSSEAIVIAWILRHPAKMQAIVGSMNPSRLKAIDKANDIA 
LTRKEWYDIYRSAGNILP 

SEQ ID 3641 

ATGAATTCATTAAATGGGGAAACTTTACTAACTGGTCTAATTGCCAATCCTGCACGCCACTCTCTATCCCCGTTAATGTGGAATACCTCTTTTCAA 
GAAAAAAACATGAATTATGCCTATCTGACATTTGAAGTAGAAGAGGGTAAATTAACAGAAGCTGTTCGAGGTGTCAGGGCATTGGGTATTCGTGGT 
GTTAATGTTTCAATGCCATTTAAACAGAGTGTTATCCCTTTGCTAGATGATTTATCTCCTCAAGCTAAATTAGTGGGTGCTGTAAATACTATCGTT 
AATCAAGGTGGAACCGGACGTTTAGTAGGCCATATGACAGATGGCATTGGTTGTTTTAAAGCTTTAGCAGCTCAAGGTTTCAGTGCTAAAAATAAA 
ATAATTACAATAGCTGGTATTGGTGGTTCAGGTAAAGCAGTTGCAGTTCAAGCAGCTATGGAGGGAGTTGCGGAAATTAGATTATTTAATCGTAAC 
AGCTCAAATTACGATAAGGTCATTGACTTATCAGATAAAATTAAAAAACAGTTTCAAATAAAGGTAGTCGTTGATTATCTAGAAAATAAGACAGCA 
TTTAAAGACGCTATTAGAACTAGTCATTTTTATATTGATGCTACTAGTTTAGGAATGAGGCCATTAGATAATTATAGTTTAATTAACGATCCAGAA 
ATTTTAACACCGAATTTAGTAGTTGTCGACTTGGTTTACAAGCCTAAAGAAACAGCATTGTTACGATTTGTTAGACAAAATGGAGTGAAACATGCT 
TATAATGGTCTAGGGATGCTGATTTATCAAGGAGCAGAAGCATTTCAATTAATAACGAATCAAGAAATGCCTATTAGCAGTGTTGAGAGAGTATTA 
C AAAC TGAAAAT 

SEQ ID 3642 

MNSLNGETLLTGLIANPARHSLSPLMWNTSFQEKNMNYAYLTFEVEEGKLTEAVRGVRALGIRGVNVSMPFKQSVIPLLDDLSPQAKLVGAWTIV 
NQGGTGRLVGHMTDGIGCFKALAAQGFSAKNKIITIAGIGGSGKAVAVQAAMEGVAEIRLFNRNSSNYDKVIDLSDKIKKQFQIKWVDYLENKTA 
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FKDAIRTSHFYIDATSLGMRPLDNYSLINDPEILTPNLVWDLVYKPKETALLRFVRQNGVKHAYN6LGMLIYQGAEAFQLITNQEMPISSVERVL 
QTEN 

SEQ ID 3643 

ATGTCAGAACGTTTATCAGGCCACACCCTGTTGGTCTCTTTGCTTGCTACCCCTATTCGTCATAGTTTGTCTCCCAAAATGCACAATGAAGCCTAT 
GCTAAACTGGGGCTGGATTATGCCTACCTTGCTTTTGAAGTAGGGACAGAGCAATTAGCAGATGCCGTGCAAGGGATTCGTGCCTTAGGAATTCGT 
GGCTCCAATGTGTCTATGCCAAATAAAGAAGCTATTTTACCCTTATTGGATGACTTGTCCCCAGCTGCTGAGTTGGTCGGTGCAGTCAATACGGTT 
GTCAATAAGGATGGTAAAGGACATCTCGTGGGGCATATTACAGACGGTATAGGAGCGCTCAGAGCCTTGGCTGACGAAGGAGTGTCGGTAAAGAAC 
•AAAATCATTACCCTAGCAGGAGTTGGTGGGGCTGGGAAAGCTATCGCTGTCCAGCTCGCTTTTGACGGCGCCAAAGAGGTTCGTTTGTTTAACCGA 
CAAGCTACACGTCTAAGTAGCGTTCAAAAGCTTGTGACAAAACTGAACCAGCTAACAAGGACTAAAGTAACCCTTCAAGACTTGGAAGATCAGACT 
GCCTTTAAGGAGGCCATCAGGGAATCTCATCTATTTATTGATGCTACAAGTGTAGGAATGAAGCCTTTAGAAAATCTAAGTTTGATTACCGACCCC 
GAGCTCATTCGCCCAGACTTGGTGGTCTTTGACATCGTGTACAGCCCAGCAGAAACCAAGTTACTAGCCTTTGCCCGTCAACATGGCGCCCAAAAA 
GTCATTAATGGGCTAGGAATGGTGCTTTATCAAGGAGCAGAAGCTTTTAAATTAATCACTGGTCAAGACATGCCAGTTGACGGTATTAAACCTCTT 
TTAGGTGATGAG 

SEQ ID 3 644 

MSERLSGHTLLVSLLATPIRHSLSPKMHNEAYAKLGLDYAYLAFEVGTEQLADAVQGIRALGIRGSNVSMPNKEAILPLLDDLSPAAELVGAVNTV 
VNKDGKGHLVGHITDGIGALRALADEGVSVKNKIITLAGVGGAGKAIAVQLAFDGAKEVRLFNRQATRLSSVQKLVTKLNQLTRTKVTLQDLEDQT 
AFKEAIRESHLFIDATSVGMKPLENLSLITDPELIRPDLWFDIVYSPAETKLLAFARQHGAQKVINGLGMVLYQGAEAFKLITGQDMPVDAIKPL 
LGDE 

SEQ ID 3645 

ATGATACCACTATCACCCATGCCAGCATATGCTTTCACGATAGGAACAGTTCCTGTAATTTTATCTAAATCAAAACGAACTCTCTCTTCAGTTGCT 
TTAAAGAAAAGCAGGTCTTGTTTCATAATAATCCCAAGGGGGCCATGTGTAGGGGTTTGGAATGTCGAAACGTTTGTTGTATGTGTTTTTGTGACA 
TATTTAGCAGCATGTATCTCATCATTCATGACAACTAGCACCCCCTTGTCGGCAGCTTTAGTACTATTAGCGACACGGAGGGCTGATAGG 

SEQ ID 3646 

MIPLSPMPAYAFTIGTVPVILSKSKRTLSSVALKKSRSCFIIIPRGPCVGVWNVETFWCVFVTYLAACISSFMTTSTPLSAALVLLATRRADR 

SEQ ID 3647 

ATGAAAAAAATCCTTGTTCTACACACAGGTGGAACGATTTCCATGAATGCTAACGAGAAGGGACAGGTCATGTCCAGCGCCGATAACCCAATGAAA 
TACGTTGATTTATCATTAGATGACCTTGATTTGACTGTTGTAGATTTTCTAAATCTTCCCAGTCCTCAAATCACCCCTCATCATATGCTTGATATC 
TATCACTATCTGAAGCAACATGCCAGTAATTTTGATGGTGTTGTCATTACGCATGGGACTGACACTTTAGAAGAAACAGCATATTTTTTAGACACA 
ATGATACTCCCTAAAATCCCAATCATCATTACCGGTGCTATGAGAAGCACAAATGAACTTGGTAGCGATGGCGTTTATAATTACCTATCAGCCCTC 
CGTGTCGCTAATAGTACTAAAGCTGCCGACAAGGGGGTGCTAGTTGTCATGAATGATGAGATACATGCTGCTAAATATGTCACAAAAACACATACA 
ACAAACGTTTCGACATTCCAAACCCCTACACATGGCCCCCTTGGGATTATTATGAAACAAGACCTGCTTTTCTTTAAAGCAACTGAAGAGAGAGTT 
CGTTTTGATTTAGATAAAATTACAGGAACTGTTCCTATCGTGAAAGCATATGCTGGCATGGGTGATAGTGGTATCATTAGCTTTTTAAATTCTCAA 
AATATTAGCGGATTAGTTATTGAAGCACTCGGTGCAGGGAATATGCCCCCSAAAGCTGCACAAGAAATCGAAGAATTAATTGAGCAAGG'TGTCCCT 
GTTGTTCTAGTGTCTCGCTGTTTTAATGGTATTGCTGAGCCAGTTTACGGATATGAAGGTGGCGGAGCAAAATTACAAGAATCTGGTGTCATGTTT 
GTTAAAGAACTAAACGCTCCCAAAGCCAGACTCAAATTACTCATTGCACTCaATGCAGGTCTCACAGGGCAAAATCTAAAAGACTATATTGAAGGT 

SEQ ID 3648 

MKKILVLHTGGTISMNANEKGQVMSSADNPMKYVDLSLDDLDLTVVDFLNLPSPQITPHHMLDIYHYLKQHASNFDGVVITHGTDTLEETAYFLDT 
MILPKIPIIITGAMRSTNELGSDGVYNYLSALRVANSTKAADKGVLVVMNDEIHAAKYVTKTHTTNVSTFQTPTHGPLGIIMKQDLLFFKATEERV 
RFDLDKITGTVPIVKAYAGMGDSGIISFLNSQNISGLVIEALGAGNMPPKAAQEIEELIEQGVPWLVSRCFNGIAEPVYGYEGGGAKLQESGVMF 
VKELNAPKARLKLLIALNAGLTGQNLKDYIEG 

SEQ ID 3649 

ATGAAAAAAATCCTAGTCTTACACACTGGTGGAACCATTTCTATGCAAGCTGATAACTCTGGTAGGGTTGTTCCAAATCAAGATAATCCTATGACG 
AAAATACATGCTGCAGCCCAAGATATTCAGCTTACCGTTAGTGATTTTCTAAATCTTCCGAGTCCTCACATCACGCCTCACCACATGTTATCTATT 
TATCATCATATTCAAGAAAGAACTGATGTCTTTGATGGTATAGTCATCACACATGGAACAGATACCTTAGAAGAAACAGCTTArTTTTTAGATACC 
ATGGCATTGCCTACTAATATACCTGTTGTCCTAACAGGTGCTATGAGGTCTTCTAATGAAGTTGGTAGTGATGGCATATATAATTACCTTACCGCA 
CTTAGAGTTGCAAGTAGTGATAAAGCTAAAGAAAAAGGGGTACTTGTTGTTATGAACGATGAAATCCATGCTGCTAAATATGTTACTAAAACACAT 

ATTCGTTTTGACTTGAGATGCATTTCTGGAACCATCCCCATTATCAAAGCATACGCAGGTATGGGCGATGGTAGTATCTTGAGTCTATTAACTCCA 
GGTAGCATTCAAGGTCTAGTTATCGAAGCTCTAGGGGCAGGAAATGTCCCACCATTAGCAGTTGGGGAGATCGAGCACTTAATTGCTTTAGGTATT 
CCTGTCATTCTTGTTTCCCGTTGTTTCAATGGTATGGCAGAACCTGTCTATGCTTATGAAGGTGGTGGTGCGATGCTACAAGAAGCAGGTGTTATG 
TTTGTAAAAGAATTGAATGCTCCAAAAGCCCGTCTAAAGTTATTAATTGCTCTCAACGCCGGACTTACTGGTCAAGAGCTAAAAGATTATATTGAA 
GGA 

SEQ ID 3650 

MKKILVLHTGGTISMQADNSGRWPNQDNPMTKIHAAAQDIQLTVSDFLNLPSPHITPHHMLSIYHHIQERTDVFDGIVITHGTDTLEETAYFLDT 
MALPTNIPWLTGAMRSSNEVGSDGIYNYLTALRVASSDKAKEKGVLWMNDEIHAAKYVTKTHTTNISTFQTPTHGPLGIIMKNDLLFFKTAEPR 
IRFDLRCISGTIPIIKAYAGMGDGSILSLLTPGSIQGLVIEALGAGNVPPLAVGEIEHLIALGIPVILVSRCFNGMAEPVYAYEGGGAMLQEAGVM 
FVKELNAPKARLKLLIALNAGLTGQELKDYIEG 

SEQ ID 3651 

GTGGCAATTAAGGCAGTATTTTTTGATATTGATGGTACACTTCTTAATGATCGTAAGAATGTACAAAAGTCAACAATTAAAGCAATTCGAAATTTG 
AAAGACCAAGGAATACTAGTCGGTTTAGCAACGGGGCGAGGTCCTAGTTTTGTACAACCTTTTTTAGAAAACCTTGGTTTAGATTTTGCTGTAACC 
TATAATGGTCAATATATCTATAGTAGAAGTGAAATTATTTATACCAATCAATTATCTAAGACAACTGTCTATCGTCTGATTCGTTATGCTGGAGCA 
AGAAGAAGAGAAATTTCATTAGGAACAGCCTCAGGATTACTCGGTTCAGGTATTATTGGTCTAGGAACTAGCCGTTTGGGGCAGATTGTATCTAGC 
CTTGTTCCGAGAAAATGGGCAAAAGCGATTGAACGAAGCTTTAAGCATTTTATTCGTCGGATTAAACCTCAAAATATTGATAGCCTCATGGTTATC 
TTACGAGAACCTATTTATCAGGTCGTTTTAGTTGCAACAGAGGGCGAATCAGAGCGAATTCAAAAACAATTTCCTCGTGTTAAATTAACAAGAAGC 
AGTCCTTACTCAATGGATGTCATTTCTGAAGGGCAGTCAAAAGTTAAGGGAATTGAACGTGTTGGTCAACGCTATGGTTTTGATCTATCCGAAGTG 
ATAGCATTTGGAGATTCTGATAATGATATTGAGATGTTATCTCAAGTTGGCATTGGTGTTGCCATGGGGAACGCTAGTCAGCAAGTGAGAGAAAAT 
GCACGTTATACAACTGCTGACAATAATGATGATGGTATCTCTAAGGCATTAGCCCATTATGGACTTATCCAATTTGAGATTGAAAAAACATTCAGT 
AGTCGTGACGAGAATTTCAATAAAGTAAAATCCTTCCATCTATTAATGGATGGTGAAACTATTGAAACGCCACGCTTATATGACAGTAAGGAAGCT 
GGTTTCAGGTCAGACTTTAAAGTAGAAGAAATCGTTGAGTTCTTGTATGCTGCTAGTCAAGGTAACCAAAAAGTATTTGACCAATCTATCCGTAAT 
TTACACTTAGCTATTGATAAAGCAAGAGATAAGGTTATTTCTAAAGACCATCCAGAAACACCATTAGTGGGAGAAGTGGATGCCTTAACAGATTTA 
CTTTATCTGACTTATGGCTCCTTTGTTCTTATGGGAGTCGACCCAAAACCTCTTTTTGATACAGTACATGAGGCCAATATGGGGAAAATCTTTCCA 
GATGGCAAAGCTCATTTTGATCCTGTTACTCATAAAATTTTAAAACCAGACGACTGGGAAGAACATTTCGCTCCTGAGCCATCAATTCGACGTGAA 
TTAGATAGCCAAATTCAGAAATCCTTAAATCGAAAA 

SEQ ID 3652 
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MAIKAVFFDIDGTLLNDRKNVQKSTIKAIRNLKDQGILVGLATGRGPSFVQPFLENLGLDFAVTYNGQyiYSRSEIIYTNQLSKTTVYRLIRYAGA 
RRREISLGTASGLLGSGIIGLGTSRLGQIVSSLVPRKWAKAIERSFKHFIRRIKPQNIDSLMVILRBPIYQWLVATEGESERIQKQFPRVKLTRS 
SPYSMDVISEGQSKVKGIERVGQRYGFDLSEVIAFGDSDNDIEMLSQVGIGVAMGNASQQVRENARYTTADNNDDGISKALAHYGLIQFEIEKTFS 
SRDENFNKVKSFHLLMDGETIETPRLYDSKEAGFRSDFKVEEIVEFLYAASQGNQKVFDQSIRNLHLAIDKARDKVISKDHPETPLVGEVDALTDL 
LYLTYGSFVLMGVDPKPLFDTVHEANMGKIFPDGKAHFDPVTHKIBKPDDWEEHFAPEPSIRRELDSQIQKSLNRK 

SEQ ID 3653 

TTGACAGTAAAAGCAGTCTTTTTTGATATTGATGGGACCCTTCTCAATGATCGTAAAAATATCCAAAAAACAACGCAAAAAGCCATCCAACAACTC 
AAAAAACAAGGCATTATGGTCGGTTTAGCAACTGGTCGTGGACCGGGATTTGTACAACCTTTTCTAGAAAATTTTGGATTAGATTTTGCCGTTACT 
TACAATGGGCAATATATCTTAACAAGAGATAAGGTCTTATATCAGAATCAATTGCCAAAGTCGATGATTTACAAAGTGATTCGCTATGCCAACGAA 
AAAAAGCGAGAAATTTCTCTTGGAACAGCTTCTGGATTAGCAGGATCGCGTATTATTGATATGGGGACTAGCCCATTTGGACAAGTCATTAGTAGT 
TTTGTGCCCAAAAGTTGGGCAAGAACAGTTGAGGGTAGTTTTAAGCATTTGATTCGCCGAATCAAGCCTCAGAGTTTTAGAAATTrAGTAACrATT 
ATGCGGGAGCCTATTTATCAGGTTGTTCTGGTAGCGTCACAAGCTGAAACTAAGAAAATACAAGAGAAGTTCCCTCATATAAAAATTACAAGAAGT 
AGTCCTTATTCCTTGGATCTGATCTCTGTTGATCAATCAAAAaTAAAAGGAATTGAACGTTTGGGAGAGATGTTTGGATTTGACTTGTCTGAAGTG 
ATGGCTTTTGGAGATTCAGATAATGACCTTGAAATGTTATCAGGAGTTGGTATCGGTATTGCTATGGGAAATGCTGAAACTGTGGTAAAAGATGGA 
GCCCATTTCACTACCGACTCTAATAATAATGATGGGATTTCCAAAGCCTTAGCTCACTACGGTCTCATCCATTTTGATATAGAGAAGAGCTTTAAA 
AGCCGTGATGAAAATTTTAATAAAGTCAAAGATTTTCATCGTCTGATGGACTCAGATACTATTGAAACACCGCGTAGTTATACCATTTCAGAAGCT 
GGTTATAGGTCAGGCTTTAAAGTAGAAGAAATTGTTGAGTTTCTTTACGCAGCAAGCAAGGGAGACCAACAACAATTTACACAGGCTATTTTCGAT 
TTGCATGGTGCTGTTGACCAAGCAGCTAATAAGGTACAAGCTAAAAAACATGTTGAAACGCCCCTGATTGGGCAAGTTGATGCCTTAGCGGATTTG 
CTTTATTTTACTTATGGTTCTTTTGTACTGATGGGAGTAGATCCACAACCTATATTTGAAGCAGTACATGAAGCAAATATGGCTAAAATTTTTCCA 
GATGGCAAGGCACACTTTGACCCCGTTACCCATAAAATTCAAAAACCTGACTATTGGCAAGAGCGTCACGCACCTGAAGTAGCCATAAAAAAAGAG 
TTAGACAAACAATTACAAAAATCACTACAACGATTCGATAAA 

SEQ ID 3654 

LTVKAVFFDIDGTLIiNDRKNIQKTTQKAIQQLKKQGIMVGLATGRGPGFVQPFLENFGLDFAVTYNGQYILTRDKVLYQNQLPKSMIYKVIRYANE 
KKREISLGTASGLAGSRIIDMGTSPFGQVISSFVPKSWARTVEGSFKHLIRRIKPQSFRNLVTIMREPIYQWLVASQAETKKIQEKFPHIKITRS 
SPYSLDLISVDQSKIKGIERLGEMFGFDLSEVMAFGDSDNDLEMLSGVGIGIAMGNAETWKDGAHFTTDSNNNDGISKALAHYGLIHFDIEKSFK 
SRDENFNKVKDFHRLMDSDTIETPRSYTISEAGYRSGFKVEEIVEFLYAASKGDQQQFTQAIFDLHGAVDOAANKVOAKKHVETPLIGQVDALADL 
LYFTYGSFVLMGVDPQPIFEAVHEANMAKIFPDGKAHFDPVTHKIQKPDYWQERHAPEVAIKKELDKQLQKSLQRFDK 

SEQ ID 3655 

TTGAGTGCAAGAGGTTATCTCTTTTGGTTATATTTAGAGGAGGACAGGCTTATGTCACAAAAATATGAACGCATCCTTGTCGCTATTGATGGATCA 
ACAGAATCTGAACTTGCTTTTGAAAAGGCAGTTAACGTTGCTCTTCGCAATGATTCTGAATTAATCTTGACACATGTTATAGATACACGTGCTTTA 
CAAAGCTTTGCGACATTTGATACTTATATCTATGAAAAATTAGAAAAAGAAGCAAAAGATGTGCT-TGAGGAATATGAAAAACAAGCTCGTGAAAAA 
GGAGCAGATAAAGTTAGACAAGTCATTGAATTTGGTAATCCCAAAACATTACTTGCACATGATATTCCAGAAAAAGAAAAAGTAGACTTGATTATG 
GTTGGTGCAACAGGTCTTAATACCTTTGAACGTTTCCYTATCGGATCTTCCTCAGAATACATCCTTCGTCACGCTAAAGTAGATTTACTCATTGTA 
CGTGACCCTAATAAAACAATG 

SEQ ID 3656 

MSARGYLFWLYLEEDRLMSQKYERHiVAIDGSTESEIAFBKAVNVALRNDSELILTHVIDTRALQSFATFDTYIYEKLEBCEAKDVnEEYEKQAREK 
GADKVRQVIEFGNPKTLLAHDIPEKEKVDLIMVGATGLNTFERFXIGSSSEYILRHAKVDLLIVRDPNKTM 

SEQ ID 3657 

ATGGATCGCTTTCAAAATGACTCAAAAAAGAGTATAATGAAAAAAAGAATAAAAGCTATTCTTGTCAAACTGTTAAAGGAGGACAGTTCTATGTCA 
CTAAAATATAAACGTATCCTCGTTGCTATTGATGGCTCTTATGAGTCTGAATTAGCTTTCAATAAAGGCGTTAACGTAGCACTACGTAACGACGCT 
ACCTTACTACTAGTACACGTTATTGATACCCGTGCCTTGCAAAGCGTAGCTACTTTTGATACTTACATCTATGAAAAATTAGAACAAGAAGCTAAG 
GATGTTTTAGATGATTTTGAAAAACAAGCACAGATAGCAGGAATTACAAACATCAAACAAATTATTGAATTTGGCAACCCCAAAAACTTACTAGCT 
CACGATATTCCAGATCGTGAGAACGCTGATTTAATTATGGTAGGAGCTACTGGTCTTAATACCTTTGAACGCCTCCTTATTGGCTCATCTTCTGAG 
TACATTATGCGACACGCTAAGATTGACTTACTTGTAGTCCGAGATAGCACTAAAACACTC 

SEQ ID 3658 

MDRFQNDSKKSIMKKRIKAILVKLLKEDSSMSLKYKRILVAIDGSYESELAFNKGVWVALRNDATLLLVHVIDTRALQSVATFDTYIYEKLEQEAK 
DVLDDFEKQAQIAGITNIKQIIEFGNPKNLLAHDIPDRENADLIMVGATGLNTFERLLIGSSSEYIMRHAKIDLLWRDSTKTL 

SEQ ID 3659 

ATGAAGATATTTGATAAATCAATGAAGCTGGAACATGTAGCTTATGATATTAGAGGCCCTGTTTTAGAAGAGGCGGACCGCATGAGGGCAAATGGT 
GAAAAGATATTGCGGTTAAATACTGGAAATCCAGCTGCCTTTGGCTTCGAAGCGCCAGATGAAGTCATTCGTGATTTAATTACGAATGCGCGTGAA 
' TCAGAAGGTTACTCTGATTCGAAAGGTATTTTTTCAGCTCGTAAGGCTGTTATGCAGTATTACCAGTTACAAAACATCCATGTTGACATGGATGAT 
ATATACATTGTTAATGGTGTTAGTGAGGGAATCTCTATGTCAATGCAAGCTTTGCTTGATAATGATGACGAGGTTCTAGTTCCAATGCCAGATTAC 
CCGTTATGGACAGCTTGTGTTAGCCTTGCTGGTGGAAATGCTGTGCATTATATTTGTGATGAGGAAGCTAATTGGTATCCTGATATTGATGATATC 
AAATCAAAAATCACATCCAAAACAAAAGCAATTGTCCTCATTAATCCAAATAATCCAACTGGAGCAGTCTATCCGCGTGAAATTCTGCAAGAGATT 
GTGGATATCGCTAGACAAAATGACTTGATTATTTTTTCAGACGAGGTTTATGACCGTTTCTCTAGAGTACGAGAAGAT 

SEQ ID 3660 

MKIFDKSMKLEHVAYDIRGPVLEEADRMRANGEKILRLNTGNPAAFGFEAPDEVIRDLITNARESEGYSDSKGIFSARKAVMQYYQLQNIHVDMDD 
IYIVNGVSEGISMSMQALLDNDDEVLVPMPDYPLWTACVSLAGGNAVHYICDEEANWYPDIDDIKSKITSKTKAIVLINPNNPTGAVYPREILQEI 
VD I ARQNDLI I FSDEVYDRFSRVRED 

SEQ ID 3661 

TTGGTTTATAATATGGAATACGAGGTGTATGAGACTATGAAAATrATTGAAAAATCATCAAAATTAGAACATGTTGCCTATGATATTCGAGGGCCT 
GTTTTGGATGAAGCTAATCGCATGATTGCGAGTGGTGAAAAAATTCTGCGTTTAAATACTGGCAATCCTGCTGCTTTTGGTTTTGAAGCACCAGAT 
GAAGTGATTCGTGATTTAATTGTCAACGCGAGGCTAAGTGAGGGCTATTCTGACAGTAAAGGGATTTTTTCAGCGCGTAAGGCTATCATGCAGTAT 
TGCCAACTCAAGGGCTTCCCAGATGTTGACATTGAAGATATTTATTTGGGAAATGGCGTGTCAGAGTTGATATCCATATCCCTTCAAGCTTTGCTA 
GATAATGGCGATGAAGTTTTAGTACCAATGCCGGATTATCCTTTATGGACGGCTTGTGTGAGTCTTGGTGGAGGAAAAGCGGTCCATTATCTTTGT 
GATGAAGAAGCTGGTTGGTATCCTGATATTGCTGATATCAAATCAAAAATCACGAGTCGCACCAAAGCTATTGTGGTCATCAATCCTAATAACCCA 
ACAGGAGCCCTTTATCCTAAGGAGATTTTAGAAGACATCGTTGCTTTGGCAAGAGAACACCAGCTGATTATTTTTGCCGATGAAATCTATGATCGT 
TTGGTGATGGATGGTAAAGAGCATATTGCTATTGCAAGTTTGGCACCTGATGTTTTTTGTGTATCTATGAATGGTCTTTCCAAATCTCATCGTATT 
GCTGGTTTTCGTGTTGGATGGATGGTCTTATCAGGTCCTAAAGACCATGTTAAAGGTrACATTGAAGGGTTAAACATGCTTGCCAATATGCGGTTA 
TGCTCCAATGTTTTAGCCCAACAAGTTGTTCAAACTTCCTTAGGAGGTCATCAATCAGTTGATGCACTGTTACTGCCAGGAGGGCGTATTTTTGAG 
CAACGTAATTTTATTTATGAAGCTATTAATGCTATCCCTGGCTTATCGGCAGTTAAACCTGAAGCAGGTCTTTATTTATTTCCGAAAATTGATCGT 
CAGATGTATCGTATTGATGATGATGAAGAATTTGTCTTACAGTTATTAAAGCAAGAAAAAGTGATGTTGGTACATGGACGTGGTTTTAACTGGAAA 
GATCCAGATCACTTCCGTATTGTTTACCTACCAAGTGTAGAAGAATTAGAAGATGTCCAAGAAAAGATTACACGTGTCTTATACCAGTATAGACGT 

SEQ ID 3662 
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LVYNMEYEVYETMKIIEKSSKLEHVAYDIRGPVLDEANRMIASGEKILRLNTGNPAAFGFEAPDEVIRDLIVNARLSEGYSDSKGIFSARKAIMQY 
CQLKGFPDVDIEDIYLGNGVSELISISLQALLDNGDEVLVPMPDYPLWTACVSLGGGKAVHYLCDEEAGWYPDIADIKSKITSRTKAIWINPNNP 
TGALYPKEILEDIVALAREHQLIIFADEIYDRLVMDGKEHIAIASLAPDVFCVSMNGLSKSHRIAGFRVGWMVLSGPKDHVKGYIEGLNMLANMRL 
CSNVLAQQWQTSLGGHQSVDALLLPGGRIFEQRNFIYEAINAIPGLSAVKPEAGLYLFPKIDRQMYRIDDDEEFVLQLLKQEKVMLVHGRGFNWK 
DPDHFRIVYLPSVEELEDVQEKITRVLYQYRR 

SEQ ID 3663 

ATGGCGAAAAAACCATGGGAAAAAAAAGTTGTGGAAAACAATAGTCATAGAAAAGACAAAATTACAAGAACGAGTAGAGGTGTGGTGTCAAGTACT 
CCTTGGATTACCGCTTTCTTGAGTGCATTCTTTGTTATTGTCGTTGCTATTTTATTTATAGTATTTTATACTTCAAATAGAGGAGAAGACAGAGCA 
AAAGAAACTTCTGGTTTTTATGGTGCTTCAAGCCAAAAAGTTAATAGTTCTAAAACGAAAAAAGCATCTNNNNNT 

SEQ ID 3664 

MAKKPWEKKWENNSHRKDKITRTSRGWSSTPWITAFLSAFFVIWAILFIVFYTSNRGEDRAKETSGFYGASSQKVNSSKTKKASXX 

SEQ ID 3665 

ATGGCTAAAGAACCATGGGAAGAAAAAATTGTTGATGATACTATAGGGACACGAACACGTAAATCAAGAAATGCTTTCATTAGCACGCCTTGGTTG 
ACTGCTTTATTAAGTGTATTCTTTGTCATCATTGTTGCTATACTTTTTATTTTCTTCTATACATCAAATAGCGGTAGTAATAGACAAGCTGAAACA 
AATGGTTTTTATGGAGCATCCACTCATAAAAAAACAAGGAAAGCTTCTAACGCTAAAAAAACATCAAGTAGTTCAACAACTACAGACACAACACCT 
TCTAGCGAAGAAACACTTGCTTCTAGTGAAGGAACTGGCGAAACCCTTACTGTATTGGCAGGTGAGGGGGCAGCTTCTATTGCAGCTCGTGCAGGT 
ATTTCTGTGGAGCAGTTACAAGCACTTAATCCAGAGCACATGACTCAAGGATATTGGTATGCCAATCCAGGAGATCAAGTCACTATTAAA 

SEQ ID 3666 

MAKEPWEEKIVDDTIGTRTRKSRNAFISTPWLTALLSVFFVIIVAILFIFFYTSNSGSNRQAETNGFYGASTHKKTRKASNAKKTSSSSTTTDTTP 
SSEETLASSEGTGETLTVLAGEGAASIAARAGISVEQLQALNPEHMTQGYWYANPGDQVTIK 

SEQ ID 3667 

ATGAAAGTTGCACTAATTCCAGAAAAATGTATTGCCTGCGGGCTTTGCCAAACATATTCAAATATTTTTGATTATCAAGATGATGGTATCGTTAAA 

TTTTCCGATACAGATAACCTAGAAAAAGAAATTCCAAGTTCTGATCAAGATACTGTTTTAGCAGTTAAATCATGTCCCACCAAAGCTCTTACGATT 
TTG 

SEQ ID 3668 

MKVALIPEKCIACGLCQTYSNIFDYQDDGIVKFSDTDNLEKEIPSSDQDTVLAVKSCPTKALTIL 

SEQ ID 3669 

ATGAAAGTATCTATCATTCCAGAAAAATGCATCGCTTGTGGTCTATGCCAAACCTATTCATCACTTTTTGATTATCATGACAATGGTATCGTCACA 

TTTTCAAGCTCATCTGAAACAAGTCAGTCAATTTGTCCTTCAGATAAGGACGCTATTTTAGCTGTCAAATCTTGCCCAACTAAAGCTCTTACCCTC 
GAG 

SEQ ID 3670 

MKVSIIPEKCIACGLCQTYSSLFDYHDNGIVTFSSSSETSQSICPSDKDAILAVKSCPTKALTLE 

SEQ ID 3671 

ATGATAAAATTATTTGGGAAGATACGTTATCACTGGCAACCTGAACTTTCTTGGGCTATTATTTATTGGTCAATAGCCATTGCACCAATTTTTATT 

GGTTTATCTCTGCTATATGAAAGAACTGAGATTCCGAGTCAGGTATTTGTTCTATTTGCCATCTTTATTGTTTTAGTGGGCATTGGATTTCATCGC 

TATTTTGTTATTGAAGAAGACGGATATCTTAGGATTGTATCTTTTAACTTTTTAAGACGAACTAAGTTTCCAATTGAAGATATTGCTAAAATTGAG 

GTCACTAAATCAAGTGTTACTATCAAATTTAATAATAACCATGAGCGTATTTTTTACATGCGAAAATGGCCTAAAAAATATTTTTTAGATGCACTA 

GCTATTGAACCTACATTTAAGGGAGAAGTGGAGCTTCTCGATAATTTGATTAAAATGGATTATTTTGAATGTTATCGCTACGATAAAAAAGCTCTT 
ACAAAATCG 

SEQ ID 3672 

MIKLFGKIRYHWQPELSWAIIYWSIAIAPIFIGLSLLYERTEIPSQVFVLFAIFIVLVGIGFHRYFVIEEDGYLRIVSFNFLRRTKFPIEDIAKIE 
VTKSSVTIKFNNNHERIFYMRKWPKKYFLDALAIEPTFKGEVELLDNLIKMDYFECYRYDKKALTKS 

SEQ ID 3673 

ATGATTAAACTATTTGGTAAAATAAGGTATCACTGGCAGCCAGAGTTGTCTTGGTCTATTATTTATTGGTCTATTGCGTTTGCACCTATTTTTGTA 

GGTTTATCTTTGTTGTATGAGCGCACTGAAATACCTAGTCGGGTTTTTATTCTATTTGCTATTTTTGCTGTCCTAGTTGGCATTGGATTACATCGT 

TATTTCATTATTGAAAATAATGGTATTTTAAGAATCGTATCTTTTAAATTGTTTGGTCCACGTAAGCTACTTATTTCCACTATTACTAAGATTGAG 

GTGACCAAATCAACACTTTGTCTGCACGTTGAAGATAAAAGTTATCTCTTTTATATGCGCAAATGGCCTAAAAAATATTTTCTTGATGCCTTAGCG 

GTTAATCCATACTTCCAAGGAGAAGTTATATTAAGTGATAACTTTATTAAATTAGACTATTTTGAAGTTTATCAGCATGATAAAAAAGCCCTTACT 
CGAGGG 

SEQ ID 3674 

MIKLFGKIRYHWQPELSWSIIYWSIAFAPIFVGLSLLYERTEIPSRVFILFAIFAVLVGIGLHRYFIIENNGILRIVSFKLFGPRKLLISTITKIE 
VTKSTLCLHVEDKSYLFYMRKWPKKYFLDALAVNPYFQGEVILSDNFIKLDYFEVYQHDKKALTRG 

SEQ ID 3675 

ATGTCTTACGAAAAGCTTTTAGAACGATTTTTAACATACGTCAAAATAAATACAAGAAGTAATCCTAATAGTACACAAACGCCAACAACTCAAAGT 
CAAGTTGACTTTGCTTTAACAGTTTTAAAACCAGAAATGGAAGCAATTGGTTTAAAAGATGTTCATTATTTACCTTCTAATGGGTATTTGGTTGGA 
ACCTTACCTGCTACAAGCGACCGCTTACGCCATAAAATAGGTTTTATATCCCATATGGATACAGCTGATTTCAATGCTGAAAATATTACTCCACAA 
ATTGTTGACTATAAAGGTGGAGATATTGAACTTGGAGACTCAGGTTACATTTTAAGTCCAAAAGATTTTCCAAATTTAAATAATTACCATGGGCAA 
ACACTGATTACAACAGATGGTAAAACCTTACTGGGAGCAGACGATAAGTCTGGTATAGCAGAAATCATGACAGCTATGGAATATTTGGCTTCGCAT 
CCAGAAATTGAGCATTGTGAAATTAGAGTTGGCTTTGGACCAGACGAAGAAATTGGTATAGGTGCAGATAAATTTGATGTTAAAGATTTTGATGTT 
GATTTTGCCTATACAGTGGATGGTGGACCACTAGGAGAATTACAGTATGAAACCTTTAGTGCAGCTGGTTTGGAGCTTACATTTGAAGGACGAAAC 
GTTCACCCTGGAACTGCAAAAAATCAAATGATTAATGCTTTACAGCTTGCTATGGATTTTCATAGTCAATTACCAGAAAATGAACGTCCTGAACAA 
ACAGATGGCTATCAAGGATTTTATCACTTATATGATTTAAGTGGAACAGTTGATCAAGCTAAAAGTTCATATATCATTCGAGATTTTGAGGAAGTT 
GATTTCTTAAAGCGTAAGCACTTGGCTCAAGATATCGCTGATAATATGAATGAAGCATTACAATCTGAACGTGTAAAGGTTAAACTATACGATCAA 
TATTACAACATGAAGAAAGTTATTGAAAAAGACATGACACCTATCAACATTGCTAAAGAAGTAATGGAAGAGTTAGACATCAAGCCAATCATAGAA 
CCGATTCGTGGTGGTACAGATGGCTCTAAAATTTCCTTTATGGGAATCCTCTACTCCTAATCTTTTTGCAGGTGGTGAAAACATGCATGGACGCTTT 
GAATTCGTTAGTCTACAAACAATGGAAAAAGCAGTTGATGTTATTTTAGGCATCGTTGCTAAGGAT 

SEQ ID 3676 

MSYEKLLERFLTYVKINTRSNPNSTQTPTTQSQVDFALTVLKPEMEAIGLKDVHYLPSNGYLVGTLPATSDRLRHKIGFISHMDTADFNAENITPQ 

IVDYKGGDIELGDSGYILSPKDFPNLNNYHGQTLITTDGKTLLGADDKSGIAEIMTAMEYLASHPEIEHCEIRVGFGPDEEIGIGADKFDVKDFDV 

DFAYTVDGGPLGELQYETFSAAGLELTFEGRNVHPGTAKNQMINALQLAMDFHSQLPENERPEQTDGYQGFYHLYDLSGTVDQAKSSYIIRDFEEV 

DFLKRKHLAQDIADNMNEALQSERVKVKLYDQYYNMKKVIEKDMTPINIAKEVMEELDIKPIIEPIRGGTDGSKISFMGIPTPNLFAGGENMHGRF 
EFVSLQTMEKAVDVILGIVAKD 

SEQ ID 3677 

TTGAGGTGGCCTATGAAGTACGATAACTTGTTAGATCGATTTATAAAATATGTCAAAGTGAATACAAGAAGCGTTCCAGACAGTGAGACTACTCCT 
AGTACGGAGAGTCAAGAAGCATTTGCCTTAACGATTTTAAAGCCTGAAATGGAGGCAATTGGTTTGCAAGATGTTCATTATAATCCAGTTAATCGC 
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TATCTTATTGGAACTCTGCCTGCCAATAATCCAACCTTGACGCGTAAAATTGGTTTTATAGCCCATATGGATACGGCTGATTTCAATGCTGAAAAT 
GTTAATCCGCAGATTATTGACAATTATCAAGGAGGGGACATTACACTTGGCAGTTCTAATTATAAGTTGGATCCAAAAGCATTTCCAAATCTTAAT 
AATTATATCGGTCAAACATTGATTACCACTGATGGGACTACACTTTTAGGGGCAGATGATAAATCTGGTATTGCTGAAATCATGACAGCAATAGAA 
TTCTTGACATCACAACCACAAATAGAGCACTGTGACATTAAAGTGGCTTTTGGCCCTGATGAAGAGATTGGGGTCGGAGCTGATAAGTTTGAGGTG 
GCTGATTTTGAGGTGGATTTTGCTTATACTATGGATGGCGGTCCTTTAGGCGAATTGCAATATGAAACTTTCAGCGCTGCAGCTCTAGAAGTGACT 
TTTTTAGGCAGAAATGTTCATCCTGGTACGGCTAAGGATCAAATGATTAATGCCCTTGAGTTAGCAATAGATTTTCATGAGAAGCTACCTGCTAAA 
GATCGGCCTGAATACACAGATGGTTATCAAGGTTTCTATCACTTAACGGGACTAACTGGAACAGTTGAAGAGGCACGCGCATCTTACATTATTCGT 
GATTTTGAAGAAGCATCATTTGAAGCTAGAAAAGTGAAAGTTGAAAATATAGCTCAATCGATGAATGCTCAGCTAGGAACAAAACGTGTCTTGGTA 
GAGCTTAATGACCAATACTACAATATGAAAAAAGTTATCGAAAAAGATATGACCGCTATTGAGTTAGCTAAAGAAGTAATGGAAGAGCTTGCTATC 
AAGCCTGTAATCGAACCCATACGTGGAGGAACAGATGGCTCTAAAATTTCATTTATGGGTATTCCCACTCCTAATATTTTTGCAGGGGGTGAGAAT 
ATGCACGGGCGTTTTGAGTTTGTTAGCTTACAAACGATGGAGAGAGCTGTCGATGTCATTATTGGACTTGTTTGCAAAGCC 

SEQ ID 3678 

LRWPMKYDNLLDRFIKYVKVNTRSVPDSETTPSTESQEAFALTILKPEMEAIGLQDVHYNPVNGYLIGTLPANNPTLTRKIGFIAHMDTADFNAEN 
VNPQIIDNYQGGDITLGSSNYKLDPKAFPNLNNYIGQTLITTDGTTLLGADDKSGIAEIMTAIEFLTSQPQIEHCDIKVAFGPDEEIGVGADKFEV 
ADFEVDFAYTMDGGPLGELQYETFSAAALEVTFLGRNVHPGTAKDQMINALELAIDFHEKLPAKDRPEYTDGYQGFYHLTGLTGTVEEARASYIIR 
DFEEASFEARKVKVENIAQSMNAQLGTKRVLVELNDQYYNMKKVIEKDMTAIELAKEVMEELAIKPVIEPIRGGTDGSKISFMGIPTPNIFAGGEN 
MHGRFEFVSLQTMERAVDVIIGLVCKA 

SEQ ID 3679 

ATGC.TAAATAATATTGAAAATAGAAAGTTTACCATGTCACAAAAAACAACAAAAGTTAGTCAGCAAGAACAAATGGTCAAAGGGACGGCTTGGTTA 
ACAGCAGGGAATTTCATTAGTCGCTTGCTGGGAGCCATCTATATTATCCCTTGGTATGCTTGGATGGGAAAGCATGCTGCCGAAGCAAATGCTTTA 
TTTGGGATGGGATATGAAATCTATGCTTTATTTCTTTTGATATCAACTGTTGGAATTCCAGTAGCAGTTGCAAAACAGGTATCTAAGTATAACACT 
TTAGGTAAAGAAGAGATGAGCATTTATCTGGTTCGGAAAATCTTGCAGTTTATGCTGATTTTAGGTGGAATTTTTGCATTAATTATGTATATTGGT 
TCACCTCTATTTGCTTCACTTAGTAAAGGAGGGCAAGAACTCGTTCCAATATTGCGTAGTCTAACTCTAGCTGTTTTAGTTTTTCCTTCAATGAGT 
GTTTTACGTGGTTTTTTTCAAGGTTTTAATAATTTAAAACCGTATGCCATTAGTCAAGTCGCTGAGCAGATTATACGTGTCATATGGATGTTATTA 
ACTGCTTTCTATATTATGCGTCTAGGATCAGGAGATTATATTGCCGCTGTGACACAGTCAACATTCGCCGCCTTTGTCGGTATGTTTGCTAGTATA 
GCTGTGCTGCTTTATTTCTTATGGCGTTATAATATGCTATCTGCCTTGATTGGTAAAACTCCAAAGCACATTAAATTAGATACTAAAGAAATCCTA 
ATTGAGACTATTAAGGAAGCAATCCCTTTTATTATTACTGGTGCAGCAATTCAAATTTTCAAACTGATTGATCAGTTTTCATTTGGGAATACGATG 
GCGCTCTTTACGAATTATTCAAGTGAAGAATTACGGGTTATGTTTGCTTACTTTTCAAGCAACCCTGGTAAAGTTACGATGATTCTAATTGCTGTT 
GCTACCGCAATTGCTGGAGTTGGTATTCCATTGTTAACAGAGAATTTTGTTAAGAATGATAAAAAAGCCGCCGCTCGTTTGGTTGTTAATAATCTA 
CAAATGTTACTAATGTTTTTACTGCCAGCTGTTGCAGGATCCGTTATTTTAGCAAAACCTTTGTATACAGTCTTTTATGGGTTACCGCAGGGACAA 
GCTTTAGGACTTTTTGTCATATCTCTTATTCAAACAATTATTTTATCTATTTATACTGTTTTAGCACCAATGCTACAAGCATTGTTTGAAAATCGT 
AAAGCTATTATTTACTTCCTATATGGTCTGGTGGCAAAAGTTATTTTACAACTTCCCTCCATTTTCCTTTTCCATGCCTATGGACCACTTTTCTCA 
ACGACAGTAGCTCTTTGTATCCCAGTAATTCTTATGTATTTGAAAATACATGAAATTACAGGATTTAAACGCCAAGCTATTCGTCGTACAAGTGCT 
TTAGTCCTTATTCTAACGCTATTGATGAGCTTTATTATTTCTATGATAATATGGTTAATGAATCTGGTTATTGTACCCGATAGTAGACTGGTAAGT 
CTAGTTTACATTATCGTTATCGGTGCAATAGGTTTAGGGGTATATGGCTTTATGGCACTGGCCACCCATCTACTTGATAAAATGATTGGTAGTCGT 
GCTCAAGACTTACGCCGAAAGTTGCACCTTAAC 

SEQ ID 3680 

MLNNIENRKFTMSQKTTKVSQQEQMVKGTAWLTAGNFISRLLGAIYIIPWYAWMGKHAAEANALFGMGYEIYALFLLISTVGIPVAVAKQVSKYNT 
LGKEEMSIYLVRKILQFMLILGGIFALIMYIGSPLFASLSKGGQELVPILRSLTLAVLVFPSMSVLRGFFQGFNNLKPYAISQVAEQIIRVIWMLL 
TAFYIMRLGSGDYIAAVTQSTFAAFVGMFASIAVLLYFLWRYNMLSALIGKTPKHIKLDTKEILIETIKEAIPFIITGAAIQIFKLIDQFSFGNTM 
ALFTNYSSEELRVMFAYFSSNPGKVTMILIAVATAIAGVGIPLLTENFVKNDKKAAARLVVNWLQMLLMFLLPAVAGSVILAKPLYTVFYGLPQGQ 
ALGLFVISLIQTIILSIYTVLAPMLQALFENRKAIIYFLYGLVAKVILQLPSIFLFHAYGPLFSTTVALCIPVILMYLKIHEITGFKRQAIRRTSA 
LVLILTLLMSFIISMIIWLMNLVIVPDSRLVSLVYIIVIGAIGLGVYGFMALATHLLDKMIGSRAQDLRRKLHLN 

SEQ ID 3681 

ATGTCGACAGAAAAAAAACAACTGACACAAGAAGAATTGATGGTTCAGGGAGCAGCCTGGTCCACAGCTGGTAATTTCATTAGCCGACTTTTGGGA 
GTGTTATACATTATTCCCTGGTACATTTGGATGGGGCAATACGCGATTCAAGCCAACGCTCTTTTCAATATGGGGTATAATGTTTATGCTTATTTT 
TTATTGATTTCAACCAGAGGACTCAATGTTGCGATTGCTAAGCAGGTTGCCAAGTACAATTCCATGGGACAAACTGAGCATAGCTATCAATTAATC 
CGAAGTACCCTAAAACTCATGCTTGGTCTGGGCCTTATTTTTTCAGCCATTATGTATCTGGGCTCTCCTTTATTTGCGAGCTTATCTGGTGGTGAT 
GACACACTTGTTCCCATTATGCACAGCCTTTCTTTAGCAGTTTTTATTTTTCCTGTAATGAGTGTGATTCGAGGCATCTTTCAAGGCCACAATAAT 
ATCAAGCCTTATGCAGTTAGTCAGATTGCTGAGCAACTCATTCGGGTTATCTGGATGCTTTTGACCACCTTTTTTATCATGAAGTTGGGTTCTGGT 
GATTACGCTTCAGCAGTGACTCAGTCAACTTTTGCAGCCTTTATCGGGATGGTGGCTAGTATGGGTGTTCTGGGGTACTATCTTTGGAAACAGGGA 
CTTCTAGCAGCTATTTTTAGTAAGCCAGATCATACTGTTTCTATTGATATCAAGGGCTTGTTGCTTGAAACCTTAAAAGAATCCATCCCCTTTATC 
GTAACAGGAAGTGCCATTCAAGCCTTTCAATTGATTGATCAATGGACTTTTGTCAATACGATGACTCTTTTTACAGATTATAGCCGTTCTCAATTG 
CTTGTTTTATTTGGTTACTTTAACGCAAACCCAGCCAAAATTACAATGGTCTTAATTGCAGTAGCAGCATCTATTGGTGGTGTAGGTATTGCCTTG 
TTAACTGAAAATTATGTCAAAAAAGACATGAAAGCAGCTGCTCGTTTAATCATTAACAACATTGAAATGTTAGTGATGTTTTTGTTACCTGCTCTT 
ACTGGGGCAATTATTTTAGCAAGACCTCTATATTCTGTTTTTTACGGAGCTAGCGAGGAGCGTGCCATTCACCTCTTTGTGGCGGTTCTCTTTCAA 
ACCTTGCTACTGGCGCTTTACACCCTCTTTTCACCGATGCTTCAAGCTCTTTTTGAAAATCGAAAAGCGATTTACTACTTTGCCTATGGTATCTTG 
ATTAAGTTAGTTTTACAGATACCGCTTATTTATTTGCTACATGCTTATGGTCCTTTACTAGCGACGACGATTGCTTTAGTGGTGCCGATTTATTTG 
' ATGTATCGACGCCTATATCAGGTTACTCATTTTAACCGCAAACTGTTGCAAAAACGTTTATTATTAACCTTAATTGAAACCTTATTAATGGGACTG 
GTCGTGTTTGTGGCCAACTGGCTATTGGGCTATGCCTTTAAACCGACAGGCCGCTTGACCAGCCTTCTTTACCTCCTCATTATTGGTGGCTTGGGA 
ATGACGGTTTACACGGCACTCACCTTGCTGACGCATCAACTGGATAAATTAATTGGTAGCAAAGCTAGTCGCCTTCGTCAGAAATTAGGCTGGCAT 

SEQ ID 3682 

MSTEKKQLTQEELMVQGAAWSTAGNFISRLLGVLYIIPWYIWMGQYAIQANALFNMGYNVYAYFLLISTTGLNVAIAKQVAKYNSMGQTEHSYQLI 
RSTLKLMLGLGLIFSAIMYLGSPLFASLSGGDDTLVPIMHSLSLAVFIFPVMSVIRGIFQGHNNIKPYAVSQIAEQLIRVIWMLLTTFFIMKLGSG 
DYASAVTQSTFAAFIGMVASMGVLGYYLWKQGLLAAIFSKPDHTVSIDIKGLLLETLKESIPFIVTGSAIQAFQLIDQWTFVNTMTLFTDYSRSQL 
LVLFGYFNANPAKITMVLIAVAASIGGVGIALLTENYVKKDMKAAARLIINNIEMLVMFLLPALTGAIILARPLYSVFYGASEERAIHLFVAVLFQ 
TLLLALYTLFSPMLQALFENRKAIYYFAYGILIKLVLQIPLIYLLHAYGPLLATTIALWPIYLMYRRLYQVTHFNRKLLQKRLLLTLIETLLMGL 
WFVANWLLGYAFKPTGRLTSLLYLLIIGGLGMTVYTALTLLTHQLDKLIGSKASRLRQKLGWH 

SEQ ID 3683 

ATGATTACAATAGATAAAATTTTAGAAATTTTAAAAAATGACCATAATTTCAGAGAGATTTTGTTTCATGAGCATTATTATTATAACTGGACACAA 
AATGTAACTTTTAATGCCTTATCATATGATAGTCGTCAAATTTCATCTGATACTTTATTTTTCGCTAAGGGTGCTACTTTTAAAAAAGAATATCTA 
GATTCTGCAATCACAGCAGGCCTTTCTTTTTACGTTTCTGAGACAGATTACGGCGCCGATATTCCAGTGATATTAGTCAATGATATCAAAAAAGCC 
ATGAGTTTGATATCTATGTCTTTCTATAATAACCCACAAAACAAACTTAAACTTCTAGCTTTTACTGGAACAAAAGGAAAAACAACTGCGGCTTAC 
TTTGCTTATCATATGTTAAAAGTAAACCATCGTCCTGCTATGCTCTCAACTATGAACACAACATTAGATGGTAAATCTTTCTTTAAATCACATCTC 
ACAACCCCCGAGAGTCTTGATTTATTTCGGATGATGGCTACAGCCGTTGAGAATCAAATGACACACTTAATTATGGAAGTATCAAGCCAAGCATAC 
CTAACCAAACGTGTTTATGGTTTAACCTTTGACGTTGGCGTTTTCTTAAATATTAGTCCCGATCATATTGGTCCTATCGAGCACCCTACATTCGAA 
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GATTATTTTTTCCACAAACGGCTCTTGATGGAGAATAGCAATGCTGTTGTTGTAAATAGTCAGATGGATCATTTTAATATTGTCAAAGAACAGGTC 

GAATATATTCCTCATGATTTCTATGGAGATTATTCTGAAAATGTTATCACAGAATCAAAGGCCTTTTCTTTCCATGTCAAAGGAAAGTTGGAGAAC 

ACCTACGATATCAAGCTGATTGGAAAATTCAATCAAGAAAATGCTATCGCAGCTGGACTTGCTTGTCTCCGACTTGGTGTTTCAATTGAAGATATA 

AAAAACGGAATTGCACAAACTACCGTCCCTGGCCGCATGGAAGTCCTAACACAAACCAACGGCGCAAAGATTTTCGTTGACTATGCCCACAACGGA 

GACAGTTTGAAGAAATTATTAGCTGTTGTTGAGGAACACCAAAAAGGGGATATTATATTAGTACTCGGAGCTCCTGGTAATAAAGGTCAAAGCCGT 

CGTAAAGACTTTGGAGATGTCATTAATCAACATCCTAATCTACAAGTGATACTCACTGCAGATGATCCTAATTTTGAAGATCCCTTAGTTATCTCA 

CAAGAAATAGCAAGCCATATTAATCGTCCGGTTACTATCATCATTGATCGAGAAGAAGCAATTGCTAATGCCAGTACTCTTACTAATTGCAAACTA 

GATGCAATTATTATCGCTGGTAAAGGAGCAGATGCTTATCAAATTATCAAAGGAAATCGTGACAATTACTCTGGAGATTTAGAAGTTGCGAAAAAA 
TACCTTAAACGA 

SEQ ID 3684 

MITIDKILEILKNDHNFREILFHEHYYYNWTQNVTFNALSYDSRQISSDTLFFAKGATFKKEYLDSAITAGLSFYVSETDYGADIPVILVNDIKKA 

MSLISMSFYNNPQNKLKLLAFTGTKGKTTAAYFAYHMLKVNHRPAMLSTMNTTLDGKSFFKSHLTTPESLDLFRMMATAVENQMTHLIMEVSSQAY 

LTKRVYGLTFDVGVFLNISPDHIGPIEHPTFEDYFFHKRLLMENSNAWVNSQMDHFNIVKEQVEYIPHDFYGDYSENVITESKAFSFHVKGKLEN 

TYDIKLIGKFNQENAIAAGLACLRLGVSIEDIKNGIAQTTVPGRMEVLTQTNGAKIFVDYAHNGDSLKKLLAWEEHQKGDIILVLGAPGNKGQSR 

RKDFGDVINQHPNLQVILTADDPNFEDPLVISQEIASHINRPVTIIIDREEAIANASTLTNCKLDAIIIAGKGADAYQIIKGNRDNYSGDLEVAKK 
YLKR 

SEQ ID 3685 

ATGATAACCATTGAACAATTATTAGACATTTTAAAAAAAGACCATAATTTTCGTGAGGTTCTTGATGCCGACGGATACCACTACCATTATCAAGGC 

GAAGCAATCACTAAeGGATTACAACTCTATATTTCAGAGGTAGATTACGAGCTTGGTATTCCCGTTGTTTTGGTCACTGATATCAAAAAAGCTATG 

AGTCTAATTGCCATGGCTTTCTATGGCAACCCTCAAGAAAAGCTCAAACTACTAGCTTTTACAGGTACTAAGGGAAAGACGACGGCTGCTTATTTT 

GCCTACCACATGTTGAAAGAATCCTATAAACCTGCCATGTTTTCTACCATGAATACCACCTTAGATGGCAAGACCTTTTTCAAATCACAACTCACA 

ACTCCTGAGAGCTTGGATCTTTTTGCTATGATGGCTGAGTGTGTGACTAATGGCATGACCCACTTGATTATGGAAGTTTCTAGTCAGGCTTACCTC 

GTTGACCGTGTCTATGGGCTTACGTTCGATGTTGGGGTTTTCCTAAATATTAGTCCTGATCATATTGGCCCAATCGAGCATCCAACGTTTGAAGAT 

TATTTCTATCATAAGCGTCTTTTAATGGAGAATAGCAGAGCTGTTGTGATCAATAGCGGGATGGATCATTTTTCATTTCTAGCGGATCAGGTAGCG 

GATCAAGAGCATGTGTTTTATGGTCCCTTGTCTGACAACCAGATCACCACTAGCCAAGCCTTCTCCTTTGAAGCTAAAGGACAATTAGCTGGCCAT 

TATGACATTCAATTAATTGGCCATTTTAACCAAGAAAATGCTATGGCAGCTGGACTTGCCTGCCTTCGTTTGGGTGCTAGCCTAGCTGATATTCAA 

AAAGGTATCGCTAAGACTCGCGTCCCAGGCCGTATGGAAGTCCTCACTATGACAAATCATGCTAAAGTTTTTGTTGATTATGCCCATAATGGTGAC 

AGCTTAGAAAAATTACTCAGCGTTGTGGAAGAACATCAGACAGGCAAATTAATGTTGATTTTAGGTGCACCAGGAAATAAAGGCGAGAGCAGACGA 

GCTGATTTTGGTAGGGTGATTCATCAGCATCCAAACCTCACCGTCATTCTCACTGCTGATGACCCTAATTTCGAGGATCCAGAAGATATTTCAAAA 

GAAATTGCCAGCCATATCGCACGCCCAGTAGAGATTATTAGTGACCGTGAGCAAGCTATTCAAAAAGCCATGTCTCTTTGCCAAGGAGCAAAAGAT 

GCTGTGATTATCGCTGGGAAAGGCGCAGATGCTTATCAAATTGTTAAAGGACAACAAGTAGCTTATGCTGGTGATTTAGCAATCGCCAAACACTAC 
CTC 

SEQ ID 3686 

MITIEQLLDILKKDHNFREVLDADGYHYHYQGFSFERLSYDSRQVDGKTLFFAKGATFKADYLKEAITNGLQLYISEVDYELGIPWLVTDIKKAM 

SLIAMAFYGNPQEKLKLLAFTGTKGKTTAAYFAYHMLKESYKPAMFSTMNTTLDGKTFFKSQLTTPESLDLFAMMAECVTNGMTHLIMEVSSQAYL 

VDRVYGLTFDVGVFLNISPDHIGPIEHPTFEDYFYHKRLLMENSRAWINSGMDHFSFLADQVADQEHVFYGPLSDNQITTSQAFSFEAKGQLAGH 

YDIQLIGHFNQENA>1AAGLACLRLGASLADIQKGIAKTRVPGRMEVLTMTNHAKVFVDYAHNGDSLEKLLSWEEHQTGKLMLILGAPGNKGESRR 

ADFGRVIHQHPNLTVILTADDPNFEDPEDISKEIASHIARPVEIISDREQAIQKAMSLCQGAKDAVIIAGKGADAYQIVKGQQVAYAGDLAIAKHY 
L 

SEQ ID 3687 

TTGTCAAATTGCCAAG.GTATTTTTGGTGTGGGAACCGTCCATAAGATATTAGTTCATAAACTGTTATCCCTTCAGTTGCTTCTAACACCTGTGGGA 
GAAGTGCAATCTTCT 

SEQ ID 3688 

MSNCQGIFGVGTVHKILVHKLLSLQLLLTPVGEVQSS 

SEQ ID 3689 

TTGCTAGAAAGGTTCTCTATGTCTCACATAAAAGCAGAAAACATTATCGTATCTTACGATCAGAAAGAAATCATCAATAATCTTTCCCTCAGTATA 
CTTAACCAAAAAATAACAACGATTATTGGTGCCAATGGATGTGGAAAGTCTACTCTTTTGAAGGCTCTCACACGCATCCATAAAATAAAAGATGGT 
ACTATCACTATTGATGGTCATGATATTGCACATTTACCCACAAAGGAAATTGCTAAGAAGATTGCACTTCTCCCACAGGTGTTAGAAGCAACTGAA 
GGGATAACAGTTTATGAACTAATATCTTATGGACGGTTCCCACACCAAAAATACCTTGGCAATTTGACAAATGACGATCGCAGTAAAATCCATTGG 
GCGATGGAAATGACTAACGTAGCGCAATTTGCTAATAGAGATGTTGATGACCTTTCAGGAGGTCAGAGGCAAAAAGTATGGATTGCTATGGCTTTA 
GCACAAGATACAGATACTATCTTTTTAGACGAACCTACAACTTATCTTGACATGAATCATCAATTAGAAGTCTTAGAATTGCTCAAAAAACTTAAT 
GACGAAACGCAAAAAACAATTATTATGGTCCTACACGACCTAAACCTGTCTGCGCGCTATTCTGATTATCTAGTTGCAATGAAAACCGGTAAAATT 
ATCTATGAAGGTAGTCCTAGTCAGATCATGACTAAAGATATTATCAAAGATATTTTTAAGATTGATGCTCATATCATTCAGGACCCTATTAGTAAA 
CAACCTGTTTTGTTATCTTATCAATTATCAACTGATCAAAAT 

SEQ ID 3690 

MLERFSMSHIKAENIIVSYDQKEIINNLSLSILNQKITTIIGANGCGKSTLLKALTRIHKIKDGTITIDGHDIAHLPTKEIAKKIALLPQVLEATE 
GITVYELISYGRFPHQKYLGNLTNDDRSKIHWAMEMTNVAQFANRDVDDLSGGQRQKVWIAMALAQDTDTIFLDEPTTYLDMNHQLEVLELLKKLN 
DETQKTIIMVLHDLNLSARYSDYLVAMKTGKIIYEGSPSQIMTKDIIKDIFKIDAHIIQDPISKQPVLLSYQLSTDQN 

SEQ ID 3691 

ATGAAAAAAATTGGAATTATTGTCCTCACACTACTGACCTTCTTTTTGGTATCTTGCGGACAACAAACTAAACAAGAAAGCACTAAAACAACTATT 
TCTAAAATGCCTAAAATTGAAGGCTTCACCTATTATGGAAAAATTCCTGAAAATCCGAAAAAAGTAATTAATTTTACATATTCTTACACTGGGTAT 
TTATTAAAACTAGGTGTTAATGTTTCAAGTTACAGTTTAGACTTAGAAAAAGATAGCCCCGTTTTTGGTAAACAACTGAAAGAAGCTAAAAAATTA 
ACTGCTGATGATACAGAAGCTATTGCCGCACAAAAACCTGATTTAATCATGGTTTTCGATCAAGATCCAAACATCAATACTCTGAAAAAAATTGCA 
• CCAACTTTAGTTATTAAATATGGTGCACAAAATTATTTAGATATGATGCCAGCCTTGGGGAAAGTATTCGGTAAAGAAAAAGAAGCTAATCAGTGG 
GTTAGCCAATGGAAAACTAAAACTCTCGCTGTCAAAAAAGATTTACACCATATCTTAAAGCCTAACACTACTTTTACTATTATGGATTTTTATGAT 
AAAAATATCTATTTATATGGTAATAATTTTGGACGCGGTGGAGAACTAATCTATGATTCACTAGGTTATGCTGCCCCAGAAAAAGTCAAAAAAGAT 
GTCTTTAAAAAAGGGTGGTTTACCGTTTCGCAAGAAGCAATCGGTGATTACGTTGGAGATTATGCCCTTGTTAATATAAACAAAACGACTAAAAAA 
GCAGCTTCATCACTTAAAGAAAGTGATGTCTGGAAGAATTTACCAGCTGTCAAAAAAGGGCACATCATAGAAAGTAACTACGACGTGTTTTATTTC 
TCTGACCCTCTATCTTTAGAAGCTCAATTAAAATCATTTACAAAGGCTATCAAAGAAAATACAAAT 

SEQ ID 3692 

MKKIGIIVLTLLTFFLVSCGQQTKQESTKTTISKMPKIEGFTYYGKIPENPKKVINFTYSYTGYLLKLGVNVSSYSLDLEKDSPVFGKQLKEAKKL 

TADDTEAIAAQKPDLIMVFDQDPNINTLKKIAPTLVIKYGAQNYLDMMPALGKVFGKEKEANQWVSQWKTKTLAVKKDLHHILKPNTTFTIMDFYD 

KNIYLYGNNFGRGGELIYDSLGYAAPEKVKKDVFKKGWFTVSQEAIGDYVGDYALVNINKTTKKAASSLKESDVWKNLPAVKKGHIIESNYDVFYF 
SDPLSLEAQLKSFTKAIKENTN 
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SEQ ID 3693 

ATGAAAAAATTAACTCTACTATTAACACTCTGTTTGACAACTATTACCTTAATCGCCTGTGGTAATCAAC3CAACTAATCATTCTAACACCGCCTCA 
AAAAGTTTATCGCCTATGCCTCAAATTGCTGGTGTGACTTATTACGGAGATATTCCTAAACAGCCTAAGCGAGTAGTCAGTCTGGCTTCAACTTAC 
ACTGGTTACCTCAAAAAATTAGATATGAATCTAGTCGGGGTTACTTCTTATGACAAGAAAAACCCCATCTTAGCAAAGACTGTAAAAAAAGCAAAG 
CAAGTTGCTGCAACTGATTTAGAAGCCGTTACAACGCTTAAGCCTGACCTCaTTGTTGTTGGCTCTACAGAAGAAAATATTAAACAATTGGCAGAA 
ATTGCGCCTGTTATCTCGATTGAATACCGCAAACGTGATTATTTACAAGTGTTATCTGACTTCGGCCGCATCTTTAACAAAGAAGACAAAGCCAAG 
AAGTGGTTAAAAGATTGGAAAACTAAAACAGCAGCTTATGAAAAAGAAGTCAAGGCCGTTACAGGTGACAAAGCAACCTTTACTATTATGGGGCTT 
TATGAAAAAGACGTTTACCTTTTTGGTAAAGACTGGGGACGTGGCGGAGAGATTATCCATCAAGCTTTCCATTATGATGCTCCTGAAAAAGTGAAG 
ACTGAAGTTTTTAAACAAGGTTACCTGTCATTGTCGCAGGAAGTCTTGCCAGACTATATTGGTGATTATGTCGTCGTTGCTGCAGAAGATGATAAG 
ACTGGTTCTGCTCTATATGAAAGCAAGCTATGGCAATCCATTCCAGCTGTGAAAAAACACCATGTGATCAAAGTCAATGCCAATGTTTTTTACTTT 
ACTGATCCTCTTTCTTTAGAATATCAATTAGAGAGTTTACGAGAGGCAATCTTATCAAGTGAAAAC 

SEQ ID 3694 

MKKLTLLLTLCLTTITLIACGNQATNHSNTASKSLSPMPQIAGVTYYGDIPKQPKRWSLASTYTGYLKKLDMNLVGVTSYDKKNPILAKTVKKAK 
QVAATDLEAVTTLKPDL I WGSTEENI KQLAE IAPVI S IEYRKRDYLQVLSDFGRI FNKEDKAKKWLKDWKTKTAAYEKEVKAVTGDKATFTIMGL 

YEKDVYLFGKDWGRGGEIIHQAFHYDAPEKVKTEVFKQGYLSLSQEVLPDYIGDYVWAAEDDKTGSALYESKLWQSIPAVKKHHVIKVNANVFYF 
TDPLSLEYQLETLREAILSSEN 

SEQ ID 3695 

TTGGGAATAAAAAGCTTAATAAAATGTGGAATAATCAATCCAATGAAAGAAACGGTTCCTATCAAAGCGACTGATGAAGCTGATAAAAACAAAACA 
ATAAGTAATAGAAACGCAGTCATTAAT 

SEQ ID 3696 

MGIKSLIKCGIINPMKETVPIKATDEADKNKTISNRNAVIN 

SEQ ID 3697 

ATGTTTAAAGCTTCAAAAAAACTCGTTCAAAAAAATAAGTCAAATCATTTTTGGCTTGTTTTTTTCATAACACTTATACTATTTCTTATTGGTTGT 
TACGCCAGCTTACGATTTGGTGCTATCAATTTCAAGACTAGTGATTTAATAACTGTTTTAAAAAATCCCTTAAAAAACTCTAATGCTCAGGATGTT 
ATTTTTGACATTAGACTACCACGCATAATTGCAGCTATCTTAGTAGGTGCAGCTATGTCACAAGCAGGTGCTATTATGCAGGGAGTCACTCGAAAC 
GCCATTGCTGATCCTGGACTACTAGGTATTAACGCCGGAGCTGGGTTAGCCCTTGTTGTAGCATATGCTTTTTTAGGGAGCATGCACTATAGTACG 
ATTCTCATAGTCTGCTTACTAGGGTCTGTCATTTCTTGTCTTTTAGTCTTCACACTCTCTTATACAAAGCAAAAGGGTTACCACCAACTACGACTC 
ATTTTAGCCGGAGCGATGATCTCCACACTTTTTACGTCTGTTGGACAAGTGGTTACATTATACTTTAAACTCAATCGAACTGTTATCGGTTGGCAA 
GCAGGTGGTTTATCCCAAATTAACTGGAAAATGCTAATCATAATAGCACCTATCATTATTTTAGGTTTACTTATTTCACAACTCCTAGCACATCAA 
' TTAACTATCTTGAGCCTTAATGAATCTGTGGCCAAAGCATTGGGACAAAAAACTCAATTAATGACTGCGTTTCTATTACTTATTGTTTTGTTTTTA 
TCAGCTTCATCAGTCGCTTTGATAGGAACCGTTTCTTTCATTGGATTGATTATTCCACATTTTATTAAGCTTTTTATTCCCAAAGArTATCGTCTG 
TTATTACCTTTAATAGGATTTTCAGGGGCTACTTTCATGATCTGGGTAGACTTATCATCTCGTATTATAAATCCCCCTTCAGAGACATCAATTAGT 
TCTATAATCAGTATCGTAGGGCTTCCATGTTTCCTATGGTTAATTAGAAAAGGGAAAAATCTA 

SEQ ID 3698 

MFKASKKLVQKKKSNHFWLVFFITLILFLIGCYASLRFGAINFKTSDLITVLKNPLKNSNAQDVIFDIRLPRIIAAILVGAAMSQAGAIMQGVTRN 
AIADPGLLGINAGAGLALWAYAFLGSMHYSTILIVCLLGSVISCLLVFTLSYTKQKGYHQLRLILAGAMISTLFTSVGQWTLYFKLNRTVIGWQ 
AGGLSQINWKMLIIIAPIIILGLLISQLLAHQLTILSLNESVAKALGQKTQLMTAFLLLIVLFLSASSVALIGTVSFIGLIIPHFIKLFIPKDYRL 
LLPLIGFSGATFMIWVDLSSRIINPPSETSISSIISIVGLPCFLWLIRKGKNL 

SEQ ID 3699 

GTGAAAACTAAGCATCCCTTTTTGTGTCTCGAGCGTTTTTGCTTAAAAAAAACGCAGATAATCACTAAGTCACATATCTTTTGGCTTGTCTTTGTG 
CTACTTAGTTTTAGCTTATGTGTTGCTATTTACTGTCATCTGCGCTTTGGAGCCGTTGCTTTATCACATCAGGATCTTAACTCTATTTTATTTGGA 

ACTATCATGCAAGCAATCACACGTAATCCTATCGCTGAGCCTGGCCTTTTAGGCATTAATGCTGGAGCAGGACTAGCCTTGGTACTGGCTTATGCG 
TTTGTACCTCACTTGCACTATTCCCTCATTATTCTGCTTTCGTTGTTAGGGTCTAGCCTGGCAGCAACCTTAGTCTTTGGCCTTTCTTATCAATCT 
GGCAAAGGCTACCATCAGCTCCGCCTTGTCTTAGCAGGAGCTATGGTTTCCATACTGCTATCAGCATTAGGTCAAGGTATTACCAATTACTATCAT 
CTGGCAAATGCTGTTATCGGCTGGCAAGCAGGAGGTCTTGTCGGGGTCAATTGGCAAATGATCGGCTATATTGCTCCTCTTATTATTCTTAGTCTT 
TGTTTAGCCCAGCTATTATCTTATCACCTGACCGTCCTTAGTCTAAGTGAGTCTCAGGCAAAAGCTCTTGGGCAAAAAACCAACTTGATCAGTGCA 
GTCTTTATGATTTTGGTTCTTATTTTATCATCAGCAGCTGTAGCCATTGCTGGAAGCATTTCTTTTATCGGCTTAGTCATTCCTCATCTTATGAAA 
CATTTTACACCTCATCATTACCGATACCTTTTGCCGCTTTGTGCAGTTTCTGGCGCTAGTTTCAATGGTATGGGT 

SEQ ID 3700 

VKTKHPFLCLERFCLKKTQIITKSHIFWLVFVLLSFSLCVAIYCHLRFGAVALSHQDLNSILFGKQNGHKANVLLAIRLPRLFGATLTGSALAVSG 
TIMQAITRNPIAEPGLLGINAGAGLALVLAYAFVPHLHYSLIILLSLLGSSLAATLVFGLSYQSGKGYHQLRLVLAGAMVSILLSALGQGITNYYH 
LANAVIGWQAGGLVGVNWQMIGYIAPLIILSLCLAQLLSYHLTVLSLSESQAKALGQKTNLISAVFMILVLILSSAAVAIAGSISFIGLVIPHLMK 
HFTPHHYRYLLPLCAVSGASFNGMG 

SEQ ID 3701 

TTGCTAACATTAAATGTTCCTATGGTTAGAGCGATTACTAATCCAGCTCCAGCATTGATACCAAGAATACCGGAATCAGCTAGTGGATTTTTGGTT 
AACGTCTGTAATAGCAACCCAGCAATTCCTAAAGAAGCTCCCCCAAAGATACAGACAATAATACGAGGTAAACGAATGTTAGTAATGATAAAAAGG 
AAGGCATCATCAGATTTTCCACTTATTAGTTTTAAAACGTCAATAACGGAAGTATTAGCA 

SEQ ID 3702 

MLTLNVPMVRAITNPAPALIPRIPESASGFLVNVCNSNPAIPKEAPPKIQTIIRGKRMLVMIKRKASSDFPLISFKTSITEVLA 

SEQ ID 3703 

ATGATTCAAAAAAATAAAGCTCCTTTTGTTTTAATATCATCTGTCATTATCCTACTATTATTAATACTAGTATCAATTTCACTTGGCTATGCTAAT 
ACTTCCGTTATTGACGTTTTAAAACTAATAAGTGGAAAATCTGATGATGCCTTCCTTTTTATCATTACTAACATTCGTTTACCTCGTATTATTGTC 
TGTATCTTTGGGGGAGCTTCTTTAGGAATTGCTGGGTTGCTATTACAGACGTTAACCAAAAATCCACTAGCTGATTCCGGTATTCTTGGTATCAAT 
GCTGGAGCTGGATTAGTAATCGCTCTAACCATAGGAACATTTAATGTTAGCAATCCAACTATATTATACTTTTTACCCCTATTTGCTATGTTTGGA 
GGGTTGGTAACTATTTTTCTTATCTATCTTATGTCATACAGAAGAAATCACAATATTAGCCCTACACGATTAATCGTCACTGGTATCGGAATATCT 
ACAATTATTTCAGGCGTTATGATTTTGATTATTAGTCAGTCTAATAATCAAAAAATGGATATGATCGTTGAATGGCTTAGTGGAAAAATTACAATT 
AGTTCCTGGACTACCATTATCACTTTTATCCCGATTCTCATTTTGTTATGGGGATTAGCATATAGTCGCAGTCGCCACCTTAATATTATGAACCTA 
AACGAGCAGACTGCTCTCGCTCTAGGACTTCATTTAAAAAAGGAAAGAATATATACTTTGATGCTGACAAGTAGCCTCGCTGCTATTAGCGTCGTC 
TTAATTGGTAATATTACTTTTATAGGCTTACTCGCTGGGCACTTAAGTAGACGACTATTAGGAAATAACCATAAAATTATACTACCTAGCTGTCTT 
CTTATTGGTGCTATTATCCTATTGGTATCAGATACTATAGGTCGTCTCCTCTTAGTTGGTACGGGTATTCCCACTGGATTGGTTGTATCAATAATT 
GGTGCCCCCTATTTTCTCTGGTTGATGACAAAAGTTGAC 

SEQ ID 3704 

MIQKNKAPFVLISSVIILLLLILVSISLGYANTSVIDVLKLISGKSDDAFLFIITNIRLPRIIVCIFGGASLGIAGLLLQTLTKNPLADSGILGIN 
AGAGLVIALTIGTFNVSNPTILYFLPLFAMFGGLVTIFLIYLMSYRRNHNISPTRLIVTGIGISTIISGVMILIISQSNNQKMDMIVEWLSGKITI 
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SSWTTIITFIPILILLWGLAYSRSRHLNIMNLNEQTALALGLHLKKERIYTLMLTSSLAAISWLIGNITFIGLLAC3HLSRRLLGNHHKIILPSCL 
LIGAIILLVSDTIGRLLLVGTGIPTGLWSIIGAPYFLWLMTKVD 

SEQ ID 3705 

ATGATATTAACGTTTAATCCAGGAAAGTTAGAAAGACAAGAGTTTTTTAAGGAGCTTATTAACTATCTTTGGATACATGATGATGTAACACTAAGA 
AAAATAAAGTCCCACTTTACAGACTATTCTAAAATTGACCGTTTGTTAGAAGAATATATTAATCATGGATATATCCTTCGCCAAAATAAACGCTAC 
AGCCTTAATCTTCCTTTTCTGAGTTCGCTAGATGGATTAGTATTAGATGATTTGGTTTTCATAGATTCTGATAGTCAAATCTATCAGTTATTACAG 
AAGCGAAAATTTGTGACAAATTTAGATAACCCAACCAATCACTTGGTATTTGTAGAAGAGACAGATTTTGAAAGAAACACTTTGACTCTTTCTAAT 
TATTTCTATAAACTAACTAACGGTTATCCACTTTCAAGAGAACAAAAAAAGCTTTATCAACTTTTAGGAGATGTTAATTCGGAATATGCTTTAAAA 
TATATGTCAAGCTTTATATTGAAATTTCTTCGCAAGGATAGTGTTAAGCAAAAACGTACAGTTATTTTTATCCAAGCTTTAGAATTACTTGGATAT 
ATTAGCTTAAACCAAGATACTACCTATCGTTTAAATGCTAAACTTGATGTTGAAGCTTTAAAGATTTACTTAACA 

SEQ ID 3706 

MILTFNPGKLERQEFFKELINYLWIHDDVTLRKIKSHFTDYSKIDRLLEEYINHGYILRQNKRYSLNLPFLSSLDGLVLDDLVFIDSDSQIYQLLQ 
KRKFVTNLDNPTNHLVFVEETDFERNTLTLSNYFYKLTNGYPLSREQKKLYQLLGDVNSEYALKYMSSFILKFLRKDSVKQKRTVIFIQALELLGY 
ISLNQDTTYRLNAKLDVEALKIYLT 

SEQ ID 3707 

ATGATAACAGTATTTCATTCAGATAAACTCACCAGACAACCTTTCTTTCAAGACCTTATCAATTATCTCGACCAGCATGATCACGTTATATTACGA 
GAGATCAAAAAAGCCTTTCCTAATGTGACAGGTATTGACAAGGCCATCGAAAGCTATGTTCAAGCTGGCTATATTCGCCGTGAAAATAAGCGTTAT 
GGCATCAATCTTCCTTTGGTGAGTTCTGATCAGCAGCTGGCCTTAGACACTATGCTTTTTGTGGACACCTGTTCAGCTATGTATGAAAATATTTTA 
GCGGTTGTTTTTGAGACTCAGCTAACAAACCAAACCAATCGCGTGATGATCAAGGAAAAGACCAACATCACGAGAGACGATTTGACCCTGGCTAAT 
TATTTTTACCGTCTCAAAAGAGGTGAGAAGCCATCAGCTGAGCAGATGGACTTGTATGACCTCTTGGGGGATGTGAATCAGGAATATGCCCTTAAA 
TATATGACAACTTTTTTGCTTAAATTCACGCGCAAAGACTTTGTGATGCAAAAACGTCCTGATATATTTGTGGAAGCTCTGGTTACACTTGGTTAC 
CTAAAACAAGTGGAGCCTACAACATACCAGCTGCTAATGACCTTGGATAAAGAAAGTTTAACCTTTATAGCACCA 

SEQ ID 3708 

MITVFHSDKLTRQPFFQDLINYLDQHDHVILREIKKAFPNVTGIDKAIESYVQAGYIRRENKRYGINLPLVSSDQQLALDTMLFVDTCSAMYENIL 
AWFETQLTNQTNRVMIKEKTNITRDDLTLANYFYRLKRGEKPSAEQMDLYDLLGDVNQEYALKYMTTFLLKFTRKDFVMQKRPDIFVEALVTLGY 
LKQVEPTTYQLLMTLDKESLTFIAP 

SEQ ID 3709 

ATGTCTAAAATTTTAGTCTTTGGTCACCAAAATCCAGATTCAGATGCTATTGGATCATCAGTTGCTTTTGCATATCTAGCTAAAGAAGCTTGGGGG 
CTTGACACAGAGGCCGTTGCTTTAGGAACTCCAAATGAAGAAACAGCATATGTTTTAGATTATTTTGGTGTTCAAGCACCTCGAGTAGTAGAATCT 
GCAAAAGCAGAGGGTGTAGAGACAGTCATTTTAACTGACCATAACGAATTCCAACAATCTATTTCTGATATTAAAGATGTGACAGTTTATGGTGTT 
GTTGATCATCATCGTGTTGCTAACTTTGAGACTGCCAATCCGTTATATATGCGTTTGGAACCAGTTGGCTCAGCATCATCGATTGTTTACCGTATG 
TTTAAGGAAAATGGAGTATCAGTACCCAAAGAGTTGGCTGGTTTATTATTATCAGGTTTGATTTCAGATACTCTTCTTTTGAAATCACCAACAACT 
CAT.GCTTCAGATATTCCAGTTGCAAAAGAACTAGCAGAGCTTGCAGGTGTAAACTTAGAAGAATATGGTTTAGAAATGCTTAAAGCAGGTACTAAC 
CTCTCAAGTAAGACTGCAGCGGAGTTGATTGATATTGATGCTAAAACATTTGAATTAAATGGAGAAGCTGTTCGTGTTGCACAAGTTAATACTGTG 
GACATTAACGATATTTTAGCACGTCAAGAAGAGATTGAAGTTGCTATTCAAGAAGCAATTGTCACAGAAGGTTATTCTGATTTTGTATTGATGATT 
ACTGACATTGTTAATTCAAATTCAGAGATTTTAGCTCTCGGTTCAAATATGGCTAAAGTTGAAGCAGCTTTTGAATTTACACTTGAAAATAACCAC 
GCTTTTCTTGCTGGGGCAGTATCACGCAAAAAACAAGTTGTTCCTCAATTGACAGAAAGCTACAATGCT 

SEQ ID 3710 

MSKILVFGHQNPDSDAIGSSVAFAYLAKEAWGLDTEAVALGTPNEETAYVLDYFGVQAPRWESAKAEGVETVILTDHNEFQQSISDIKDVTVYGV 
VDHHRVANFETANPLYMRLEPVGSASSIVYRMFKENGVSVPKELAGLLLSGLISDTLLLKSPTTHASDIPVAKELAELAGVNLEEYGLEMLKAGTN 
LSSKTAAELIDIDAKTFELNGEAVRVAQVNTVDINDILARQEEIEVAIQEAIVTEGYSDFVLMITDIVNSNSEILALGSNMAKVEAAFEFTLENNH 
AFLAGAVSRKKQWPQLTESYNA 

SEQ ID 3711 

ATGATTATGTCAAAAATTTTAGTTTTTGGTCATCAAAATCCTGATACGGATGCTATTGCATCATCTTATGCTTTTGATTACTTATCCCAAAAAGCG 
TTTGGTTTGGATACTGAAGTCGTAGCTTTAGGAACACCTAACGAAGAAACAGCTTTTGCCCTTGATTATTTTGGTGTTGAGGCACCACGTGTGGTA 
GAGTCTGCTAAAGCACAAGGGTCTGAACAAGTGATTTTGACAGACCACAATGAATTCCAACAATCCATTGCAGATATCCGTGAGGTTGAGGTATAT 
GGTGTGGTTGATCACCACCGTGTGGCTAATTTTGAAACTGCAAATCCTTTATACATGCGTGTGGAACCAGTAGGATCAGCCTCATCTATTGTTTAC 
CGTATGTTTAAAGAAAATGGCATCGAGGTGCCAAAAGCGATTGCAGGGATGCTCTTGTCTGGTTTGATTTCAGATACCTTGTTGTTGAAATCTCCA 
ACAACTCATGTGTCTGATCACCTTGTCGCTGAAGAATTGGCAGAGCTGGCAGAAGTGAACTTGGAAGACTATGGAATGGCTCTTTTAAAAGCAGGT 
ACAAACCTTGCAAGCAAATCAGAAGTAGAATTGATTGGTATTGATGCCAAAACATTTGAATTAAATGGCAATGCTGTGCGCGTGGCACAAGTGAAC 
ACTGTTGACATTGCAGAAGTCTTAGAACGTCAAGAAGCTATTGAAGCAGCCATTAAAGATGCCATGGCTGCAGAAGGTTATTCAGATTTTGTTTTG 
ATGATCACGGATATTGTTAACTCAAACTCTGAAATTCTAGCTATTGGAGCAAACATGGACAAGGTTGAAGCAGCCTTTAACTTCACCCTTGACAAC 
AATCATGCCTTCTTAGCAGGTGCCGTTTCTCGTAAAAAACAAGTGGTTCCACAATTGACAGAAAGTTTTGGAGCT 

SEQ ID 3712 

MIMSKILVFGHQNPDTDAIASSYAFDYLSQKAFGLDTEWALGTPNEETAFALDYFGVEAPRWESAKAQGSEQVILTDHNEFQQSIADIREVEVY 
GWDHHRVANFETANPLYMRVEPVGSASSIVYRMFKENGIEVPKAIAGMLLSGLISDTLLLKSPTTHVSDHLVAEELAELAEVNLEDYGMALLKAG 
TNLASKSEVELIGIDAKTFELNGNAVRVAQVNTVDIAEVLERQEAIEAAIKDAMAAEGYSDFVLMITDIVNSNSEILAIGANMDKVEAAFNFTLDN 
NHAFLAGAVSRKKQWPQLTES FGA 

SEQ ID 3713 

ATGGCAGAAATAGACTATAAAAAAGTAACAGGAATGATCCATTCTACAGAAAGTTTCGGCTCTGTGGATGGGCCAGGTATTCGTTTTATCATTTTT 
ATGCAAGGATGTAAAATGCGTTGTCAATACTGTCATAATCCTGATACTTGGGAAATGGAAACTAACAATTCAAAGGAACGTACCGTTGAGGATGTT 
CTAAAGGAAGCTCTCCGTTATAAACATTTTTGGGGAAAAGATGGAGGTATCACAGTTTCAGGTGGTGAAGCAATGCTGCAAATTGACTTTATTACA 
GCCCTCTTTATTGAGGCTAAGAAACTAGGTATTCATACGACGCTAGATACTTGTGGTTTTGCTTATCGAGCAACACCAGAATACCATGCTATCCTT 
GAAAAATTGTTAGATGTTACTGATTTGGTACTCCTTGACTTAAAAGAAATTGATTCAGAACAACATAAAATTGTAACTCGTCAGTCTAACAAAAAT 
ATTTTACAGTTTGCTAGATATTTATCTGATAGAGGTACTCCGGTATGGATTCGTCATGTTTTAGTTCCTGGATTGACTGATATTGATGACCATTTA 
AAACGTTTGGGTGAATTTGTCCAAACACTTGATAATGTCGATAAATTTGAAGTATTGCCTTATCATACTATGGGAGAGTTCAAATGGCGTGAATTA 
GGAATTCCGTATCCATTAGCTGGTGTGAAACCACCAACTCCAGAACGTGTTAAAAACGCTAAAGATATCATGAAAACAGAATCCTATACAGAATAT 
CTAAAAAGGATTCAAAAT 

SEQ ID 3714 

MAEIDYKKVTGMIHSTESFGSVDGPGIRFIIFMQGCKMRCQYCHNPDTWEMETNNSKERTVEDVLKEALRYKHFWGKDGGITVSGGEAMLQIDFIT 
ALFIEAKKLGIHTTLDTCGFAYRATPEYHAILEKLLDVTDLVLLDLKEIDSEQHKIVTRQSNKNILQFARYLSDRGTPVWIRHVLVPGLTDIDDHL 
KRLGEFVQTLDNVDKFEVLPYHTMGEFKWRELGIPYPLAGVKPPTPERVKNAKDIMKTESYTEYLKRIQN 

SEQ ID 3715 

ATGCCTAGTCTTTTTGATGAAAAGTGTTATAATGAAAATGTAAAAACGTTTACAAGTAATGAAGGAGATGCAATGACTGAGAAAGATTATGGACAA 
GTAACAGGGATGGTGCATTCGACAGAAAGTTTTGGTTCTGTAGATGGTCCAGGCATTCGTTTTATCATTTTCTTGCAAGGCTGTAAATTACGTTGC 
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CAATATTGCCATAATCCGGATACTTGGGAGATGGAAACCAACAATTCAAAAATCAGAACAGTCAATGATGTCTTGAAAGAAGCCCTTCAGTACAAA 
CATTTCTGGGGAAAAAAAGGAGGAATTACCGTATCTGGTGGTGAAGCTATGCTTCAAATTGATTTTATCACTGCCTTATTCATCGAAGCTAAAAAA 
TTAGGTATCCATACCACACTAGACACCTGTGGCTTTACCTATAGACCGACACCTGAATACCATCAGGTTCTTGATAACTTATTGGCAGTGACCGAT 
TTGATTTTATTGGACTTAAAAGAAATTGATGAAAAACAACATAAAATTGTCACGCGTCAGCCTAATAAAAACATATTGCAATTTGCTAGGTATTTA 
TCCGACAAGCAGATTCCTGTCTGGATTCGACATGTCTTGGTTCCAGGCTTGACTGATATTGATGATCATTTGACACGATTGGGTGAGTTTGTCAAA 
ACCTTGAAAAATGTCGATAAATTTGAAGTTTTGCCTTACCATACCATGGGAGAATTCAAGTGGCGTGAGCTAGGTATTCCTTATCAGTTAGAAGGT 
GTTAAACCACCAACTAAGGAACGCGTTCAAAATGCTAAAAATCTGATGCAGACCGAATCTTACACAGAATATATGAATCGGATTCATCAGTCA 

SEQ ID 3716 

MPSLFDEKCYNENVKTFTSNEGDAMTEKDYGQVTGMVHSTESFGSVDGPGIRFIIFLQGCKLRCQYCHNPDTWEMETNNSKIRTVNDVLKEALQYK 
HFWGKKGGITVSGGEAMLQIDFITALFIEAKKLGIHTTLDTCGFTYRPTPEYHQVLDNLLAVTDLILLDLKEIDEKQHKIVTRQPNKNILQFARYL 
SDKQIPVWIRHVLVPGLTDIDDHIjTRLGEFVKTLKNVDKFEVLPYHTMGEFKWRELGIPYQLEGVKPPTKERVQNAKNLMQTESYTEYMNRIHQS 

SEQ ID 3717 

ATGCAAGACCCTGGCAGTCAGAGTTTGTTACTACAATTTGTTATTTTATTAATATTAACCCTATTTAACGCCTTCTTTTCAGCATCTGAAATGGCT 
. TTAGTATCGCTAAACCGCTCTAAAGTAGAACAGAAAGCTGAAGAAGGGGACAAAAGGTATCGACGTCTTTTGGACGTTCTTGAAAATCCCAATAAT 
TTTTTATCAACAATTCAAGTTGGTATTACTTTTATTAGCCTTTTGCAAGGGGCTAGTTTATCTGCCTCACTAGGACATGTGATTTCAGGGTGGCTA 
GGAAATTCAGCAACAGCCCGTACAGCAGGGAGTATTATTGCGCTAATCTTTTTAACATATGTCTCTATTGTTCTAGGAGAATTATATCCTAAGCGT 
ATTGCTATGAATTTGAAAGATCGTCTAGCAATTGTTTCAGCTCCCATTATTATCTTTCTAGGGAAAATCGTAAGCCCCTTTGTATGGTTGCTCTCA 
GCTTCAACTAACTTATTGAGTAGAATCACTCCGATGACTTTTGATGATGCTGACGAGAAGATGACACGTGATGAAATTGAATATATGTTGACGAAT 
AGTGAAGAAACTTTGGAAGCTGAAGAAATTGAGATGCTGCAAGGGATTTTCTCGCTAGATGAAATGATGGCGCGTGAAGTTATGGTTCCGCGCACT 
GATGCTTTCATGATTGACATCAACAATGATGCACAATCAAATATTGAAGGAATTTTATCACAAAACTTTTCTCGTGTCCCTGTTTTTGATGACGAT 
AAAGATAGAGTTGTTGGTGTTTTACATACCAAGCGCTTATTGGAAGCGGGCTTTAAAACTGGTTTTGATACTATCGACTTGCGAAAAATACTTCAG 
GAACCTCTTTTTGTTCCAGAAACGATTTTTGTAGATGACCTTTTAAAAGCATTACGCAACACTCAAAATCAAATGGCCATTTTACTAGATGAATAT 
GGTGGCGTTGCTGGTTTAGTAACTCTAGAGGATTTATTGGAAGAAATTGTCGGCGAAATTGATGATGAAACAGATACAGCTGAACAATTTGTCAGG 
GAAATCGATGAGAATATCTATATTGTTCTAGGAACTATGACGCTTAATGAATTTAATGATTATTTTGAGACAGAGTTAGAAAGTGATGATGTTGAT 
ACAATTGCGGGTTATTATTTAACTGGTGTGGGTAGTATTCCAAACCAAGAGGAAAAAGTAGCTTACGAAGTAGACAGCAAAGATAAACACATCACT 
TTGATTAATGATAAAGTTAAAGATGGTCGTATAACAAAATTGAAGGTGCTATTGTCTGATATAGAACAGAATATTGAAAAAGAC 

SEQ ID 3718 

MQDPGSQSLLLQFVILLILTLFNAFFSASEMALVSLNRSKVEQKAEEGDKRYRRLLDVLENPNNFLSTIQVGITFISLLQGASLSASLGHVISGWL 
GNSATARTAGSIIALIFLTYVSIVLGELYPKRIAMNLKDRLAIVSAPIIIFLGKIVSPFVWLLSASTNLLSRITPMTFDDADEKMTRDEIEYMLTN 
SEETLEAEEIEMLQGIFSLDEMMAREVMVPRTDAFMIDINNDAQSNIEGILSQNFSRVPVFDDDKDRWGVLHTKRLLEAGFKTGFDTIDLRKILQ 
EPLFVPETIFVDDLLKALRNTQNQMAILLDEYGGVAGLVTLEDLLEEIVGEIDDETDTAEQFVREIDENIYIVLGTMTLNEFNDYFETELESDDVD 
TIAGYYLTGVGSIPNQEEKVAYEVDSKDKHITLINDKVKDGRITKLKVLLSDIEQHIEKD 

SEQ ID 3719 

ATGAAGTCACTATATTATTTTTTTAGGAGTTACATTAACATGGAAGACCCTGTGAGTCAGTCCTTAGTGATTCAATTTTTATTGTTAGTTGTTTTA 
ACCTTGTTAAATGCTTTTTTTTCAGCCAGTGAAATGGCCTTAGTTTCTCTCAATCGTTCTCGGGTGGAACAAAAAGCAGCAGACGGTGATAAAAAA 
TACGCTCGTTTGTTGCGGGTTTTAGAGGAACCTAATCATTTTTTATCAACGATTCAAGTTGGGATTACCTTTATTAGTTTACTATCAGGAGCAAGT 
TTATCAGCTTCTTTGGGTAAGGTGATCTCAGGTTGGCTAGGTAATTCAGCGACCGCAAGGACAGCTGGTACTATCATCTCCTTGGTTTTCTTGACT 
TATGTCTCTATTGTTTTAGGAGAATTGTATCCAAAACGGATTGCCATGAACCTCAAAGACAAGTTGGCGATTGTTTCAGCCCCTATTATCATTGGG 
TTAGGGAGACTGGTTAGTCCCTTTGTATGGCTCTTATCAGCTTCTACTAATTTACTGAGCCGACTTACCCCTATGACCTTTGATGATGCAGATGAG 
CAAATGACACGTGATGAAATCGAGTATATGTTATCAAAAAGTGAGGCGACCCTTGATGCTGAAGAAATTGAGATGTTGCAAGGAGTTTTCTCACTT 
GATGAAATGATGGCGCGTGAAGTCATGGTCCCAAGGACCGATGCTTTCATGATTGACATTAACGATGATCCGCTTGAAAATATTCAGGAAATCTTA 
AAACAAAGTTTTTCACGCATTCCTGTTTATGATGTGGATAAAGATAAAATTATCGGTCTCATCCACACTAAGCGTCTCTTGGAGTCAGGTTTCCGC 
CAGGGATTTGATCAGATTAACATGCGAAAAATGTTACAAGAACCTCTTTTTGTTCCCGAAACCATTTTTGTAGATGATCTCTTACGCCAGCTGCGC 
AATACCCAAAATCAGATGGCTATTTTGCTAGATGAATATGGTGGTGTGGCAGGACTTGTGACTTTGGAAGACTTGCTTGAAGAAATCGTCGGTGAA 
ATCGATGATGAAACCGATAAAGCAGAACAATTTGTTCATGAGATTGGAGACAATACCTATATTGTTGTTGGTACTATGACTTTAAATGAGTTTAAT 
GACTATTTTGATACCGAACTAGAATCAGATGATGTAGATACCATTGCTGGTTTTTATTTGACAGGTATCGGAACCATTCCAAGCCAGGAGCAAAAA 
GAAGCCTACGAAATAGATAACAAAGACAAACATTTAGTTCTAATCAACGATAAAGTCAAAGATGGCCGTATTACGAAATTAAAATTAATCCTGTCT 
AATATAGAACAGATTATTGAGGAAGAC 

SEQ ID 3720 

MKSLYYFFRSYINMEDPVSQSLVIQFLLLWLTLLNAFFSASEMALVSLNRSRVEQKAADGDKKYARLLRVLEEPNHFLSTIQVGITFISLLSGAS 
LSASLGKVISGWLGNSATARTAGTIISLVFLTYySIVLGELYPKRIAMNLKDKLAIVSAPIIIGLGRLVSPFVWLLSASTNLLSRLTPMTFDDADE 
QMTRDEIEYMLSKSEATLDAEEIEMLQGVFSLDEMMAREVMVPRTDAFMIDINDDPLENIQEILKQSFSRIPVYDVDKDKIIGLIHTKRLLESGFR 
QGFDQINMRKMLQEPLFVPETIFVDDLLRQLRNTQNQMAILLDEYGGVAGLVTLEDLLEEIVGEIDDETDKAEQFVHEIGDNTYIWGTMTLNEFN 
DYFDTELESDDVDTIAGFYLTGIGTIPSQEQKEAYEIDNKDKHLVLINDKVKDGRITKLKLILSNIEQIIEED 

SEQ ID 3721 

ATGATTAAAAGACCAATTCATCTTTCTCATGATTTTTTAGCAGAAGTTATTGATAAAGAAGCAATAACGCTTGATGCAACTATGGGAAATGGGAAT 
GATACTGTTTTTTTAGCGAAAAGTTCTAAAAAAGTTTATGCATTTGATATTCAAGAAGAAGCAATAGCAAAAACGAAAGCAAAGCTCACGGAGCAA 
GGGATCTCTAACGCTGAACTTATCTTGGATGGGCATGAAAATTTGGAACAATATGTTCATACACCTTTAAGAGCGGCTATATTTAATCTGGGATAC 
TTACCCTCAGCGGATAAAACAGTTATTACAAAACCACACACAACTATCAAGGCAATCAAAAACGTTTTAGACATTTTAGAAGTAGGTGGACGTCTA 
TCACTTATGGTTTATTATGGTCATGATGGTGGAAAAAGTGAGAAAGATGCGGTGATAGCATTCGTGGAACAATTACCACAGAATAATTTCGCTACA 
ATGCTTTATCAACCACTCAATCAAGTTAATACGCCTCCCTTTTTAATTATGGTAGAAAAGTTACAATCATATGAAAATGAGGTG 

SEQ ID 3722 

MIKRPIHLSHDFLAEVIDKEAITIiDATMGNGNDTVFLAKSSKKVYAFDIQEEAIAKTKAKLTEQGISNAELILDGHENLEQYVHTPLRAAIFNLGY 
LPSADKTVITKPHTTIKAIKNVLDILEVGGRLSLMVYYGHDGGKSEKDAVIAFVEQLPQNNFATMLYQPLNQVNTPPFLIMVEKLQSYENEV 

SEQ ID 3723 

TTGACGGATTTGGATAGGAGAAAAGTGATGCTAAAACGCCCCATTCATCTCTCGCATGATTTTTTAGCGGAGGTTGTGGATAAGTCTAGTGTGGTT 
GTTGATGCCACGATGGGTAATGGAAATGATACTGCCTTTTTGGCACAATTAGCTAAAAAGGTTTATGCTTTTGATGTGCAAGAACAAGCTATTAGA 
AAAACAAGTGAGCGGTTAGCGCAGCTAGGATTATCGAACGCTGAGCTGATTTTAGCGGGTCATGAAGCGGTTGATCAGTATGTGACAGAGCCGGTG 
CGCGCAGCGATTTTTAACCTTGGTTATTTGCCCAGCGCAGATAAATCTATTATTACCTTACCAAATACCACACTCCAAGCTTTATCAAAACTACTA 
ACGTTATTAATGGTAGGTGGGCGTATTGCTATTATGGTCTATTATGGGCATGATGGAGGCAGTTTGGAAAAAGATGCTTTATTAGATTTTGTCAAG 
CAATTAGACCAAAGAAAGGTTTCTGCAATGCTTTATCAGCCTCTTAATCAGGTGAATACCCCACCTTTTTTAATCATGTTGGAGAAATTAGCAGAC 
TTT 

SEQ ID 3724 
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LTDLDRRKVMLKRPIHLSHDFLAEVVDKSSVWDATMGNGNDTAFIiA.QIiAKKVYAFDVQEQAIRKTSERLAQLGLSNAELI3jAGHEAVDQYVTEPV 
RAAIFNLGYLPSADKSIITLPNTTLQALSKLLTLLMVGGRIAIMVyYGHDGGSLEKDALLDFVKQLDQRKVSAMLYQPLNQVNTPPFLIMLEKLAD 
F 

SEQ ID 3725 

ATGAAAAAACGTTATCGTGCGATTAATGATTATTATCGAGAACTCTTTGGAGAAAAAATATTTAAATTACCTATAGATGCTGGTTTTGACTGTCCT 
AACAGAGACGGAACAGTTGCTAGAGGAGGGTGCACTTTTTGCACAGTTTCTGGTTCAGGGGATGCTATAGTTGCTCCAGAAGCTCCTATTCGTGAA 
CAATTCTATAAAGAAATTGATTTCATGCATAGAAAGTGGCCTGAGGTTAATAAATACTTAGTCTATTTTCAAAATTTTACCAATACCCATGCTAAG 
TTAGAGATAATTAAAGAGCGTTACGAACAGGCTATTAATGAGCCAGGAGTTATCGGAATCAACATCGGAACAAGGCCGGATTGCTTACCTGATGAA 
ACTATATACTATCTCGCTGAACTTTCTGAAAGAATGCATGTGACTTTAGAATTAGGCCTTCAGACAACTTATGAAGCAACTTCTGCATTAATAAAT 
AGAGCACATTCATATGACCTTTACAAAAAAACTGTTAAGAGAATACGAGAATTAGCTCCTAAAGTAGAAATCGTTTCTCACCTAATAAATGGCCTT 
CCAGGGGAGACACATGATATGATGGTGGAAAATGTTCGTCGATGTGTTACGGATAATGATATTCAGGGTATAAAATTACACCTTCTGCATCTTATG 
ACTAATACAAGAATGCAGAGAGATTACCATGAAGGTCGTTTACGTTTGTTAAGTCAAGAAGACTATATTTCGATTATTTGTGACCAACTGGAGATT 
ATTCCAAAACATATTGTTATTCACCGAATTACTGGTGATGCGCCACGTCATATGTTAATTGGACCGATGTGGAGCCTTAATAAATGGGAAGTGCTT 
AATGCCATTGACAAAGAAATGGAGAAAAGACAGTCATATCAAGGATGTAAAGCTGAGGTAAAACATGAT 

SEQ ID 3726 

MKKRYRAINDYYRELFGEKIFKLPIDAGFDCPNRDGTVARGGCTFCTVSGSGDAIVAPEAPIREQFYKEIDFMHRKWPEVNKYLVYFQNFTNTHAK 
LEIIKERYEQAINEPGVIGINIGTRPDCLPDETIYYLAELSERMHVTLELGLQTTYEATSALINRAHSYDLYKKTVKRIRELAPKVEIVSHLINGL 
PGETHDMMVENVRRCVTDNDIQGIKLHLLHLMTNTRMQRDYHEGRLRLLSQEDYISIICDQLEIIPKHIVIHRITGDAPRHMLIGPMWSLNKWEVL 
NAIDKEMEKRQSYQGCKAEVKHD 

SEQ ID 3727 

TTGTGCTACAATAGAAACATGAAAAAAAGATATCAGACATTAAATGAGCATTACCGTCAACTATTTGGCGCAAAAATGTTTAAAGTTCCGATTGAT 
GCCGGCTTTGATTGTCCCAATCGTGATGGAACGGTAGCTCATGGAGGATGTACTTTTTGCACAGTATCAGGTTCTGGAGATGCTATTGTAGCACCA 
GATGCTCCAATTAAAGAGCAATTTTATAAAGAAATTGATTTTATGCACCGTAAATGGCCTGATGTCAATCGCTATTTGGTTTATTTTCAAAACTTT 
ACCAATACTCATGATACAGTTGATGTGATTCGCGACCGTTACGAACAAGCTATTAACGAACCTGGAGTTGTTGGTATTAATATTGGCACACGGCCT 
GACTGTCTACCAGATGATACCATTGCTTACTTAGCAGAATTATCAGAACGCATGCATGTGACAGTGGAGCTAGGCTTACAGACAACTTATGAAGAA 
ACTTCTAGGCTAATTAACAGAGCACATTCTTATGATTTGTATAAAGAAACGGTGAGGCGACTAAGGCATTACCCCAACATTAATATTGTTTCGCAC 
TTGATTAATGGATTGCCAAAAGAAACTCATGACATGATGCTTGAAAATGTGAGACGCTGTGTAACAGACAATGACATTCAAGGAATTAAATTGCAT 
TTGCTGCATTTGATGACCAATACTAGAATGCAAAGAGATTATCATGAAGGACGCTTAAAGTTGTTGAGTCAAAAGGACTATGTTTCGATTATTTGT 
GACCAGCTAGAGATTATCCCTAAGCATATTGTGATTCACCGTATTACAGGAGATGCCCCACGCGATATGTTGATTGGGCCCATGTGGAGTCTAAAT 
AAGTGGGAAGTATTGAATGCCATTGATAAAGAAATGGAAAGACGAGGAAGCTTTCAGGGCTGTAAAGTTGAC 

SEQ ID 3728 

LCYNRNMKKRYQTLNEHYRQLFGAKMFKVPIDAGFDCPNRDGTVAHGGCTFCTVSGSGDAIVAPDAPIKEQFYKEIDFMHRKWPDVNRYLVYFQNF 
TNTHDTVDVIRDRYEQAINEPGWGINIGTRPDCLPDDTIAYLAELSERMHVTVELGLQTTYEETSRLINRAHSYDLYKETVRRLRHYPNINIVSH 
LINGLPKETHDMMLENVRRCVTDNDIQGIKLHLLHLMTNTRMQRDYHEGRLKLLSQKDYVSIICDQLEIIPKHIVIHRITGDAPRDMLIGPMWSLN 
KWEVLNAIDKEMERRGSFQGCKVD 

SEQ ID 3729 

ATGTTATCTCGTCAAAATAGTAAACTTATTCAAGCATTTATTGCTATTATCTTATTTTTCAGTTTAGGATTGGTCATCAAATATTGGCCCGACACT 
GTAATTTCATTTGACCAAACTATTCAAGAAAGTGTTAGAGGACAGTTGCCAAATCTTTCTACAAGATTTTTCAAGTTAATCACTGTGATTGGTAAT 
ACTGTAAGCCAGATAGCTATTGCGATTATGAGCGTCACTTTCTGTTACCTTAAGAAGTGGTATCCTCAAGCTAGATTTATCGCAGTAAATGCTATT 
ATCTCTGGTATATGTATACTTTCTTTAAAACTTATTTTTCAAAGAGTAAGACCAACTTTAACCCATTTAGTATTTGCAGGTGGCTATTCGTTTCCC 
AGTGGGCACTCGATGGGAACATTTATGATATTTGGGAGTATTATTATTTTATTGCAGTACTATATGCCTAAGAGTATATGGAAACTGTTGTGCCAA 
GGTACTTTGGGTTTGCTCATTTTTTTAATTGGGTTATCTCGTATTTACCTAGGGGTTCATTTTCCGACAGATGTTTTAGCTGGTTTTATACTTGCT 
TATGGTATTTTGAATCTAACTGCGTATATCTTTTTAGCCAAGGATTGGTTAAAGAAAGTGAAG 

SEQ ID 3730 

MLSRQNSKLIQAFIAIILFFSLGLVIKYWPDTVISFDQTIQESVRGQLPNLSTRFFKLITVIGNTVSQIAIAIMSVTFCYLKKWYPQARFIAVNAI 
ISGICILSLKLIFQRVRPTLTHLVFAGGYSFPSGHSMGTFMIFGSIIILLQYYMPKSIWKLLCQGTLGLLIFLIGLSRIYLGVHFPTDVLAGFILA 
YGILNLTAYI FLAKDWLKKVK 

SEQ ID 3731 

ATGGGAGAAGACAAAGGTTTTTTCGCGTACATACGCTTACCTTTGGAGCTTCTTTCAATTTATTTAAATTGGAGGAATTTTTTTATGACAAATACA 
CGTAAAATGGTGACAATCGCCATTCTTTCTGCCTTATCTTTTGTATTGATGATGGTTTCATTTCCATTAATACCAGGAGCAGAATTTTTAAAGGTT 
GATTTTTCAATCCTTCCGATGTTAGTTGCTTTTATTTTATTTGATTTGAAATCAAGTTATGGTGTACTCTTATTAAGATCACTTTTAAAAGTTATA 
CTTGCTAATCGTGGTCCAGAAACGTTTATTGGTTTACCGATGAATATGGTTGCTCTAGCTTTATTTTTAGCAAGTTTCGCTATTTTCTGGAAAAAT 
AGAGAGAGTGCAAAAGATTTTATTAAAGCTAGTCTATTTGGTACAGTTAGCTTGACCGTATCTATGGTAGCTCTCAACTATGTCTTTGCGATTCCT 
TTGTATGCTATATTTGCTAACTTTGATATCAGAACATTTATTGGTGTAGGCAATTACCTTTTAACAATGGTTATTCCATTTAATATCGTTGAGGGA 
ATTTTAATTTCGATTGTTTTCTATCTAACTTACGTGGCTTGTTTGCCAATATTAGAAAGATATAAAAAGACTAATGTTATCTCGTCAAAA 

SEQ ID 3732 

MGEDKGFFAYIRLPLELLSIYLNWRNFFMTNTRKMVTIAILSALSFVLMMVSFPLIPGAEFLKVDFSILPMLVAFILFDLKSSYGVLLLRSLLKVI 
LANRGPETFIGLPMNMVALALFLASFAIFWKNRESAKDFIKASLFGTVSLTVSMVALNYVFAIPLYAIFANFDIRTFIGVGNYLLTMVIPFNIVEG 
ILISIVFYLTYVACLPILERYKKTNVISSK 

SEQ ID 3733 

ATGTCAAAAACACATAAAATGATTATGATTGGTATACTTTCTGCGATATCATTTCTATTGATGCTAGTTAGCTTTGCCATTATTCCAGGCGCAGCT 
TTTTTAAAAATTGAATTTAGTATTATTCCTGTTTTATTTGGTTTAATGATTATGGACTTAAAGAGTGCTTACTTAATTTTGTTATTGAGGTCCTTA 
TTGAAACTCTTTTTGAACAATCGTGGGGTTAATGATTTTATTGGTCTCCCAATGAATATTATCGCTATCGCTTTATTTGTGACGGCTTTTGCCTTA 
GTTTGGAACCGTCAAAAAACGCTTAGTCAATATGTATTTGCTAGCTTACTAGGCACAGGGTTATTAACGTTTGGCATGGTTGTTCTTAATTATACT 
TTTGCCATTCCTTTATATGCTATATTTGCAAATATTGATATCAGAGCTTATATTGGTGTTACTAAGTATATGATGACTATGGTTATTCCGTTTAAT 
CTTGTTGAAGGGTTGATATTTGCAATTACCTTTTATTTTGTGTATATTGCAAGTAAACCAATTTTAGAAAGATACTTACAC 

■ SEQ ID 3734 

MSKTHKMIMIGILSAISFLLMLVSFAIIPGAAFLKIEFSIIPVLFGLMIMDLKSAYLILLLRSLLKLFLNNRGWDFIGLPMNIIAIALFVTAFAL 
VWNRQKTLSQYVFASLLGTGLLTFGMWLNYTFAIPLYAIFANIDIRAYIGVTKYMMTMVIPFNLVEGLIFAITFYFVYIASKPILERYLH 

SEQ ID 3735 

ATGAAAAAGATTAGAAAAAGTTTAGGACTTCTACTATGTTGCTTTTTAGGATTGGTACAATTAGCGTTTTTTTCGGTAGCCAGTGTAAATGCTGAT 
ACCCCTAATCAACTAACAATCACACAGATAGGACTTCAGCCAAATACTACAGAGGAGGGGATTTCTTATCGTTTATGGACTGTGACTGACAACTTA 
AAAGTTGATTTATTGAGCCAAATGACAGATAGCGAATTGAACCAGAAGTATAAGAGTATCTTGACTTCTCCTACTGATACTAATGGTCAGACAAAG 
ATAGCACTCCCAAATGGTTCGTACTTTGGTCGTGCTTATAAAGCTGATCAAAGCGTTTCAACAATAGTACCTTTTTATATTGAATTACCAGATGAT 
AAGTTATCAAATCAATTACAGATAAATCCTAAGCGAAAAGTTGAAACAGGCCGATTAAAACTTATTAAATATACAAAAGAAGGAAAGATAAAGAAA 
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AGGCTATCCGGAGTAATATTTGTATTATACGATAACCAGAATCAGCCAGTTCGCTTTAAAAATGGACGATTTACGACCGATCAAGATGGGATTACT 
TCATTAGTAACTGATGATAAGGGAGAAATTGAGGTTGAAGGTTTATTACCTGGTAAGTATATTTTTCGAGAAGCAAAAGCACTAACTGGTTACCGT 
ATATCTATGAAGGATGCTGTAGTTGCTGTAGTTGCTAATAAAACACAGGAAGTAGAGGTAGAAAACGAAAAAGAAACTCCTCCACCAACAAATCCT 
AAACCATCACAACCGCTTTTTCCACAATCATTTCTTCCTAAAACAGGAATGATTATTGGTGGAGGACTGACAATTCTTGGTTGTATTATTTTGGGA 
ATTTTGTTTATCTTTTTAAGAAAAACTAAAAATAGCAAATCTGAAAGAAACGATACAGTA 

SEQ ID 3736 

MKKIRKSLGLLLCCFLGLVQLAFFSVASVNADTPNQLTITQIGLQPNTTEEGISYRLWTVTDNLKVDLLSQMTDSELNQKYKSILTSPTDTNGQTK 
IALPNGSYFGRAYKADQSVSTIVPFYIELPDDKLSNQLQINPKRKVETGRLKLIKYTKEGKIKKRLSGVIFVLYDNQNQPVRFKNGRFTTDQDGIT 
SLVTDDKGEIEVEGLLPGKYIFREAKALTGYRISMKDAWAWANKTQEVEVENEKETPPPTNPKPSQPLFPQSFLPKTGMIIGGGLTILGCIILG 
ILFIFLRKTKNSKSERNDTV 

SEQ ID 3737 

ATGGGAGGAAAATTTCAGAAAAACCTTAAGAAATCGGTCGTTTTAAATCGATGGATGAATGTAGGCTTGATACTATTGTTCTTAGTTGGTCTTTTG 
ATAACCTCATATCCTTTTATTTCAAATTGGTACTATAATATTAAAGCTAATAATCAAGTAACTAACTTTGATAATCAAACCCAAAAATTAAATACT 
AAAGAGATTAATAGACGATTTGAGTTAGCAAAAGCTTATAATAGAACACTGGACCCAAGCCGCCTATCAGATCCCTATACTGAAAAAGAAAAAAAA 
GGTATTGCTGAATACGCCCACATGCTTGAGATTGCTGAAATGATTGGATATATTGATATACCGTCTATCAAGCAAAAATTACCTATCTATGCGGGG 
ACTACCAGTAGTGTTCTTGAAAAAGGAGCAGGACACCTTGAAGGAACCTCCTTGCCAATTGGTGGAAAAAGTTCACATACTGTTATCACAGCTCAT 
CGCGGCTTACCTAAAGCTAAGTTATTTACAGATTTAGATAAACTTAAAAAAGGAAAAATTTTTTATATTCATAATATCAAAGAAGTTTTAGCCTAT 
AAGGTTGATCAAATAAGTGTTGTAAAGCCAGATAATTTTTCTAAATTATTGGTTGTTAAAGGTAAGGATTATGCGACTTTGCTAACATGTACACCT 
TATTCGATTAATTCACATCGTTTACTAGTTAGAGGGCATCGAATCAAGTATGTACCTCCTGTTAAAGAAAAGAACTATTTAATGAAAGAATTGCAA 
ACACACTATAAACTTTATTTCCTCTTATCAATCCTAGTTATTCTTATATTAGTCGCTTTACTATTATATTTAAAACGAAAATTTAAAGAGAGAAAG 
AGAAAGGGAAATCAAAAA 

SEQ ID 3738 

MGGKFQKNLKKSWLNRWMNVGLILLFLVGLLITSYPFISIffilYYNIKANNQVTNFDNQTQKLNTKEINRRFELAKAYNRTLDPSRLSDPYTEKEKK 
GIAEYAHMLEIAEMIGYIDIPSIKQKLPIYAGTTSSVLEKGAGHLEGTSLPIGGKSSHTVITAHRGLPKAKLFTDLDKLKKGKIFYIHNIKEVLAY 
KVDQISWKPDNFSKLLWKGKDYATLLTCTPYSINSHRLLVRGHRIKYVPPVKEKNYLMKELQTHYKLYFLLSILVILILVALLLYLKRKFKERK 
RKGNQK 

SEQ ID 3739 

GTGGAATGCTATCGTGATCGTCAATTGTTATCAACTTATCACAAACAAGTGACTCAAAAGAAGCCCTCAGAAATGGAGGAGGTGTGGCAAAAGGCT 
AAGGCGTATAACGCTAGGCTTGGGATTCAGCCTGTTCCAGATGCTTTTTCATTTAGGGATGGCATTCATGATAAAAACTACGAAAGCCTACTTCAA 
ATTGAAAACAATGATATTATGGGATATGTTGAAGTGCCCTCTATTAAAGTGACGTTACCCATATACCACTATACGACAGACGAGGTGCTAACTAAA 
GGAGCAGGTCACTTATTTGGAAGTGCCTTACCAGTTGGTGGTGACGGGACTCACACGGTTATTTCTGCTCATAGAGGCCTTCCATCGGCAGAAATG 
TTTACTAATTTGAATTTAGTGAAAAAGGGAGATACTTTTTACTTTCGTGTGTTAAATAAAGTATTGGCTTATAAAGTTGATCAGATACTAACTGTT 
GAACCAGATCAAGTCACATCACTTTCTGGAGTCATGGGGAAAGATTATGCTACTTTGGTTACCTGCACACCATATGGTGTTAACACCAAGCGTCTA 
TTGGTCCGAGGTCATAGAATTGCATATCATTATAAAAAGTATCAACAGGCTAAAAAAGCAATGAAACTCGTGGATAAATCAAGAATGTGGGCAGAA 
GTAGTGTGTGCTGCTTTCGGGGTGGTTATAGCTATTATTTTAGTGTTTATGTATTCGCGAGTAAGTGCTAAGAAAAGCAAG 

SEQ ID 3740 

VECYRDRQLLSTYHKQVTQKKPSEMEEVWQKAKAYNARLGIQPVPDAFSFRDGIHDKNYESLLQIENNDIMGYVEVPSIKVTLPIYHYTTDEVLTK 
GAGHLFGSALPVGGDGTHTVISAHRGLPSAEMFTNLNLVKKGDTFYFRVLNKVLAYKVDQILTVEPDQVTSLSGVMGKDYATLVTCTPYGVNTKRL 
LVRGHRIAYHYKKYQQAKKAMKLVDKSRMWAEWCAAFGWIAIILVFMYSRVSAKKSK 

SEQ ID 3741 

GTGAAGACTAAAAAAATCATCAAAAAAACAAAAAAAAAGAAGAAGTCAAATCTTCCTTTTATCATTCTTTTTCTAATAGGTCTATCTATTTTATTG 
TATCCAGTGGTATCACGTTTTTACTATACGATAGAATCTAATAATCAAACACAGGATTTTGAGAGAGCTGCTAAAAAACTTAGTCAGAAAGAAATC 
AATCGACGTATGGCTCTAGCACAAGCTTATAATGATTCTTTAAATAATGTCCATCTTGAAGATCCTTATGAGAAAAAACGAATTCAAAAGGGGGTA 
GCAGAGTACGCCCGTATGTTAGAGGTAAGTGAAAAAATCGGAACAATTTCAGTTCCTAAGATAGGTCAAAAACTCCCTATATTTGCAGGTTCAAGT 
CAAGAAGTTCTATCTAAAGGAGCAGGGCATTTAGAAGGTACCTCTCTTCCAATTGGGGGCAATAGTACACATACTGTTATAACAGCGCATTCAGGA 
ATTCCAGATAAAGAACTCTTTTCTAACCTTAAAAAGTTAAAAAAAGGAGATAAGTTTTATATTCAAAACATAAAAGAAACGATAGCATATCAAGTA 
GATCAGATAAAAGTCGTTACACCCGATAACTTTTCAGATTTGTTGGTTGTTCCTGGACATGATTATGCAACCTTATTGACTTGCACCCCGATTATG 
ATCAATACACACAGACTTTTAGTAAGGGGACATCGTATCCCTTATAAAGGTCCTATTGATGAAAAATTAATAAAAGACGGTCATTTAAACACGATT 
TATAGATATCTATTCTATATATCTTTAGTTATTATTGCTTGGTTACTTTGGTTAATAAAACGTCAACGTCAAAAAAATCGTTTAGCAAGTGTTAGA 
AAAGGAATTGAATCA 

SEQ ID 3742 

MKTKKIIKKTKKKKKSNLPFIILFLIGLSILLYPWSRFYYTIESNNQTQDFERAAKKLSQKEINRRMALAQAYNDSLNNVHLEDPYEKKRIQKGV 
AEYARMLEVSEKIGTISVPKIGQKLPIFAGSSQEVLSKGAGHLEGTSLPIGGNSTHTVITAHSGIPDKELFSNLKKLKKGDKFYIQNIKETIAYQV 
DQIKWTPDNFSDLLWPGHDYATLLTCTPIMINTHRLLVRGHRIPYKGPIDEKLIKDGHLNTIYRYLFYISLVIIAWLLWLIKRQRQKNRLASVR 
KGIES 

SEQ ID 3743 

ATGAAAAGAATCAACAAATATTTTGCAATGTTCTCGGCATTGTTACTGACTTTAACGTCATTGCTCTCAGTTGCACCAGCGTTTGCGGATGAAGCA 
ACAACTAATACAGTGACTTTGCACAAGATTTTGCAAACCGAATCAAATCTTAACAAAAGTAACTTCCCAGGAACTACAGGTCTTAACGGAAAAGAC 
TACAAAGGTGGAGCTATTTCTGACCTTGCTGGTTACTTTGGCGAGGGATCTAAAGAAATCGAAGGTGCGrrCTTTGCrTTAGCrTTGAAAGAAGAT 
AAAAGTGGTAAAGTGCAATATGTTAAGGCAAAAGAAGGTAACAAATTAACACCAGCCTTAATTAATAAAGATGGTACTCCTGAAATAACAGTAAAT 
ATTGATGAGGCCGTGTCTGGATTGACACCAGAGGGAGATACTGGACTTGTTTTCAACACCAAAGGATTGAAAGGCGAGTTTAAAATTGTTGAAGTT 
AAATCAAAATCTACTTACAACAATAATGGTTCCCTCCTGGCTGCTTCAAAAGCGGTTCCAGTTAACATCACTCTTCCATTGGTAAATGAAGATGGT 
' GTTGTTGCTGATGCCCATGTTTATCCAAAGAACACTGAAGAAAAACCAGAAATTGATAAAAACTTTGCTAAAACAAACGATTTGACAGCATTGACA 
GATGTTAATAGACTTTTGACAGCTGGCGCAAATTATGGTAATTATGCACGTGACAAAGCAACTGCTACTGCTGAAATCGGTAAAGTTGTTCCTTAT 
GAAGTTAAAACAAAAATTCACAAAGGTTCTAAATACGAAAACTTGGTTTGGACAGATATAATGTCAAATGGTTTGACAATGGGTTCAACTGTTAGC 
CTTAAAGCTTCAGGAACTACAGAAACTTTTGCTAAGGATACAGACTATGAACTTAGCATTGATGCCCGTGGTTTCACATTAAAATTCACAGCTGAT 
GGATTGGGCAAATTGGAAAAAGCAGCTAAAACAGCTGATATTGAATTTACATTGACTTATAGTGCTACTGTTAATGGTCAAGCAATTATTGATAAT 
CCAGAATCCAATGATATCAAATTGTCGTATGGTAACAAACCAGGTAAAGACTTGACTGAACTTCCTGTTACACCTTCAAAGGGTGAAGTAACAGTT 
GCTAAAACTTGGTCTGACGGAATTGCACCTGATGGTGTAAACGTTGTTTACACATTGAAAGATAAAGATAAAACTGTTGCTTCAGTATCATTGACA 
AAAACATCTAAAGGTACAATCGACCTTGGAAATGGTATCAAATTTGAAGTATCTGGTAACTTCTCGGGTAAATTCACTGGTCTAGAAAACAAATCA 
TACATGATCTCAGAACGTGTTTCTGGTTACGGAAGTGCAATAAATCTAGAAAATGGTAAAGTAACCATTACCAATACCAAAGATTCTGATAACCCA 
ACACCATTGAACCCAACTGAACCAAAAGTTGAAACTCATGGTAAGAAATTTGTCAAAACTAATGAACAAGGTGACCGTTTGGCTGGTGCACAATTC 
GTTGTGAAAAACTCAGCAGGTAAATACCTTGCTCTTAAAGCAGATCAATCAGAAGGTCAAAAAACTTTAGCTGCTAAGAAAATAGCTTTAGATGAA 
GCTATCGCTGCTTATAACAAGTTGTCTGCAACAGACCAAAAAGGTGAAAAAGGAATTACTGCAAAAGAACTTATCAAAACTAAACAAGCAGATTAC 
GATGCAGCCTTCATTGAGGCTCGTACAGCTTATGAGTGGATAACAGATAAGGCTAGAGCCATTACCTACACTTCAAACGATCAAGGTCAATTTGAA 
GTTACAGGTCTTGCAGACGGTACTTACAACCTTGAAGAAACACTTGCTCCAGCAGGATTTGCTAAGTTGGCAGGTAATATTAAGTTTGTAGTTAAT 
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CAAGGGTCATACATAACAGGTGGTAACATTGACTACGTTGCTAACAGCAACCAAAAAGATGCGACACGTGTAGAAAATAAAAAGGTAACAATCCCA 
CAAACAGGTGGTATTGGTACAATTCTTTTCACAATTATTGGTTTAAGCATTATGCTTGGAGCAGTAGTTATCATGAAAAGACGCCAATCAAAGGAA 
GCT 

SEQ ID 3744 

MKRINKYFAMFSALLLTLTSLLSVAPAFADEATTNTVTLHKILQTESNLNKSNFPGTTGLNGKDYKGGAISDLAGYFGEGSKEIEGAFFALALKED 
KSGKVQYVKAKEGNKLTPALINKDGTPEITVNIDEAVSGLTPEGDTGLVFNTKGLKGEFKIVEVKSKSTYNNNGSLLAASKAVPVNITLPLVNEDG 
WADAHVYPKNTEEKPEIDKNFAKTNDLTALTDWRLLTAGANYGNYARDKATATAEIGKWPYEVKTKIHKGSKYENLVWTDIMSNGLTMGSTVS 
LKASGTTETFAKDTDYELSIDARGFTLKFTADGLGKLEKAAKTADIEFTLTYSATVKGQAIIDNPESNDIKLSYGNKPGKDLTELPVTPSKGEVTV 
AKTWSDGIAPDGVNWYTLKDKDKTVASVSLTKTSKGTIDLGNGIKFEVSGNFSGKFTGLENKSYMISERVSGYGSAINLENGKVTITNTKDSDNP 
TPLNPTEPKVETHGKKFVKTNEQGDRLAGAQFWKNSAGKYLALKADQSEGQKTLAAKKIALDEAIAAYNKLSATDQKGEKGITAKELIKTKQADY 
DAAFIEARTAYEWITDKARAITYTSNDQGQFEVTGLADGTYNLEETLAPAGFAKLAGNIKFWNQGSYITGGNIDYVANSNQKDATRVENKKVTIP 
QTGGIGTILFTIIGLSIMLGAWIMKRRQSKEA 

SEQ ID 3745 

ATGAGAAAATACCAAAAATTTTCTAAAATATTGACGTTAAGTCTTTTTTGTTTGTCGCAAATACCGCTTAATACCAATGTTTTAGGGGAAAGTACC 
GTACCGGAAAATGGTGCTAAAGGAAAGTTAGTTGTTAAAAAGACAGATGACCAGAACAAACCACTTTCAAAAGCTACCTTTGTTTTAAAAACTACT 
GCTCATCCAGAAAGTAAAATAGAAAAAGTAACTGCTGAGCTAACAGGTGAAGCTACTTTTGATAATCTCATACCTGGAGATTATACTTTATCAGAA 
GAAACAGCGCCCGAAGGTTATAAAAAGACTAACCAGACTTGGCAAGTTAAGGTTGAGAGTAATGGAAAAACTACGATACAAAATAGTGGTGATAAA 
AATTCCACAATTGGACAAAATCAGGAAGAACTAGATAAGCAGTATCCCCCCACAGGAATTTATGAAGATACAAAGGAATCTTATAAACTTGAGCAT 
GTTAAAGGTTCAGTTCCAAATGGAAAGTCAGAGGCAAAAGCAGTTAACCCATATTCAAGTGAAGGTGAGCATATAAGAGAAATTCCAGAGGGAACA 
TTATCTAAACGTATTTCAGAAGTAGGTGATTTAGCTCATAATAAATATAAAATTGAGTTAACTGTCAGTGGAAAAACCATAGTAAAACCAGTGGAC 
AAACAAAAGCCGTTAGATGTTGTCTTCGTACTCGATAATTCTAACTCAATGAATAACGATGGCCCAAATTTTCAAAGGCATAATAAAGCCAAGAAA 
GCTGCCGAAGCTCTTGGGACCGCAGTAAAAGATATTTTAGGAGCAAACAGTGATAATAGGGTTGCATTAGTTACCTATGGTTCAGATATTTTTGAT 
GGTAGGAGTGTAGATGTCGTAAAAGGATTTAAAGAAGATGATAAATATTATGGCCTTCAAACTAAGTTCACAATTCAGACAGAGAATTATAGTCAT 
AAACAATTAACAAATAATGCTGAAGAGATTATAAAAAGGATTCCGACAGAAGCTCCTAAAGCTAAGTGGGGATCTACTACCAATGGATTAACTCCA 
GAGCAACAAAAGGAGTACTATCTTAGTAAAGTAGGAGAAACATTTACTATGAAAGCCTTCATGGAGGCAGATGATATTTTGAGTCAAGTAAATCGA 
AATAGTCAAAAAATTATTGTTCATGTAACTGATGGTGTTCCTACGAGATCATATGCTATTAATAATTTTAAACTGGGTGCATCATATGAAAGCCAA 
TTTGAACAAATGAAAAAAAATGGATATCTAAATAAAAGTAATTTTCTACTTACTGATAAGCCCGAGGATATAAAAGGAAATGGGGAGAGTTACTTT 
TTGTTTCCCTTAGATAGTTATCAAACACAGATAATCTCTGGAAACTTACAAAAACTTCATTATTTAGATTTAAATCTTAATTACCCTAAAGGTACA 
ATTTATCGAAATGGACCAGTGAAAGAACATGGAACACCAACCAAACTTTATATAAATAGTTTAAAACAGAAAAATTATGACATTTTTAATTTTGGT 
ATCGATATATCTGGTTTTAGACAAGTTTATAATGAGGAGTATAAGAAAAATCAAGATGGTACTTTTCAAAAATTGAAAGAGGAAGCTTTTAAACTT 
TCAGATGGAGAAATCACAGAACTAATGAGGTCGTTCTCTTCCAAACCTGAGTACTACACCCCTATCGTAACTTCAGCCGATACATCTAACAATGAA 
ATTTTATCTAAAATTCAGCAACAATTTGAAACGATTTTAACAAAAGAAAACTCAATTGTTAATGGAACTATCGAAGATCCTATGGGTGATAAAATC 
AATTTACAGCTTGGTAATGGACAAACATTACAGCCAAGTGATTATACTTTACAGGGAAATGATGGAAGTGTAATGAAGGATGGTATTGCAACTGGT 
GGGCCTAATAATGATGGTGGAATACTTAAGGGGGTTAAATTAGAATACATCGGAAATAAACTCTATGTTAGAGGTTTGAATTTAGGAGAAGGTCAA 
AAAGTAACACTCACATATGATGTGAAACTAGATGACAGTTTTATAAGTAACAAATTCTATGACACTAATGGTAGAACAACATTGAATCCTAAGTCA 
GAGGATCCTAATACACTTAGAGATTTTCCAATCCCTAAAATTCGTGATGTGAGAGAATATCCTACAATAACGATTAAAAACGAGAAGAAGTTAGGT 
GAAATTGAATTTATAAAAGTTGATAAAGATAATAATAAGTTGCTTCTCAAAGGAGCTACGTTTGAACTTCAAGAATTTAATGAAGATTATAAACTT 
TATTTACCAATAAAAAATAATAATTCAAAAGTAGTGACGGGAGAAAACGGCAAAATTTCTTACAAAGATTTGAAAGATGGCAAATATCAGTTAATA 
GAAGCAGTTTCGCCGGAGGATTATCAAAAAATTACTAATAAACCAATTTTAACTTTTGAAGTGGTTAAAGGATCGATAAAAAATATAATAGCTGTT 
AATAAACAGATTTCTGAATATCATGAGGAAGGTGACAAGCATTTAATTACCAACACGCATATTCCACCAAAAGGAATTATTCCTATGACAGGTGGG 
AAAGGAATTCTATCTTTCATTTTAATAGGTGGAGCTATGATGTCTATTGCAGGTGGAATTTATATTTGGAAAAGGTATAAGAAATCTAGTGATATG 
TCCATCAAAAAAGAT 

SEQ ID 3746 

MRKYQKFSKILTLSLFCLSQIPLNTNVLGESTVPENGAKGKLWKKTDDQNKPLSKATFVLKTTAHPESKIEKVTAELTGEATFDNLIPGDYTLSE 
ETAPEGYKKTNQTWQVKVESNGKTTIQNSGDKNSTIGQNQEELDKQYPPTGIYEDTKESYKLEHVKGSVPNGKSEAKAVNPYSSEGEHIREIPEGT 
LSKRISEVGDLAHNKYKIELTVSGKTIVKPVDKQKPLDWFVLDNSNSMNNDGPNFQRHNKAKKAAEALGTAVKDILGANSDNRVALVTYGSDIFD 
GRSVDWKGFKEDDKYYGLQTKFTIQTENYSHKQLTNNAEEIIKRIPTEAPKAKWGSTTNGLTPEQQKEYYLSKVGETFTMKAFMEADDILSQVNR 
NSQKIIVHVTDGVPTRSYAINNFKLGASYESQFEQMKKNGYLNKSNFLLTDKPEDIKGNGESYFLFPLDSYQTQIISGNLQKLHYLDLNLNYPKGT 
IYRNGPVKEHGTPTKLYINSLKQKNYDIFNFGIDISGFRQVYNEEYKKNQDGTFQKLKEEAFKLSDGEITELMRSFSSKPEYYTPIVTSADTSNNE 
ILSKIQQQFETILTKENSIVNGTIEDPMGDKINLQLGNGQTLQPSDYTLQGNDGSVMKDGIATGGPNNDGGILKGVKLEYIGNKLYVRGLNLGEGQ 
KVTLTYDVKLDDSFISNKFYDTNGRTTLNPKSEDPNTLRDFPIPKIRDVREYPTITIKNEKKLGEIEFIKVDKDNNKLLLKGATFELQEFNEDYKL 
YLPIKNNNSKWTGENGKISYKDLKDGKYQLIEAVSPEDYQKITNKPILTFEWKGSIKNIIAVNKQISEYHEEGDKHLITNTHIPPKGIIPMTGG 
KGILSFILIGGAMMSIAGGIYIWKRYKKSSDMSIKKD 

SEQ ID 3747 

TTGAGAGAGTTTACTGAATTGATTGAAAATTATTTAGAAAAAGACATCCTTAATCAAATAAAACTTCTAACTTTATGCTATGATTACTACCCTTCC 
ATTACTCTAGACAAATCATGTCATCAACTTGGTTTATCTGAACTACTTATTAGGAAATATTGTCATGATTTAACAACTTTATTTAACAGTCAACTC 
TCTCTGAATATCGAAAAGAGTACAATAGTCTACCAATCTAATGGTGTAACTAGAGAACAAGCTTTCAAATATATTTATCATCAATCACACGTTTTA 
CAACTTTTAAAATTTTTGATCACGAATGATTCAGGCAGGTTACCTTTAACTTACTTTAGTGAAAAATTTGGACTATCTTGTGCAACTGCTTATCGC 
ATACGAAAACATATTAGTCCATTACTAGAAAAACTTGGATTTCAGATTGTCAAAAATACTATTACCGGTGACGAGTATCGAATTCGCTATTTAATC 
GCATTTTTAAATGCTCAATTTGGTATAGAAGTTTATCCCATGTCTAAGATGGATAAATTGCTCATCAAACGATTGTTATTAGAACACTCAACTACT 
TTTACTGCTTCTCATTACl'TCCCAAATACATTTATTTTCTTTGATACATTGTTGTCTCTATCATGGAAACGTATTAATTATAATGTAGTTGTCCCT 
TACTCATCCCTTTTCACTGAACTACAAAATATATTTATCTATGATACATTACAATATTGTGTCAAAAATGTTATTATAGATTCCTTTAAAATTAAT 
TTAAAAAAAGACGATATAGACTATATTTTTCTTGCTTACCTTACTTCCCATAACTCTTTTTCTAATCCAAATTGGACTGAGAAGCGTATCGATAAT 
GTAATAGCTATTTTCGAAAATTATCCCAAATTCCAAAAATTATTACAGCCACTCAAAGATGCTCTTCCCTTATCTGGCTCCTATCATGATGAGTTG 
GTAAAAGTTGCTATCTTTTTTTCCGAACATTTATTT 

SEQ ID 3748 

MREFTELIENYLEKDILNQIKLLTLCYDYYPSITLDKSCHQLGLSELLIRKYCHDLTTLFNSQLSLNIEKSTIVYQSNGVTREQAFKYIYHQSHVL 
QLLKFLITNDSGRLPLTYFgEKFGLSCATAYRIRKHISPLLEKLGFQIVKNTITGDEYRIRYLIAFLNAQFGIEVYPMSKMDKLLIKRLLLEHSTT 
FTASHYFPNTFIFFDTLLSLSWKRINYWWPYSSLFtELQNIFIYDTLQYCVKNVIIDSFKINLKKDDIDYIFLAYLTSHNSFSNPNWTEKRIDN 
VIAI FENYPKFQKLLQPLKDALPLSGS YHDELVKVAI FFSEHLF 

SEQ ID 3749 

TTGATAGAAAAATACTTGGAATCATCAATCGAATCAAAATGTCAGTTAATTGTCTTGTTTTTTAAGACATCTTATTTGCCAATAACTGAGGTAGCA 
GAAAAAACTGGCTTAACCTTTTTACAACTAAACCATTATTGTGAGGAACTGAATGCCTTTTTCCCTGGTAGTCTGTCTATGACCATCCAAAAAAGG 
ATGATATCTTGCCAATTTACACATCCTTTTAAAGAAACTTATCTTTACCAACTCTATGCATCATCTAATGTCTTACAATTACTAGCCTTTTTAATA 
AAAAATGGTTCCCACTCTCGTCCCCTTACGGATTTTGCAAGAAGTCATTTTTTATCAAACTCCTCAGCTTATCGGATGCGCGAAGCATTGATTCCT 
TTATTAAGAAACTTTGAATTAAAACTCTCTAAGAACAAGATTGTCGGTGAGGAATATCGCATCCGTTACCTCATCGCTCTGCTATATAGTAAGTTT 
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GGCATTAAAGTTTATGACTTGACGCAGCAAGACAAAAACACTATTCATAGCTTTTTATCCCATAGTTCCACCCACCTTAAAACCTCTCCTTGGTTA 
TCGGAATCGTTTTCTTTCTATGACATTTTATTAGCTTTATCGTGGAAGCGGCATCAATTTTCGGTAACTATTCCCCAAACCAGAATTTTTCAACAA 
TTAAAAAAACTTTTTGTCTACGATTCTTTGAAAAAAAGTAGCCATGATATTATCGAAACTTACTGCCAACTAAACTTTTCAGCAGGAGATTTGGAC 
TACCTCTATTTAATTTATATCACCGCTAATAATTCTTTTGCGAGCTTACAATGGACACCTGAGCATATCAGACAATATTGTCAACTTTTTGAAGAA 
AATGATACTTTTCGCCTGCTTTTAAATCCTATCATCACTCTTTTACCTAACCTAAAAGAGCAAAAGGCTAGTTTAGTAAAAGCTCTTATGTTTTTT 
TCAAAATCATTCTTGTTTAATCTGCAACATTTTATTCCTGAGACCAACTTATTCGTTTCTCCGTACTATAAAGGAAACCAAAAACTCTATACGTCC 
TTAAAGTTAATTGTCGAAGAGTGGATGGCCAAACTTCCTGGTAAGCGTGACTTGAACCATAAGCATTTTCATCTTTTTTGCCACTATGTCGAGCAA 
AGTCTAAGAAATATCCAACCTCCTTTAGTTGTTGTTTTCGTAGCCAGTAATTTTATCAATGCTCATCTCCTAACGGATTCTTTTCCAAGGTATTTC 
TCGGATAAAAGCATTGATTTTCATTCCTATTATCTATTGCAAGATAATGTTTATCAAATTCCTGATTTAAAGCCAGATTTGGTCATCACTCACAGT 
CAACTGATTCCTTTTGTTCACCATGAACTTACAAAAGGAATTGCTGTTGCTGAAATATCTTTTGATGAATCGATTCTGTCTATCCAAGAATTGATG 
TATCAAGTTAAAGAGGAAAAATTCCAAGCTGATTTAACCAAGCAATTAACA 

SEQ ID 3750 

LIEKYLESSIESKCQLIVLFFKTSYLPITEVAEKTGLTFLQLNHYCKELNAFFPGSLSMTIQKRMISCQFTHPFKETYLYQLYASSNVLQLLAPLI 
KNGSHSRPLTDFARSHFLSNSSAYRMREALIPLLRNFELKLSKNKIVGEEYRIRYLIALLYSKFGIKVYDLTQQDKNTIHSFLSHSSTHLKTSPWL 
SESFSFYDILLALSWKRHQFSVTIPQTRIFQQLKKLFVYDSLKKSSHDIIETYCQLNFSAGDLDYLYLIYITANNSFASLQWTPEHIRQYCQLFEE 
NDTFRLLLNPIITLLPNLKEQKASLVKALMFFSKSFLFNLQHFIPETNIiFVSPYYKGNQKLYTSLKLIVEEWMAKLPGKRDLNHKHFHLFCHYVEQ 
SLRNIQPPLVWFVASNFINAHLLTDSFPRYFSDKSIDFHSYYLLQDNVYQIPDLKPDLVITHSQLIPFVHHELTKGIAVAEISFDESILSIQELM 
YQVKEEKFQADLTKQLT 

SEQ ID 3751 

ATGGAAAATAAGGTAAAAACAGTTGCTGTTTTCTCAGGATATTATCTACCCTTCCTCGGAGGTATTGAACGTTATACAGATAAAATGACAGCAGAT 
TTGGTTAAGCGTGGCTACCGTGTTGTTATTGTAACAACTAATCATGGTGATTTACCGATTATAGATGAAGACAAGGGTAGAAAAATTTACCGTTTA 
CCGACCAAAAATATTGTCAAGCAGCGCTATCCTATTATTAACAAAAATCGAGAATACAACACGCTGATGAAATATGTTTCAGATGAAAATATTGAT 
TTTGTGATTTGTAATACACGTTTTCAGTTAACAACGCTAGAAGGGCTATCTTTTGCAAAGAATCACCATTTACCTAGTATTGTTTTAGACCATGGG 
TCAAGTCATTTTTCTGTCAATAATCGTTTTTTAGATTTCTTTGGAGCTATCTATGAACATCTTCTCACAGCGCGTGTTAAGCATTATCGTCCAGAT 
TTTTATGCGGTATCCAAGAGAAGCGTTGAATGGTTAAAACATTTTAATATAGAAGCTAAAGGAGTTATTTATAATTCGGTATCTGAAAGTCTAGGC 
TCTGATTTTGCTGGTACGGCTTACCTTGAAAAATCTGCTGATGATATTTTCATCACTTATGCTGGTAGAATTATTAAAGAAAAAGGCATTGAATTG 
CTCTTAGAAGCATTTTCGATGTCACAGTACTCTGAAAATGTTTATTTACAGATTGCAGGAGACGGACCTGAATTAGCACATTTGAAAGAGAAATAT 
CAGTCCAAACAGATTAACTTTTTGGGGAAATTAAACTTTGAACAGACTATGTCTTTAATGGCACAGACTGATATCTTTGTTTACCCTTCAATGTAT 
CCAGAGGGATTACCAACCTCTATTTTAGAAGCTGGTCTACTTTCAAGTGCTATTATTGCAACAGATCGCGGTGGAACAGTTGAAGTTATTGATAGC 
CCTGAGTTAGGAATCATCATGGAAGAAAATACTCAGTCACTCCATGAATCTCTTGATTTATTAGTAAAAGATAAGGCATTAAGAGAGAAACTACAA 
CAGAATATTGCTAAAAGAATTAAAGAACATTTCACATGGGAAAAAACAGTTGAAAAGTTGGATTATATTATTCAAAAAAAT 

SEQ ID 3752 

MENKVKTVAVFSGYYLPFLGGIERYTDKMTADLVKRGYRWIVTTNHGDLPIIDEDKGRKIYRLPTKNIVKQRYPIINKNREYNTLMKYVSDENID 
FVICNTRFQLTTLEGLSFAKNHHLPSIVLDHGSSHFSVNNRFLDFFGAIYEHLLTARVKHYRPDFYAVSKRSVEWLKHFNIEAKGVIYNSVSESLG 
SDFAGTAYLEKSADDIFITYAGRIIKEKGIELLLEAFSMSQYSENVYLQIAGDGPELAHLKEKYQSKQINFLGKLNFEQTMSLMAQTDIFVYPSMY 
PEGLPTSILEAGLLSSAIIATDRGGTVEVIDSPELGIIMEENTQSLHESLDLLVKDKALREKLQQNIAKRIKEHFTWEKTVEKLDYIIQKN 

SEQ ID 3753 

ATGAAATATTTAGCGGGTATTGTCACCTTTAACCCCAATATTGAACGCTTAGATCAGAACATTCGAGCAATTTATCCTCAAGTAAGCCACATCTAT 
ATCGTAGATAATGGCTCGAAAAATAAGGAAGAAATTTCTCAATTAGTAGCCGATTATAATGAAGAGGGGCACCTAACTGTTGATTATTTAACAGAA 
AATAAAGGGATTGCATATGCTTTGAACTGTATCGGTCAATTTGCAGTAGCACAAGAATTTGATTGGTTCTTGACTTTAGATCAAGATTCGGTTGTC 
CTAGGTGATTTGATAGATAATTATGAAAATTACCTTCATTTACCTAAGGTCGGTATGTTATCTTGTTTGTATCAAGATATGAACCGTGAAAATTTA 
GTGATGCAAGAATTTGACTATAAAGAAATTGAAGAGTGTATTACTTCGGCTGCTTTAATGAAAACGAGCGTTTTCGAAGAAACATCTGGCTTTGCA 
GAAGAGATGTTTATTGATTTTGTTGACTCTGAAATGAATTATCGTCTGTCAGAGATGGGATATAAGACTTATCAGGTTAATTTTATTGGTCTGTTA 
CACGAAATTGGACACTCTTCACGAGTTAAAAAATTTGGCCATGTTTTTCATGTATTGAATCATTCACCATTTCGAAAATATTACATGATACGCAAT 
GCGATCTATATTATAAAAAAATATGGTAAGAAGAAGCGATACAAATATTTAGTATTTATGCGAAATGAATTTGTTCGAGTGTTGGTAGCAGAAGAG 
CAAAAGAGCAAAAAAATAGTTGCTATGATTAAAGGCTTAAAAGATGGCTTATTGATGAAAGTGGATAAATATGGAAAA 

SEQ ID 3754 

MKYLAGIVTFNPNIERLDQNIRAIYPQVSHIYIVDNGSKNKEEISQLVADYNEEGHLTVDYLTENKGIAYALNCIGQFAVAQEFDWFLTLDQDSW 
LGDLIDNYENYLHLPKVGMLSCLYQDMNRENLVMQEFDYKEIEECITSAALMKTSVFEETSGFAEEMFIDFVDSEMNYRLSEMGYKTYQVNFIGLL 
HEIGHSSRVKKFGHVFHVLNHSPFRKYYMIRNAIYIIKKYGKKKRYKYLVFMRNEFVRVLVAEEQKSKKIVAMIKGLKDGLLMKVDKYGK 

.SEQ ID 3755 

ATGAAACTTTTGAAAAATATGTTTTATAATACCTCATACCAGTTATTGACTTTGTTGTTACCTTTAGTAACAGTTCCTTATGTTTCCCGTGTACTA 
TCTCCTCAAGGCATCGGTATTAATGCCTATACGAGCTCCATTGTCATGTACTTTACTTTATTTGGTGCTTTAGGGATATCTTTGTACGGTAATCGT 
GAGATAGCTTTTGTGCAGTCAAATAAGTATAAGAGAAGTAAGATATTTTGGGAATTAGTTGTATTAAAACTTGCCTCTGTATCTATAGCAACGTTA 
TTATTCTTTGGATTTGTCTTACTTACAAACGAATGGCAATTATTCTATTTAATTCAAGGTATTAATTTATTAGCGACTGCAACTGATATTTCGTGG 
TATTTTATTGGAGTTGAAGACTTTAAGATAATTGTCATTCGTAATACCATTGTTAAGCTTATTACAGTTGTTTTGACCTTCTTAGTTGTGAAGACG 
CCAGATGACCTAGCACTTTATATGTTTTTAATTGCATTTGCATCATTACTCGGAAATTTAACAGTCTGGCATCATTTAAAGCATGAAATCATCAAG 
ATACCATTTAGTAGATTAGATATCTTAATACATCTAAGACCAACTTTAATGTTATTTTTACCCCAAATCACCATGCAGATTTATCTCTCTCTTAAC 
AAGAGTATGCTGGGAGCAATGGATAGTGTGGTCAGTGCTGGATATTTTGATCAATCTGATAAAATTATTCGTATTTTATTTACCATTGTTTCAGCA 
ATCGGAGGAGTTTTCTTACCAAGGCTCTCCAGTCTATTTTCTTCAGGAAAAGAAAAGCAAGCTAAGGCTTTACTTTTGAAACTTGTTGATTTAAGC 
AATGCTATCTCAATGTTAATGATTGCGGGAGTGGTAGGAGTTTCGTCGACATTTGCCGTCTTCTTTTTTGGGAAAGGGTATGAAGCTGTCGGTCCG 
CTAATGGCTGTTGAGTCTTTGATGATCATTTGCATTTCTTATGGTAACGCTTTAGGGACACAGTATCTACTGGCTTCAAGACGTACAAAAGCTTAC 
ACAATGTCTGCAGTTATTGGACTTGTGGCAAATGTTGTGCTTAATATACTTTTAATACCAATTTTAGGTGCTATGGGAGCTATTATCTCTACAGTT 
ATTACTGAATTTATTGTCTCCCTATATCAAGCTATCTCTTTAAGAGATGTATTTACTTTTAAAGAATTAACAAGAGGAATGCTGCGCTATTTAATT 
GCTGCTACTCTTAGTGGAGCTGTACTCTATTATATCAATACTCAAATGTCAGTATCATTGGTAAATTATGTCATTCAAAGTTTAGTAGCAGTAACT 
ATCTATGTCGGTATCGTTTTTATAACCAAAGCACCAGTCATTCAGTTATTTAGAGATTTTAGAAAAGAGCATAGAACA 

SEQ ID 3756 

MKLLKNMFYNTSYQLLTLLLPLVTVPYVSRVLSPQGIGINAYTSSIVMYFTLFGALGISLYGNREIAFVQSNKYKRSKIFWELWLKLASVSIATL 
LFFGFVLLTNEWQLFYLIQGINLLATATDISWYFIGVEDFKIIVIRNTIVKLITWLTFLWKTPDDLALYMFLIAFASLLGNLTVWHHLKHEIIK 
IPFSRLDILIHLRPTLMLFLPQITMQIYLSLNKSMLGAMDSWSAGYFDQSDKIIRILFTIVSAIGGVFLPRLSSLFSSGKEKQAICALIiLKLVDLS 
NAISMLMIAGWGVSSTFAVFFFGKGYEAVGPLMAVESLMIICISYGNALGTQYLLASRRTKAYTMSAVIGLVANWLNILLIPILGAMGAIISTV 
ITEFIVSLYQAISLRDVFTFKELTRGMLRYLIAATLSGAVLYYINTQMSVSLVNYVIQSLVAVTIYVGIVFITKAPVIQLFRDFRKEHRT 

SEQ ID 3757 

ATGACTAAAAGAATCAATCCTATAAGAGCAATACTAAGATTTTTAGTCAACGATTTATCAACTAAAAGATTTATCAAAAGCGATAAAAATGCTCCA 
AATACAATATATCCAGTCGAGTCA 
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SEQ ID 3758 

MTKRINPIRAILRFLWDLSTKRFIKSDKNAPNTIYPVES 

SEQ ID 3759 

ATGAGGGCAACCAAGGTGATTGAGACAAAGGAACTAAATAACCTTGCTACTGTAATCATTACCCCCATAGAAGGATACACAAATTTGCCTAAAAAT 
AAGCCAACTGCTGGCACAAGA 

SEQ ID 3760 

MRATKVIETKELNNLATVIITPIEGYTNLPKNKPTAGTR 

' SEQ ID 3761 

ATGAACCTCAAAAAAGTTCGTCTATTTGAAAAGTTTTTTCTAGACAAGAACTTGCATAAAACATATTTTATATTAGGCTTAACGATTACTATTGTA 
TTGAGCCTATTAATGCCATTTTTCAATGAACCTGATGGACAATACCATTTAGCTGTGTCTGGTCGTATTTCAAATAACATTATTGATACTTCTTAC 
TATGGAGAATATAATATTGATTCAGGTATGAGACGACAATCGACCTCCTATAGAGATGGTACTAGATTTGAAAAATACTATTTAAATAAAGCCAAT 
TTTGTTGATGGTAATCATTTGCCTCGTGAGATAAACTATTCTAAACATAACTTTGTTTTTTGGGGTCATCTTGTGCCAGCAGTTGGCTTATTTTTA 
GGCAAATTTGTGTATCCTTCTATGGGGGTAATGATTACAGTAGCAAGGTTATTTAGTTCCTTTGTCTCAATCACCTTGGTTGCCCTCATTATCCGG 
TATGTGAAAAAAGGAAAGTTAATCTACTTTGCTATTTTCCTCAGTCCCGTAGTTCTAAATTCATrTGCTAGTCTATCTrATGACTCGACTGGATAT 
ATTGTATTTGGAGCATTTTTATCGCTTTTGATAAATCTTTTAGTTGATAAATCGTTGACTAAAAATCTTAGTATTGCTCTTATAGGATTGATTCTT 
TTAGTCATTGTTGCATGTAAGCAGAATTACTGGCTGTTTTTATTGCTAGTAATACCGGTATTATTGCAGGTTAACAATCCTAAATTAATGGGCTAT 
AATCAGAAGCTATCACATTTATTTCAAGGTCTTAAATCTAAAAAGCTATTTTGGCTATGTCTAACCTTTTTGTCACTTGCTATAGTTTATGTTCTG 
ACCGCAAGACATGGTGGTGTCCTTGCTGTTTTAAGACGTTATGTAATGACATTTGGCTATAATTATGCTGGTATCAATATTTTAAGTAATGACATT 
ACTTCCTGGCTTGCCTCTCCATATCCAAGTCAGAATTTTATTCCCACTTGGGTATCATCAGTATGGTATCTCATGGTCTTTCTAGTATGGTTTTCT 
GAAGAAAAATTTGTTAAGTCAAAAAATATGGGATTTCTTTTCTTAGCTAGTTTCTTTGTGGGAATTCTTGGTGTCTTTTTTATCATGTTAGAATAT 
CGTGGAGCGCCAACAAGCTACATTGAAGGAGTTCAAGGACGTTACTTTACTGTTACATTGCTTTTGGTACAAGTTTTTGCATCAAGTATTCCAGCG 
CGTCrAAATGAGGCAGGAAGGAAAGTGGTGCCGTATGCGTTAACTGGCTTGGTAATTGTATCAAATGCCTTATTGTTATTTGATACTGTTATTAGT 
TTAATTATGAGGAGAAAC 

SEQ ID 3762 

MNLKKVRLFEKFFLDKNLHKTYFILGLTITIVLSLLMPFFNEPDGQYHLAVSGRISNNIIDTSYYGEYNIDSGMRRQSTSYRDGTRFEKYYLNKAN 
FVDGNHLPREINYSKHNFVFWGHLVPAVGLFLGKFVYPSMGVMITVARLFSSFVSITLVALIIRYVKKGKLIYFAIFLSPWLNSFASLSYDSTGY 
IVFGAFLSLLINLLVDKSLTKNLSIALIGLILLVIVACKQNYWLFLLLVIPVLLQVNNPKLMGYNQKLSHLFQGLKSKKLFWLCLTFLSLAIVYVL 
TARHGGVLAVLRRYVMTFGYNYAGINILSNDITSWLASPYPSQNFIPTWVSSVWYLMVFLVWFSEEKFVKSKNMGFLFLASFFVGILGVFFIMLEY 
RGAPTSYI EGVQGRYFTVTLLLVQVFAS S I PARLNEAGRKWP YALTGLVI VSNALLLFDTVI SL IMRRN 

SEQ ID 3763 

ATGGTAAAAACAGCAGTTTTGATGGCAACATATAATGGTCAAGGTTTCATCCACGATCAGCTAGATTCAATTAGAAATCAAACGTTGAGACCAGAC 
TATGTCTTAATGAGGGACGATGGCTCTACTGATGATACTGTAAAGGTGGTTGAAGACTATATAAAAGAGCACCGTTTAGATGGTTGGTCAATAACT 
AGTAATGATAAAAATTTAGGTTGGCGTTTAAATTTTCGTCAATTACTTATTGATGTGTTAGCCTATGAGGTTGACTATGTCTTTTTTAGTGATCAA 
GATGACACATGGTATCATCATAAAAATAAGATGCAAGTTGATATTATGGAAGAACGCCAAGATATAAACCTTCTTAGCGCCGATATTGATATCAAA 
AAGTTATCAGAAGAGGCTACTATTCCCAATAATTTTAAGTTCAATGGTGAGGAAACAATTTCTAAGTATCCATTAGACTTTTCATATCATAACTAT 
CGTCAAGGTTGGACTTTTTGTTTACGCAAGTCGTTTGTTGATCAAGTAATGACTTTTTACAGTGATAATTTAATTTTGTCACATGATAATCTTTTT 
GCAGGGGTATCTGGTGTCATTGGTTCAGGTTACAATTTAAACAGAAGTGTTGGTGAACATAAGCGACATGCTGAGAATGCAAGTGGGAATATCTTG 
AATATGAGCTCAAGTTACGAAAGGCATTTACAAGAACTGTATTTTGTTTTGAGTTACTATATCATCCTTGTACCATTTTTAGAAAAAAGTAGCTCT 
AGTCAATTAAGGGAAGCTAAAGCTTATCTGGATTTTAATCAGCAACGTTATAAAAATGCTCAAAATAAAGATTTTGTAGCAATACTTAAACAAATG 
ATGACTAAAAAACGGTTCTATGATAGCTTTTCAAATGGCATTCGTGACTTGGTGTTTTTATTAAAAGATATAAAAAGGAGT 

SEQ ID 3764 

MVKTAVLMATYNGQGFIHDQLDSIRNQTLRPDYVLMRDDGSTDDTVKWEDYIKEHRLDGWSITSNDKNLGWRLNFRQLLIDVLAYEVDYVFFSDQ 
DDTWYHHKNKMQVDIMEERQDINLLSADIDIKKLSEEATIPNNFKFNGEETISKYPLDFSYHNYRQGWTFCLRKSFVDQVMTFYSDNLILSHDNLF 
AGVSGVIGSGYNLNRSVGEHKRHAENASGNILNMSSSYERHLQELYFVLSYYIILVPFLEKSSSSQLREAKAYLDFNQQRYKNAQNKDFVAILKQM 
MTKKRFYDSFSNRIRDLVFLLKDIKRS 

SEQ ID 3765 

TTGAGGAGTAATATGGTAAAGACAGCAGTTTTAATGGCGACATACAATGGCGAAATATTTATATCTGAACAACTTGATTCAATTCGCCAACAGACA 
TTAAAACCAGATTATGTATTATTGAGGGATGATTGTTCAACGGATGAAACAGTCAATGTCGTCAATAACTATATCGCAAAACATGAGTTAGAAGGC 
TGGAAAATTGTTAAAAACGACAAAAACTTAGGCTGGCGTTTAAATTTTCGTCAATTACTTATTGATGTGTTAGCCTATGAGGTTGACTATGTCTTT 
TTTAGTGATCAAGATGATATTTGGTATCTTGATAAAAACGAACGACAGTTTGCCATTATGTCAGATAAACCTCAAATTGAGGTTTTGAGTGCAGAC 
GTTGATATCAAAACGATGTCTACAGAAGCCAGTGTTCCACATTTTCTAACTTTTTCTTCTAGTGATAGAATCAGTCAGTATCCTAAAGTATATGAT 
TATCAAACATTCCGTCCCGGATGGACCATTGCTATGAAGAGAGATTTTGCGCAAGCTATCGCTGATAATTGGACTTTTGGAGCTAATATTTCGCAC 
GATAATCTTATCGAGACAACTGCCAGTATTATTGGAAATGGTTATAACCTTAACGAAAGCGTAGGAGTTCATATTCGATATGGAGGAAACGCAAGT 
GGTAATAGCAAATTTGTTTTGAATTGGAAGTCGCCTAAAACACAACATATCACAGGATTAAAAACATTTGTTGATTTTTACGAAACCATGCAGAAG 
GTTGTCAACAAATATCAAAATGATGTCGCTTTAAATCAACGCTTAGCCTTTGAAAAAGAAAGATTGGAAGCTTCTAAATTGTCATTAATTCATAAT 
AGTGCTTTTGTGATTAAAAATTGGCGACTCTATAACTCTAATAGTGGACGTATGAGAGATTTATTATTTGCGTTTAAAAAG 

SEQ ID 3766 

MRSNMVKTAVLMATYNGEIFISEQLDSIRQQTLKPDYVLLRDDCSTDETVNWNNYIAKHELEGWKIVKNDKNLGWRLNFRQLLIDVLAYEVDYVF 
FSDQDDIWYLDKNERQFAIMSDKPQIEVLSADVDIKTMSTEASVPHFLTFSSSDRISQYPKVYDYQTFRPGWTIAMKRDFAQAIADNWTFGANISH 
DNLIETTASIIGNGYNLNESVGVHIRYGGNASGNSKFVLNWKSPKTQHITGLKTFVDFYETMQKWNKYQNDVALNQRLAFEKERLEASKLSLIHN 
SAFVIKNWRLYNSNSGRMRDLLFAFKK 

SEQ ID 3767 

ATGATGATTAAATTTAGTAATAAAATTGTACAAGAAGATTTAGCACTTATTAGTAACCAAAATTATATTAATTGGGAAAGAATTGCTAATAAAGGC 
GTTTTAATAAGTGGTTCTAATAGTATGTTAGCGAGTTATATGGTATTTTTACTAGCCTATCTCAATGAGACAAGAAATTACCAAACGCAAATTATT 
GCGACAGCTAGAAACATTGAAAAAGCCCGTGATAAATTTTCAGATTTAGTTGGGAAAGATTATTTCACCTTAATTCCTTATGATGTAGAAGAACGC 
CTAGAGTATGATGGAAAAGTGGATTACATTATCCATGCAGCAAGCAATGCTAGTCCAACTGCTATTTTGAGTAATCCTGTTAGCATCATAAAAGCT 
AATACAATTGGTACATTGAATTTATTAGACTTTGCAAAGGAAAAAACAATTGAAAACTTCTTGTTCTTATCAACGCGTGAAGTATATGGAACATCT 
ATTAAAGAAGTGATTGATGAAGAAGCTTATGGTGGATTTGATATTTTAGCTACTAGAGCTTGTTACCCAGAAAGCAAACGTATGGCTGAAACTCTA 
CTGCAAAGTTACTATGATCAATATAAGGTACCCTTTACTATTGCTCGTATTGCACATTCATTTGGTCCTGGTATGGAGCTTGGTAACGATGGTCGT 
ATTATGAATGATCTTTTATCGAATGTCATTGATGGCAAAGATATCGTTTTAAAAAGTAGTGGTACAGCAGAGCGTGCTTTCTGTTATTTAGCAGAT 
GCTGTATCAGGGTTATTTACTATTTTATTAAATGGTGAAGTTGGTCAAGCTTACAATGTAGCAAATGAAGATCAACCCATTATGATTAAGGATTTG 
GCACAAAAGTTAGTTGATCTCTTTTCTGATAAAAATATTTCAGTAGTATTCGATATTCCTAAAACTATGAGTGCAGGTTATAGCAAAATGGGGAGA 
ACACGTCTCACTATGGCCAAATTAGAAGCGTTGGGATGGAAGCGAGAAGTTTCTCTTGAATCTGGAATATTAAAAACAGTACAAGCATTTGAGGAG 

SEQ ID 3768 
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MMIKFSNKIVQEDLALISNQNYINWERIANKGVLISGSNSMLASYMVFLLAYLNETRNYQTQIIATARNIEKARDKFSDIiVGKDYFTLIPYDVEER 
LEYDGKVDYIIHAASNASPTAILSNPVSIIKANTIGTLNLLDFAKEKTIENFLFLSTREVYGTSIKEVIDEEAYGGFDILATRACYPESKRMAETL 
LQSYYDQYKVPFTIARIAHSFGPGMELGNDGRIMNDLLSNVIDGKDIVLKSSGTAERAFCYLADAVSGLFTILLNGEVGQAYNVANEDQPIMIKDL 
AQKLVDLFSDKNISWFDIPKTMSAGYSKMGRTRLTMAKLEALGWBCREVSLESGILKTVQAFEE 

SEQ ID 3769 

TTGGTACTGGAAAGAAGGTTAATGATGAATATTGGAGTTATTTTTGCAGGTGGTGTTGGTCGTCGCATGAATACCAAAGGTAAACCAAAGCAATTC 
CTAGAAGTGCATGGTAAACCCATTATTGTACACACAATTGATATTTTCCAAAATACAGAAGCTATTGATGCTGTAGTAGTTGTCTGTGTATCAGAC 
TGGCTAGATTATATGAATAATCTGGTAGAGCGTTTCAACCTTACGAAAGTAAAAGCAGTTGTTGCAGGTGGAGAAACTGGCCAAATGTCAATTTTT 
AAGGGGCTTGAAGCCGCTGAACAGCTGGCTACAGATGATGCCGTTGTTTTAATTCATGACGGAGTACGTCCATTGATTAATGAAGAAGTTATTAAT 
GCTAATATACAGTCAGTAAAAGAAACAGGAAGTGCGGTAACTTCAGTTCGTGCTAAAGAGACAGTTGTTCTAGTCAATGATTCTTCTAAAATATCT 
GAAGTTGTTGATCGTACTCGTTCCTTCATTGCTAAAGCGCCACAAAGTTTTTATCTATCAGATATCCTTTCTGTTGAACGTGATGCCATTAGCAAA 
GGGATTACTGATGCAATTGATTCTAGTACTTTGATGGGTATGTACAATCGTGAACTCACTATTGTTGAGGGACCATATGAAAATATCAAGATAACA 
ACACCAGATGATTTTTATATGTTTAAAGCTTTGTATGATGCTAGAGAAAATGAACAAATTTATGGGATG 

SEQ ID 3770 

MVLERRLMMNIGVIFAGGVGRRMNTKGKPKQFLEVHGKPIIVHTIDIFQNTEAIDAVWVCVSDWLDYMNNLVERFNLTKVKAWAGGETGQMSIF 
KGLEAAEQLATDDAWLIHDGVRPLINEEVINANIQSVKETGSAVTSVRAKETWLVNDSSKISEWDRTRSFIAKAPQSFYLSDILSVERDAISK 
GITDAIDSSTLMGMYNRELTIVEGPYENIKITTPDDFYMFKALYDARENEQIYGM 

SEQ ID 3771 

ATGAAAGAAATGACGGTCTCAGAAATAAGAGAAGTTCAACTTGAAATGTTAGCTTATATTGATAAAGTTGCGCGTGATAATAAAATTGAATATTCT 
TTAGGCGGAGGCAGCCTACTGGGAGCAATGAGACATAAAGGATTCATTCCATGGGATGACGATATTGATTTGATGCTAGAAAGAAGCCAGTATGAG 
CGTTTGATGAAAGCATTAGCTGATGCTAATAATAGCGATTTTAAATTGCTACATCATTCTGTTGAAAAAAATCTATGGCCATTTGCCAAGCTGTAT 
CACACAAAGTCAATGTACTTAAGTAAAACAGATAGAATTCATCCTTGGACAGGGATTTTTATTGATATCTTCCCACTTGACCGATTACCAGAGAGT 
GCAGAAGAACGTCAAAGATTCTTTAAAAAAGTTCACTCTGCTGCTGCAAATTTGATGTGTACGACTTACCCCAATTTTGCTAGCGGTTCCCGAAAG 
CTTTATGCAAATGCAAGGCTAATTTTGGGGCTACCCCGATTCATCGCTTATCACGGCCAAGCTAAAAAACGTGCTGAAATTGTTGATCAAGTGATG 
GAAACATATAATAATCAAGAGGTTCCTTACATGGGTTATACCGATTCAAGATATCGCTTGAAAGAATATTTTCCAAGAGAAATTTTTTCTGAGTAT 
GAAGATGTTATGTTTGAAAACATTAAAACCCGAAAAATTAAAAATGAGCATGCTTATCTGAATCAATTATATGGGGGTAGTTATATGGAATTACCT 
CCAGAAAGTAAGAGAGAAAGTCATAGTTATTACACTTGGTACTGGAAAGAAGGT 

SEQ ID 3772 

MKEMTVSEIREVQLEMLAYIDKVARDNKIEYSLGGGSLLGAMRHKGFIPWDDDIDLMLERSQYERLMKALADANNSDFKLLHHSVEKNLWPFAKLY 
HTKSMYLSKTDRIHPWTGIFIDIFPLDRLPESAEERQRFFKKVHSAAANLMCTTYPNFASGSRKLYANARLILGLPRFIAYHGQAKKRAEIVDQVM 
ETYNNQEVPYMGYTDSRYRLKEYFPREIFSEYEDVMFENIKTRKIKNEHAYLNQLYGGSYMELPPESKRESHSYYTWYWKEG 

SEQ ID 3773 

ATGAGTAAAAAACATATTTTTATTTGTCTGTTTTTCATGCTTTTTTTAGTAGGTTGCCAAAATAATAAAAAAGTAAAAACAGATAAAAAAGTAGAT 

ATTACAGCTTATTATTATCATAATAATACCCCGCAATACAGTGTTCAGATTAATGCTATTCATTTACAAACAGCATTGGATAAAGTGAGGACGGGG. 

GAGTTTGAGAGCAAAGACTTTACACACTATACTTTTGATAGTATCAAGCGGAAGTACCAAGTTAGTGGTAAAAAAGTCCTTATGGATAATAACTAT 

AGATTTGGTTCTGGTATAAAAAATACTAGACAGGATGCTATTGCTATTGTAAGGTTACTGCTTGAAAAGAATAAAGATTATTTAATTTACATGAAT 

GGCTTAGAAGAGCCAAGTGTTTTATATAATCCAGAAAATAAACGTTATAAGTTCACAAATAACAAAGGAAAAGCAATTGGTAATATTCCAGTTGGT 

TTAACTGCTTTTGAAAACAGCGCAGAAACTCAAGAATATGTGTTGAAAAATATTCAGAAAAACGAAACGATTTATCTTGGTAATACCCGAGTAGAT 

AATCCTCGAGTAACTGTTAATAACAAAAAAAGAGATACTATAGGAGTTGAATACGGTAAACGTATTACTTATAGGATTCCAATTTATTCAAAGCAG 

CTGACTGTCAGAGTTAGCCCTAATTTTGTAGTAGATAGTACTAATTATAATTACCGACTTTCTCAAGCGCCTATTATTGCGGAAGAAGGTAAAGAG 

GGACGTTTGTATCCAATAGATAGCAGTATTAGTGTCGATGGTGATAAAATTGTTTTAAATAGTAGTGGTGATGAAACAGAGCAAAAAGAATTATTA 

CAAA^TAGCCTGTATAAACTTCACTCTATTGATAAGTTAGACTTTGATTTGACAAATGCTGATATTAAAGAGTTAGAGATTACAGGACATGfTGCT 

TCAAAAAGAGATTATAATTTGTCTGTTGCTCAGGAAAAGAAAGGCGTCATAGAGACTAAACGGAGTCTAATTTCTGTTGATAATCAAAAACAAGAT 

CAAGGGATTTTTGTCGAGGATTCTAAAGGCTATATAAAGACACCTAGTTTGAGCAGTTATGGTATAAATTTTGCCATGTATGACGACAATCAAAAT 

AGATTATTACAAGGTTCAGAGTATATTTTAGGAAGATTGAATGCAGATAAAAAAGTATCTCTATATCAACCTAATGGCTTTTGGATAAATACTCAA 

AAAACGATTAAGAGTTTAAATAAAGAATATCTTAACCAAAATGCTTACCATATTAGAGGAAATAACATTATAGGTATTGATGGCTATTCAAATGAC 

ATAGACTTGAATCCTAGGTTATGGGCTTATAACTATAAAAAACAAGTGAAAAGTAACCAATCATTATTTAAATTACGAGGTTTGTCTAATAAATAT 

AAGTATTTCTTAATACAGACAAAATCTCCAAAAGGCTACTTACAAAGCAATAAACCATTTTATTTTACAGTAAATAAAGATAGTGTTTCTAAAGCA 

CAATTTGGTAACTATAATATAAATGGTTATATAATGGACATGCAGTACAACAAACAAGAATACAATGCACTTGCAAACACTCCAAAAGGTCAAAAA 

ACAAAGAAAACTTTCAAACCCATGACCCTAGTGATTCTTTTTGCAGTAGCTTTATTTATTTTCTATATTACAGCTATAAGATTTGTATTTAAAAGA 

ATG 

SEQ ID 3774 

MSKKHIFICLFFMLFLVGCQNNKKVKTDKKVDITAYYYHNNTPQYSVQINAIHLQTALDKVRTGEFESKDFTHYTFDSIKRKYQVSGKKVLMDNNY 
RFGSGIKNTRQDAIAIVRLLLEKNKDYLIYMNGLEEPSVLYNPENKRYKFTNNKGKAIGNIPVGLTAFENSAET.QEYVLKNIQKNETIYLGNTRVD 
NPRVTVNNKKRDTIGVEYGKRITYRIPIYSKQLTVRVSPNFWDSTNYNYRLSQAPIIAEEGKEGRLYPIDSSISVDGDKIVLNSSGDETEQKELL 
QNSLYKLHSIDKLDFDLTNADIKELEITGHVASKRDYNLSVAQEKKGVIETKRSLISVDNQKQDQGIFVEDSKGYIKTPSLSSYGINFAMYDDNQN 
RLLQGSEYILGRLNADKKVSLYQPNGFWINTQKTIKSLNKEYLNQNAYHIRGNNIIGIDGYSNDIDLNPRLWAYNYKKQVKSNQSLFKLRGLSNKY 
KYFLIQTKSPKGYLQSNKPFYFTVNKDSVSKAQFGNYNINGYIMDMQYNKQEYNALANTPKGQKTKKTFKPMTLVILFAVALFIFYITAIRFVFKR 
M 

SEQ ID 3775 

TTGGTATTGCTACTAGTATCAAATAATTCTAAACAAAACAGAAATAAAATAGCACCAAATAACAAGAAATTCATCGTTAAAGCGAATCCAAGG 

SEQ ID 3776 

MVLLLVSNNSKQNRNKIAPNNKKFIVKANPR 

SEQ ID 3777 

TTGCAACAAATTATTACAATAAGAGATAAGATGATGAAAAAAATTTTACTAGTGATACCTGCTTATAATGAAGAAGGTAGTATTGCAAAGACAGTC 
CAGACTATTGTAGATTTTAAGGCGTCTCGCTCACTACCTTTTGAGCTGGATTATATTGTTATTAACGATGGGTCAACCGATGGTACTCCAGAGTTA 
TTAGATAGATTGGGTTTAAATCATATTGACCTTGTTCAAAATCTAGGTATTGGTGGCTGTGTGCAGACAGGATACTTATACGCTAATCGTAATCAT 
TACGATGTTGCCGTTCAATTTGATGGTGATGGTCAACATGATATTAGAAGCATTGAAGATGTTGTTATGCCAATCTTAAATGACGAAGCAGATTTT 
GTTATTGGTTCTCGCTTTGTTGATAAAAAACATCAAAATTTTCAATCGACAGCAATGAGGCGTCTTGGCATAAATTTAATATCTGCTGCTATAAAA 
TTAACGACGGGACACAAAGTCTATGATACAACAAGTGGTTATAGGGCAGCCAACGCGGCGCTAATAGCTTATTTATCGTGTCATTATCCAGTACAA 
TACCCAGAGCCTGAATCAACTGCTCGGATTTTGAAAAAAGGCTATCGTTTGAAGGAAGTCACAGCTAATATGTTTGAACGTGAGGCAGGTACTTCA 
AGTATAAGTTCCCTAAAATCGATTTTTTATATGACGGATGTTTTAACATCAATTATTATTGCAGGGTTTATTAAGGAGGATGATAAA 

SEQ ID 3778 
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MQQIITIRDKMMKKILLVIPAYNEEGSIAKTVQTIVDFKASRSLPPELDYIVINDGSTDGTPELLDRLGLNHIDLVQNLGIGGCVQTGYLYANRNH 
YDVAVQFDGDGQHDIRSIEDWMPILNDEADFVIGSRFVDKKHQNFQSTAMRRLGINLISAAIKLTTGHKVYDTTSGYRAANAALIAYLSCHYPVQ 
YPEPESTARILKKGYRLKEVTANMFEREAGTSSISSLKSIFYMTDVLTSIIIAGFIKEDDK 

SEQ ID 3779 

GTGAAAAAGTTAATCATTATTCCTGCTTACAATGAAAGCAGTAATATTGTCAATACTATACGTACTATTGAATCAGATGCCCCGGATTTTGACTAT 
ATCATTATTGATGATTGCTCAACGGATAATACGTTAGCAATATGTCAAAAACAGGGGTTCAATGTTATTTCTTTGCCCATTAACCTGGGAATTGGC 
GGTGCGGTGCAAACTGGCTATCGTTATGCACAAAGATGTGGATATGACGTTGCAGTTCAAGTAGATGGAGATGGTCAGCACAATCCATGCTATTTG 
GAAAAAATGGTTGAGGTATTAGTTCAATCTTCAGTAAATATGGTAATTGGATCACGATTTATCACAAAAGAAGGGTTTCAGTCATCATTTGCTCGA 
CGTATCGGCATAAAGTATTTTACTTGGCTTATTGCGCTACTAACAGGAAAAAAAATAACAGATGCAACGTCAGGTCTAAGGTTAATTGACCGTTCA 
TTGATTGAACGTTTTGCTAATCATTATCCAGATGATTATCCTGAACCTGAAACAGTTGTTGATGTATTGGTTAGTCATTTTAAAGTGAAAGAAATT 
CCTGTTGTAATGAATGAGCGACAAGGCGGTGTGTCATCTATCTCGTTGACGAAATCGGTCTATTATATGATTAAAGTGACTTTAGCTATTTTAGTT 
GTTAGATTGAAAGGAAATCGT 

SEQ ID 3780 

VKKLIIIPAYNESSNIVNTIRTIESDAPDFDYIIIDDCSTDNTLAICQKQGFNVISLPINLGIGGAVQTGYRYAQRCGYDVAVQVDGDGQHNPCYL 
EKMVEVLVQSSVNMVIGSRFITKEGFQSSFARRIGIKYFTWLIALLTGKKITDATSGLRLIDRSLIERFANHYPDDYPEPETWDVLVSHFKVKEI 
PWMNERQGGVSSISLTKSVYYMIKVTLAILWRLKGNR 

SEQ ID 3781 

ATGAAAGTTAATATTTTAATGGCCACCTACAATGGAGAGAAGTTTCTGGCGCAGCAAATCGAAAGTATCCAAAAGCAAACCTTTAAAGAGTGGAAC 
CTCCTAATCAGAGATGATGGTTCAAGTGACAAGACATGTGATATTATTAGAAACTTTACTGCTAAAGATTCTCGAATTCGTTTCATTAATGAAAAT 
GAGCACCATAATTTAGGAGTTATTAAATCATTTTTTACGCTAGTTAATTACGAAGTTGCAGATTTCTATTTTTTTAGTGATCAAGATGATGTATGG 
TTGCCAGAAAAGTTATCTGTAAGTTTAGAGGCAGCAAAGCATAAAGCATCTGATGTACCATTACTTGTTTATACTGATTTGAAAGTTGTTAATCAA 
GAATTAAATATTTTACAAGACAGCATGATTCGGGCTCAATCGCACCATGCCAATACGACATTATTACCAGAACTAACTGAGAATACTGTTACTGGT 
GGGACTATGATGATAAATCATGCATTAGCTGAGAAGTGGTTTACTCCTAATGATATCTTAATGCATGATTGGTTTTTAGCACTCTTAGCAGCAAGT 
TTAGGAGAAATCATTTATTTGGATTTACCAACTCAACTATACCGTCAACATGACAATAATGTTTTGGGGGCGAGGACAATGGATAAGAGATTTAAG 
ATACTTCGTGAAGGTCCTAAATCTATATTTACAAGGTATTGGAAACTTATCCATGACTCACAAAAGCAAGCTTCCTTAATTGTTGATAAGTATGGT 
GATATTATGACAGCTAATGATCTTGAGCTCATTAAATGTTTTATAAAAATTGACAAACAGCCTTTTATGACAAGATTAAGGTGGTTATGGAAATAT 
GGTTATAGCAAAAATCAATTTAAGCATCAAGTTGTGTTTAAATGGTTGATTGCAACAAATTATTACAATAAGAGA 

SEQ ID 3782 

MKVNILMATYNGEKFLAQQIESIQKQTFKEWNLLIRDDGSSDKTCDIIRNFTAKDSRIRFINENEHHNLGVIKSFFTLVNYEVADFYFFSDQDDVW 
LPEKLSVSLEAAKHKASDVPLLVYTDLKWNQELNILQDSMIRAQSHHANTTLLPELTENTVTGGTMMINHALAEKWFTPNDILMHDWFLALLAAS 
LGEIIYLDLP'I'QLYRQHDNNVLGARTMDKRFKILREGPKSIFTRYWKLIHDSQKQASLIVDKYGDIMTANDLELIKCFIKIDKQPFMTRLRWLWKY 
GYSKNQFKHQWFKWLIATNYYNKR 

SEQ ID 3783 

ATGGATTGTTTAGCTAGAATGGAGAAGATGATGCAAGATGTTTTCATTATAGGAAGTAGAGGGTTGCCAGCTCGTTACGGTGGTTTTGAAACTTTT 
GTTTCAGAATTGATTAATCATCAAAAAAGTTTCGACATAAAATACCATGTTGCATGCCTTAGTGATAAAGAACATCATACTCATTTTAACTTTGCT 
GACGCTGATTGTTTTACTATAAATCCTCCCCAATTAGGGCCAGCACGTGTGATTGCTTATGATATTATGGCCATTAATTATGCCCTTGACTTGGTT 
AAGACACATGATTTAAAAGAGCCTATTTTTTATATTTTAGGAAATACAATTGGTGCCTTTATTTGGCATTTTGCCAATAAAATACATAAAGTCGGT 
GGCTTATTGTATGTTAATCCGGATGGTTTAGAGTGGAAGCGATCAAAGTGGTCTCGTCCCACACAGCGTTATTTAAAATACGCCGAAAAATGTATG 
ACTAAAAATGCAGACCTAATTATTTCTGATAATATTGGTATTGAAAATTACATTCAATCTACCTACTCTAATGTGAAGACAAGGTTCATTGCTTAC 
GGTACAGAGATTAATTCTAGGAAATTATCGTCAGATGATCCACGTGTCAAACAGTTGTTTAAAAAATGGAATATTAAGTCTAAGGGTTACTATCTA 
ATCGTTGGTCGATTTGTCCCTGAAAACAATTATGAAACGGCTATTAGGGAGTTCATGGCTTCAGATACTAAGCGTGATTTAGTTATTATCTGTAAC 
CATCAAAATAACCCCTACTTTGAAAAGTTGTCCTTAAAGACAAACCTTCAACAAGATAAAAGAGTTAAGTTTGTAGGTACGCTCTATGAAAAAGAT 
CTGCTGGATTATGTTCGTCAACAAGCCTTTGCTTATATTCATGGGCATGAAGTTGGCGGTACTAATCCAGGACTGCTTGAGGCTTTAGCTAATACT 
GATTTGAATCTTGTTCTAGATGTTGATTTCAACAAATCAGTAGCAGGTCTCTCAAGTTTTTACTGGGCTAAAAAAGAGGGGGATTTAGCTAAGCTT 
ATTAACGATAGTGATCAACAACAGGATTTATCTACTTACGGTGATCGAGCAAAAGCCATTATTCAAGAAAACTATACTTGGAAAAAAATTGTTGAA 
GAATATGAGGATTTGTTTTTAAATGAAAGT 

SEQ ID 3784 

MDCLARMEKMMQDVFIIGSRGLPARYGGFETFVSELINHQKSFDIKYHVACLSDKEHHTHFNFADADCFTINPPQLGPARVIAYDIMAINYALDLV 

KTHDLKEPIFYILGNTIGAFIWHFANKIHKVGGLLYVNPDGLEWKRSKWSRPTQRYLKYAEKCMTKNADLIISDNIGIENYIQSTYSNVKTRFIAY 

GTEINSRKLSSDDPRVKQLFKKWNIKSKGYYLIVGRFVPENWYETAIREFMASDTKRDLVIICNHQNNPYFEKLSLKTNLQQDKRVKFVGTLYEKD 

LLDYVRQQAFAYIHGHEVGGTNPGLLEALANTDLNLVLDVDFNKSVAGLSSFYWAKKEGDLAKLINDSDQQQDLSTYGDRAKAIIQENYTWKKIVE 
EYEDLFLNES 

SEQ ID 3785 

ATGCAGGATGTTTTTATCATTGGTAGCAGAGGGTTACCAGCGAAATACGGTGGCTTTGAAACCTTTGTCGAAGAGTTGATTAGTCATCAATCATCT 

AAAAACATTCGTTATCATGTTGCTTGTTTAAGCGATACGAAGCATAAGGTTCATTTTGATTATAAGGGGGCAGATTGCTTTTACCTTAATCCCCCA 

AAACTTGGTCCTGCTAGAGTTATTGCTTATGATATGATGGCAATTACCTATGCCCTGTCTTATAGCGACCAACACCAGATTCAGAACCCTATTTTT 

TATGTGTTGGGCAATACTGTAGGCGCTTTTATTGCGCCATTTGTGAAGCAGATTCACAATCGAGGTGGACGCTTTTTTATCAATCCAGACGGGTTA 

GAGTGGAAACGGTCTAAATGGTCAAGACCAGTGCAGGCCTACCTGAAGTTTTCCGAAAAGCAAATGACTAGACAGGCTGATTTGGTCATTTCAGAT 

AATATTGGCATTGACCGCTACCTTAAACAAGTTTATCCTTGGTCTAAAACATGTTTTATTGCTTATGGAACGCAGACACAACCTTCACGTTTGGCA 

ACAGCAGATAGCAAGGTCAGAGCTTATTTTCAAACCTTTGATATTAGAGAAAAGGATTACTATCTCATTTTAGGACGCTTTGTTCCTGAAAATAAT 

TACGAAACCGCTATTAAAGAATTTATGGCTTCCTCAACTAAGCGTGATTTAGTGATTATTTGTAATCATGAAGGCAATGCTTACTTTAAGCAATTA 

CTTGCTGAGACAGAGTGTGATAAAGACCCACGCATTAAATTTGTTGGTACCCTTTATGACAAAGAACTATTAGCCTACATTCGAGAACAGGCTTAT 

GCCTATATCCATGGTCATGAGGTAGGAGGGACTAATCCAGGCCTTCTAGAAGCACTAGCCCATACCAATCTTAATTTGGTTTTAGGAGTTGATTTT. 

AACCAGTCGGTGGCTAAGTCTGCTGCGCTTTATTGGACCAAGCAAAAAGGGCAATTAGCAGAGCTGATTAACCAAGTTGATGCAGGTTTTGATAGT 

GATCATCTGGGCAAAGAAGCCAAAGCTATTATTCAAGAACATTACACTTGGGAAAAAATTGTAGGGGAGTACGAGGCTTTATTTTTAAATGAACAT 

SEQ ID 3.786 

MQDVFIIGSRGLPAKYGGFETFVEELISHQSSKNIRYHVACLSDTKHKVHFDYKGADCFYLNPPKLGPARVIAYDMMAITYALSYSDQHQIQNPIF 
YVLGNTVGAFIAPFVKQIHNRGGRFFINPDGLEWKRSKWSRPVQAYLKFSEKQMTRQADLVISDNIGIDRYLKQVYPWSKTCFIAYGTQTQPSRLA 
TADSKVRAYFQTFDIREKDYYLILGRFVPENNYETAIKEFMASSTKRDLVIICNHEGNAYFKQLLAETECDKDPRIKFVGTLYDKELLAYIREQAY 
AYIHGHEVGGTNPGLLEALAHTNLNLVLGVDFNQSVAKSAALYWTKQKGQLAELINQVDAGFDSDHLGKEAKAIIQEHYTWEKIVGEYEALFLNEH 

SEQ ID 3787 

ATGATTTTAATTACAGGGGCAAACGGGCAATTAGGTAGTGAATTACGTCACCTTTTAGACGAACGAACTCAAGAGTATGTTGCTGTTGATGTAGCT 
GAAATGGATATTACAAATGCCGAGATGGTGGACAAAGTCTTTGAAGAGGTGAAGCCATCTTTAGTTTACCATTGTGCAGCTTACACAGCTGTTGAT 
GCGGCAGAAGATGAAGGAAAAGAGCTAGACTTTGCAATCAATGTCACTGGTACAGAGAATGTCGCTAAGGCTGCTGCTAAACATGATGCAACACTT 
GTTTACATTTCGACGGACTACGTGTTTGATGGTGAAAAACCAGTGGGGCAAGAATGGGAAGTAGATGATCTGCCTGATCCCAAAACAGAGTACGGT 
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CGTACAAAACGTATGGGTGAAGAGTTAGTTGAAAAATATACTTCAAAATTCTATACCATTCGCACAGCGTGGGTATTTGGTAACTATGGTAAAAAC 
TTTGTCTTTACGATGCAAAACCTTGCAAAAACACACAAAACTCTAACTGTTGTTAACGACCAACATGGACGACCAACATGGACACGTACTTTGGCT 
GAGTTTATGACTTATTTAGCTGAAAATCAAAAAGATTTTGGTTACTATCATTTATCAAATGATGCTAAAGAAGATACAACATGGTATGATTTTGCG 
GTTGAAATCTTAAAAGACACAGATGTGGAGGTTAAGCCTGTTGATTCTAGTCAATTCCCAGCAAAAGCAAAACGTCCTTTAAATTCAACTATGAGT 
TTGGAAAAAGCGAAAGCAACAGGATTTGTGATTCCTACTTGGCAAGATGCTTTAAAAGAGTTCTACAAGCAGGAAGTTAAAAAA 

SEQ ID 3788 

MILITGANGQLGSELRHLLDERTQEYVAVDVAEMDITNAEMVDKVFEEVKPSLVYHCAAYTAVDAAEDEGKELDFAINVTGTENVAKAAAKHDATL 
VYISTDYVFDGEKPVGQEWEVDDLPDPKTEYGRTKRMGEELVEKYTSKFYTIRTAWVFGNYGKNFVFTMQNLAKTHKTLTWNDQHGRPTWTRTLA 
EFMTYLAENQKDFGYYHLSNDAKEDTTWYDFAVEILKDTDVEVKPVDSSQFPAKAKRPLNSTMSLEKAKATGFVIPTWQDALKEFYKQEVKK 

SEQ ID 3789 

ATGTTAGAGAACACTAAGATACTGAGAAAAGTGTTCTACCTATGGCAAAAAGGAGAACTGATGATTTTAATTACAGGAAGCAATGGTCAATTAGGG 
ACAGAACTTCGATACTTATTAGATGAACGAGGTGTTGATTATGTAGCCGTTGATGTCGCAGAAATGGACATCACAAATGAAGACAAAGTCGAAGCT 
GTTTTTGCGCAGGTCAAGCCAACATTGGTCTATCATTGTGCTGCTTATACGGCAGTTGATGCAGCAGAAGACGAAGGAAAAGCCTTGAATGAGGCT 
ATTAATGTAACAGGCTCAGAAAATATTGCCAAGGCTTGTGGAAAATATGGGGCTACCCTTGTTTACATTTCAACAGACTACGTATTTGATGGCAAT 
AAACCAGTCGGTCAAGAATGGGTAGAAACAGATCATCCAGACCCTAAGACAGAATATGGCCGTACAAAACGTTTAGGAGAACTAGCTGTTGAACGA 
TACGCAGAGCATTTTTATATTATCCGTACTGCTTGGGTATTTGGAAATTATGGTAAAAACTTTGTCTTTACCATGGAGCAGTTAGCAGAAAATCAC 
TCCCGTTTGACTGTTGTCAATGACCAACACGGTCGGCCAACGTGGACAAGGACCTTGGCAGAATTCATGTGTTATTTGACAGAGAATCAAAAAGCC 
TTTGGTTACTATCACTTGTCAAATGATGCTAAGGAAGACACCACTTGGTATGATTTTGCCAAAGAAATCTTAAAAGACAAGGCTGTTGAAGTGGTG 
CCAGTTGATTCATCAGCTTTCCCAGCAAAAGCCAAACGTCCTTTAAATTCAACCATGAATCTTGATAAGGCAAAAGCAACAGGGTTTGTTATTCCA 
ACATGGCAAGAAGCCTTGAAGGCATTTTACCAACAAGGACTGAAAAAG 

SEQ ID 3790 

MLENTKILRKVFYLWQKGELMILITGSNGQLGTELRYLLDERGVDYVAVDVAEMDITNEDKVEAVFAQVKPTLVYHCAAYTAVDAAEDEGKALNEA 
INVTGSENIAKACGKYGATLVYISTDYVFDGNKPVGQEWVETDHPDPKTEYGRTKRLGELAVERYAEHFYIIRTAWVFGNYGKNFVFTMEQLAENH 
SRLTWNDQHGRPTWTRTLAEFMCYLTENQKAFGYYHLSNDAKEDTTWYDFAKEILKDKAVEWPVDSSAFPAKAKRPLNSTMNLDKAKATGFVIP 
TWQEALKAFYQQGLKK 

SEQ ID 3791 

ATGTCAGAAGTAAAGCAATATAGCGAAGAAGAAGTTGGAAAAATAAAAGATCGTATCCTAGAAGCTTTGGAGATGGTTATCGATCCTGAATTGGGA 
ATAGATATTGTTAACCTTGGGTTAATTTATGAGATTCGCTTTGAAGATAACGGTCGAACTGAAATTGATATGACTTTAACGACTATGGGATGCCCG 
TTAGCAGATTTATTGACAGATCAAATTCATGATGTTATGAAAACAGTCCCAGAGGTAACTGAAACCGAGGTGAAATTGGTATGGTACCCAGCCTGG 
TCTGTTGATAAGATGAGTCGTTATGCTCGTATCGCTTTGGGAATTCGTTCA 

SEQ ID 3792 

MSEVKQYSEEEVGKIKDRILEALEMVIDPELGIDIVNLGLIYEIRFEDNGRTEIDMTLTTMGCPLADLLTDQIHDVMKTVPEVTETEVKLVWYPAW 
SVDKMSRYARIALGIRS 

SEQ ID 3793 

ATGTCTGATACACCAAAATATACACAAGATCAGGTGATAGCTATCAAGAATAGAATTCTTGAAGCTTTAGAAACTGTTATTGATCCCGAGCTAGGT 
ATTGATGTTGTTAATCTAGGCTTGATTTATGAAATTCGGTTTAATGATAACGGTTATACAGAGATTGATATGACACTCACAACAATGGGTTGTCCT 
TTGGCAGACTTGTTGACAGATTACATCCATGATGCCCTGCAAGATGTGCCAGAAGTCACTAAGACTGAGGTCAAATTAGTCTGGTACCCTGCTTGG 
ACGGTTGATAAAATGAGCCGCTATGCTAGGATTGCGCTGGGTATTCGC 

SEQ ID 3794 

MSDTPKYTQDQVIAIKNRILEALETVIDPELGIDWNLGLIYEIRFNDNGYTEIDMTLTTMGCPLADLLTDYIHDALQDVPEVTKTEVKLVWYPAW 
TVDKMSRYARIALGIR 

SEQ ID 3795 

TTGCTCAAAAAAGAAATATGGAATGAGGAACCTATGGCAGAGAAAAAAGGAAATACAACTTTTAATGTTCAAGTTGCGGATTTTATTCGCAATCAT 
AAAAAACAAGGTACTGCAATTGATGATGAGGTAACAGAAAAACTTGTTATTCCTTTTGTTTTAGATGCAGATCAAATTGATGATTTGTTAGAACGA 
TTGACAGACGGTGGCATTTCAATCACAGATAAAGAAGGCAATCCTTCAACAAAGTATGTGGTAGAAGGGCCAAAACCTGAAGAATTGACTGATGAA 
GAGCTCATAGGAAGTAATTCTGCTAAAGTCAATGACCCAGTACGTATGTACTTGAAGGAAATTGGTGTTGTTCCTCTTTTAACGAATGAAGAAGAA 
AAAGAATTGGCTGTTGCGGTTGCTGAGGGAGATTTAATGGCTAAACAACGTTTAGCTGAAGCAAACCTTCGTCTTGTTGTCTCAATTGCAAAACGT 
TATGTTGGACGTGGAATGCAATTTCTTGATTTAATTCAAGAGGGTAACATGGGGCTCATGAAAGCTGTTGATAAATTTGATTATTCAAAGGGATTC 
AAATTTTCAACTTATGCAACATGGTGGATTCGTCAAGCTATAACACGTGCAATTGCAGATCAAGCACGTACGATTCGTATTCCTGTTCATATGGTT 
GAAACGATTAATAAATTGGTCCGTGAACAACGTAATCTTCTTCAAGAACTTGGTCAAGATCCAACTCCTGAGCAAATCGCAGAACGCATGGATATG 
ACACCAGATAAAGTACGTGAAATCCTAAAAATTGCTCAAGAGCCGGTATCGCTAGAAACGCCAATCGGTGAGGAAGATGATAGCCATTTGGGTGAT 
TTCATTGAAGACGAAGTTATTGAAAATCCAGTAGATTATACTACACGTGTTGTTCTTCGTGAGCAATTAGATGAGGTTTTAGATACTCTTACTGAC 
CGTGAAGAGAATGTTCTTCGTTTACGCTTTGGTCTTGACGATGGTAAAATGCGTACGTTAGAGGACGTAGGTAAAGTATTTAATGTTACTCGTGAG 
CGCATTCGTCAGATTGAAGCTAAAGCCCTTAGAAAACTTCGCCATCCTAGTCGTAGCAAGCAACTTAAAGATTTCATGGAAGAT 

SEQ ID 3796 

MLKKEIWNEEPMAEKKGNTTFNVQVADFIRNHKKQGTAIDDEVTEKLVIPFVLDADQIDDLLERLTDGGISITDKEGNPSTKYWEGPKPEELTDE 
ELIGSNSAKVNDPVRMYLKEIGWPLLTNEEEKELAVAVAEGDLMAKQRLAEANLRLWSIAKRYVGRGMQFLDLIQEGNMGLMKAVDKFDYSKGF 
KFSTYATWWIRQAITRAIADQARTIRIPVHMVETINKLVREQRNLLQELGQDPTPEQIAERMDMTPDKVREILKIAQEPVSLETPIGEEDDSHLGD 
FIEDEVIENPVDYTTRWLREQLDEVLDTLTDREENVLRLRFGLDDGKMRTLEDVGKVFNVTRERIRQIEAKALRKLRHPSRSKQLKDFMED 

SEQ ID 3797 

ATGACAAAACAAAAAGAAATAACAACTTTTAACGTTCAAGTTGCGGAGTTTATTCGCCATCACAAAAAAGAAGGAACAGCGATTGATGATGACGTG 
ACCGAAAAACTTGTCATTCCATTTGCTTTGGATGCTGATCAGATTGATGACTTACTTGAGCGGTTAACAGATGGTGGTATCTCGATTACGGATAAA 
GAAGGTAACCCATCATCAAAATACATTGTTGAAGAACCAAAACCAGAAGAATTAACTGATGAAGAATTAATTGGTAGTAATTCAGCTAAAGTAAAC 
GACCCTGTCCGCATGTACCTCAAAGAAATTGGTGTGGTACCGCTTTTAACAAGTGAAGAGGAAAAAGAATTGGCTGTTGCGGTTGCCAAGGGAGAT 
TTAATGGCTAAACAACGTTTAGCGGAAGCAAACCTTCGTCTTGTTGTCTCAATTGCAAAACGTTATGTTGGACGTGGAATGCAATTTCTTGATTTA 
ATTCAAGAAGGTAACATGGGACTCATGAAAGCTGTTGATAAATTTGATTATTCAAAAGGATTCAAATTCTCAACTTATGCAACATGGTGGATTCGT 
CAAGCTATAACACGCGCAATTGCAGATCAAGCACGTACGATTCGTATCCCTGTTCATATGGTTGAAACCATTAATAAATTGGTTCGTGAACAACGT 
AACCTTCTTCAAGAACTTGGTCAAGATCCAACGCCAGAACAAATCGCAGAACGTATGGAAATGACTCCAGACAAGGTTCGTGAAATTCTAAAAATT 
GCTCAAGAACCTGTTTCTTTAGAAACACCAATTGGGGAAGAAGATGATAGTCACTTAGGTGATTTTATCGAAGATGAAGTTATTGAAAATCCAGTA 
GATTATACGACGCGTGTTGTTCTTCGTGAGCAATTGGATGAAGTTTTAGATACGCTTACTGACCGTGAAGAGAACGTTCTTCGCCTACGCTTTGGC 
CTTGACGATGGTAAAATGCGTACGTTAGAGGACGTAGGTAAAGTCTTTAATGTTACTCGTGAGCGCATTCGACAGATTGAAGCTAAAGCCCTTAGA 
AAACTTCGCCATCCTAGTCGTAGTAAACAATTAAGAGACTTTATAGAGGAC 

SEQ ID 3798 

MTKQKEITTFNVQVAEFIRHHKKEGTAIDDDVTEKLVIPFALDADQIDDLLERLTDGGISITDKEGNPSSKYIVEEPKPEELTDEELIGSNSAKVN 
DPVRMYLKEIGWPLLTSEEEKELAVAVAKGDLMAKQRLAEANLRLWSIAKRYVGRGMQFLDLIQEGNMGLMKAVDKFDYSKGFKFSTYATWWIR 
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QAITRAIADQARTIRIPVHMVETINKLVREQRNLLQELGQDPTPEQIAERMEMTPDKVREILKIAQEPVSLETPIGEEDDSHLGDFIEDEVIENPV 
DYTTRWLREQLDEVLDTLTDREENVLRLRFGLDDGKMRTLEDVGKVFNVTRERIRQIEAKALRKLRHPSRSKQLRDFIED 

SEQ ID 3799 

ATGTTGGTAATCTTCCACAAATTTAAAGACATCACCAGAGCGACCACAACCAAAACAATGAAAAAACTGCCTATCTTCGATAACATTAAAAGATGG 
CGTTTTTTCTTTATGAAATGGGCA 

SEQ ID 3800 

ML VI FHKFKD I TRATTTKTMKKLPI FDNI KRWRFFFMKWA 

SEQ ID 3801 

GTGAAGAAGAAATCCTTGAAAAAGCTTTTGAAAAAATTTACACAGAAAAGAAAAAATGATATAATCAAATGTAAAACTATAATGGGTTATTTCTGT 
GGAGGTCATGACTTGGCAATTGATAAAGAAAAAATTTCTGAAATCAAGAACAGTGTTAACATTGTTGATGTCATCGGTGAAGTTGTCGGTTTGACA 
AAAACAGGACGCAATCATCTTGGTTTATGCCCATTTCATAAAGAAAAAACGCCATCTTTTAATGTTATCGAAGATAGGCAGTTTTTTCATTGTTTT 
GGTTGTGGTCGCTCTGGTGATGTCTTTAAATTTGTGGAAGATTACCAACATATTAGTTTTTTAGATAGTGTACAAGTTCTAGCTGAACGTTCAGGA 
ATACCTCTAGATACTAATTTTAAGGGGCAAGTTCCTAAAAAACCTAAAGCTAATCAGTCGCTTTTAGATATTCATAGAGTTGCTTCGGGATTTTAC 
CATGCCTATTTAATGACAAGTAATGATGGTGAACGCGCTAGACAATACCTTGCCGAGCGCGGAGTGACAGAGGACTTAATTAAACATTTTCAAATA 
GGATTATCGCCGGGAGGGCAGGATTTTCTATATCGTCGTCTGGCAAAAGAGTTTGATGAAAAAACTTTGATGTCTTCTGGTTTGTTCAATTATTCA 
GAAAATAGCAATCAGTTTTACGATTCATTTAATAATAGAATTATGTTTCCGTTAACTAATGATATTGGTGAAGTCATTGCGTTTTCAGGACGAGTT 
TGGACTCAAGAGGACATTGATAGAAAACAAGCTAAATATAAAAATTCTCGTGCCACCCCTATTTTTAATAAGTCTTACGAGCTTTACCATTTAGAT 
AAAGCGCGTGCTGTAATTAATAAAGCACACGAAGTTTACCTAATGGAAGGCTTTATGGATGTTATTGCAGCTTATCGTGCAGGAATTGAGAATGTT 
GTTGCTTCTATGGGGACCGCTTTAACCAATGAACATGTTAGACACCTTAAAAGATTTACTAAGAAAGTTGTTCTGACTTATGATGGTGATAGAGCT 
GGTCAAAACGCAATTGACAAGTCTTTAGAACTGCTATCAGATATGACTGTTGATATCGTTAGGATACCTAATAAAATGGACCCTGATGAATTTCTA 
CAAGCAAATTCAGCAGAAGATTTTAAACAACTCTTAGAAAATGGGCGCATCAGTAATACAGAGTTTTATATCCACTACTTAAAGCCTGAAAACACC 
GATAATTTACAATCTGAAATTGCTTATGTTGAAAAAATAGCGAAATTAATTGCTAAATCTCCATCGATAACAGCACAAAATTCATATATTACAAAA 
GTGGCTGAACTCTTGCCAGATTTTGATTATTTTCAAGTAGAACAATCGGTTAATAACGAACGATTGCATCATAGAAGTCAACAGCAAGCTTCATCT 
TCAGTACAAACAAGTGCTACAGTGCAATTACCACAGACAGGTAAGTTATCAGCTATCACTAAAACAGAAATGCAATTGTTTCATCGATTATTGAAT 
CATCCCTACCTGTTAAATGAATTCCGTAATAGGGATAATTTTTATTTTGATACAACAGAAATACAAGTTTTATATGAGTTGCTAAAAGAAAGTGGT 
GAGATCACGTCTTATGATTTATCACAAGAAAGTGACAAAGTTAATCGTACTTATTATATAATTTTAGAGGAACAATTACCTGTAGAAGTATCTATT 
GGAGAGATTGAAGCCGTCGAAAAGGCACGTGACCGTTTATTGAAAGAACGTGATTTAAGAAAACAAAGCCAGTTAATTAGACAATCTAGTAATCAA 
GGTGATGAAGAAGGAGCCTTGGCTGCATTAGAAAATTTAATTGCTCAAAAAAGAAATATGGAA 

SEQ ID 3802 

MKKKSLKKLLKKFTQKRKNDIIKCKTIMGYFCGGHDLAIDKEKISEIKNSVNIVDVIGEWGLTKTGRNHLGLCPFHKEKTPSFNVIEDRQFFHCF 
GCGRSGDVFKFVEDYQHISFLDSVQVLAERSGIPLDTNFKGQVPKKPKANQSLLDIHRVASGFYHAYLMTTNDGERARQYLAERGVTEDLIKHFQI 
GLSPGGQDFLYRRLAKEFDEKTLMSSGLFNYSENSNQFYDSFNNRIMFPLTNDIGEVIAFSGRVWTQEDIDRKQAKYKNSRATPIFNKSYELYHLD 
KARAVINKAHEVYLMEGFMDVIAAYRAGIENVVASMGTALTNEHVRHLKRFTKKVVIiTYDGDRAGQNAIDKSLELLSDMTVDIVRIPNKMDPDEFL 
QANSAEDFKQLLENGRISNTEFYIHYLKPENTDNLQSEIAYVEKIAKLIAKSPSITAQNSYITKVAELLPDFDYFQVEQSVNNERLHHRSQQQASS 
SVQTSATVQLPQTGKLSAITKTEMQLFHRLLNHPYLLNEFRNRDNFYFDTTEIQVLYELLKESGEITSYDLSQESDKVNRTYYIILEEQLPVEVSI 
GEIEAVEKARDRLLKERDLRKQSQLIRQSSNQGDEEGALAALENLIAQKRNME 

SEQ ID 3803 

ATGGGATTTTTATGGGGAGGTGACGATTTGGCAATTGACAAAGAAATGATTTCCCAA6TAAAAAATAGCGTTAATATTGTCGATGTCATTGGAGAA 
GTGGTCAAACTTTCCCGATCAGGGCGGCATTACCTCGGGCTTTGCCCATTTCATAAGGAAAAGACACCCTCTTTTAATGTTGTTGAAGACAGACAA 
TTTTTTCACTGCTTTGGCTGTGGAAAATCAGGGGATGTTTTTAAATTTATTGAGGAATACCGCCAAGTCCCCTTCTTAGAAAGTGTTCAGATTATT 
GCCGATAAGACTGGTATGTCGCTTAATATACCGCCAAGTCAGGCAGTACTTGCTAGCCAACACAAGCACCCTAATCACGCTTTGATGACACTTCAT 
GAGGATGCTGCTAAATTTTACCATGCAGTTTTGATGACCACTACCATTGGTCAAGAAGCTAGGAAGTACCTTTACCAGAGAGGCTTGGATGACCAA 
TTAATTGAGCATTTCAATATTGGTTTAGCCCCAGATGAGTCAGATTATCTTTATCAAGCTCTTTCTAAAAAATACGAGGAAGGTCAATTGGTTGCT 
TCAGGATTGTTTCACTTGTCCGATCAATCCAATACCATTTACGACGCCTTTCGAAATCGTATCATGTTTCCCTTATCAGATGACCGAGGGCATATT 
ATTGCCTTTTCAGGACGTATCTGGACGGCAGCTGATATGGAAAAGAGACAGGCAAAGTATAAAAATTCAAGAGGAACAGTTCTTTTTAACAAATCT 
TATGAATTGTATCATCTGGACAAGGCAAGGCCTGTTATTGCCAAAACCCATGAAGTGTTTCTAATGGAAGGGTTTATGGACGTGATTGCCGCTTAC 
CGTTCCGGCTATGAAAATGCTGTTGCTTCAATGGGGACGGCATTGACTCAAGAACATGTCAATCACCTTAAGCAAGTCACTAAAAAAGTTGTTTTG 
ATTTATGATGGTGACGATGCTGGACAACATGCTATTGCAAAATCACTAGAATTGCTTAAAGATTTTGTTGTCGAAATTGTCAGAATCCCCAATAAA 
ATGGATCCTGACGAATTTGTACAACGGCATTCCCCAGAAGCATTTGCAGATTTGCTTAAGCAGTCACGGATCAGTAGTGTTGAATTTTTTATTGAT 
TACCTAAAACCTACTAATGTAGACAATTTGCAATCACAAATTGTTTATGTGGAGAAAATGGCACCATTGATTGCTCAATCACCATCCATCACAGCT 
CAACATTCGTATATTAACAAGATTGCTGATTTGTTGCCAAACTTTGACTATTTTCAAGTAGAACAATCAGTAAATGCATTAAGGATTCAAGATAGG 
CAAAAACATCAAGGTCAAATAGCTCAAGCCGTCAGCAATCTTGTGACCTTACCAATGCCAAAAAGTTTGACAGCTATTGCTAAGACAGAAAGTCAT 
CTCATGCATCGGCTCTTACATCATGACTATTTATTAAATGAATTTCGACATCGTGATGATTTTTATTTTGATACCTCTACCTTAGAATTACTTTAT 
CAACGGCTGAAGCAACAAGGACACATTACATCTTATGATTTGTCAGAGATGTCAGAGGAAGTTAACCGTGCTTATTACAATGTTTTAGAAGAAAAC 
CTTCCCAAAGAAGTAGCTCTTGGTGAGATTGATGATATTTTATCCAAACGTGCCAAACTTTTAGCAGAGCGCGATCTTCACAAACAAGGGAAAAAA 
GTTAGAGAATCTAGTAACAAAGGCGATCATCAAGCGGCTCTAGAAGTACTAGAACATTTTATTGCGCAGAAACGAAAAATGGAA 

SEQ ID 3804 

MGFLWGGDDLAIDKEMISQVKNSVNIVDVIGEWKLSRSGRHYLGLCPFHKEKTPSFNWEDRQFFHCFGCGKSGDVFKFIEEYRQVPFLESVQII 
ADKTGMSLNIPPSQAVLASQHKHPNHALMTIiHEDAAKFYHAVLMTTTIGQEARKYLYQRGLDDQLIEHFNIGLAPDESDYLYQALSKKYEEGQLVA 
SGLFHLSDQSNTIYDAFRNRIMFPLSDDRGHIIAFSGRIWTAADMEKRQAKYKNSRGTVLFNKSYELYHLDKARPVIAKTHEVFLMEGFMDVIAAY 
RSGYENAVASMGTALTQEHVNHLKQVTKKWLIYDGDDAGQHAIAKSLELLKDFWEIVRIPNKMDPDEFVQRHSPEAFADLLKQSRISSVEFFID 
YLKPTNVDNLQSQIVYVEKMAPLIAQSPSITAQHSYINKIADLLPNFDYFQVEQSVNALRIQDRQKHQGQIAQAVSNLVTLPMPKSLTAIAKTESH 
LMHRLLHHDYLLNEFRHRDDFYFDTSTLELLYQRLKQQGHITSYDLSEMSEEWRAYYNVLEENLPKEVALGEIDDILSKRAKLLAERDLHKQGKK 
VRESSNKGDHQAALEVLEHFIAQKRKME 

SEQ ID 3805 

TTGGATTTCTCAAAAGAAATCTGCTATAATGAACGTGAATTAAATAATATTAAGGAGCTTGTTCACATGATTAAAGAACTAAAAGAATTTTTATTT 
AAGGGTAATGTTTTAGACCTTGCTGTTGCTGTTATTTTAGGTGCAGCTTTTAATGCTATCATCACTTCACTTGTTAAAGACGTTATTACACCGCTT 
ATCCTTAATCCTGTATTAAAAGCTGCTGGCGTTTCAAATATCGCACAGCTTTCATGGAATGGTGTTGCTTACGGTAATTTCTTAAGTGCAGTTATT 
AATTTCTTAATCGTTGGTACTACTTTATTCTTCATCGTTAAAGCTGCTAACAAGGTTATGGCTAAGAAACCTGCTGAAGAAGAAATTATTGAAGTT 
GTTGAACCAACACAAGAGCAATTACTTGCTGAAATCCGCGACTTACTCGCTAACAAA 

SEQ ID 3806 

MDFSKEICYNERELNNIKELVHMIKELKEFLFKGNVLDLAVAVILGAAFNAIITSLVKDVITPLILNPVLKAAGVSNIAQLSWNGVAYGNFLSAVI 
NFLIVGTTLFFIVKAANKVMAKKPAEEEIIEWEPTQEQLLAEIRDLLANK 

SEQ ID 3807 
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ATGGTTAAAGAATTAAAAGCATTTTTGTTTAGAGGAAACATTATTGAACTTGCTGTAGCAGTTATCATCGGGGGAGCTTTTGGTGCTATTGTCACT 
TCTTTTGTGAACGATATTATCACACCGCTTATTTTAAACCCAGCTTTGAAAGCTGCAAATGTTGAAAACATCACTCAATTGTCATGGAATGGTGTT 
AAATATGGTAGCTTTTTAGGAGCCGTTATTAATTTTCTTATCATCGGTACCAGTCTTTTCTTTGTTGTAAAAGCCGCTGAAAAAGCTATGCCTAAA 
AAGGAAAAAGAAGCTGCAGCTCCTACTCAAGAAGAATTATTGACAGAAATCCGTGATTTGTTGGCTCAAAAA 

SEQ ID 3808 

MVKELKAFLFRGNIIELAVAVIIGGAFGAIVTSFVNDIITPLILNPALKAANVENITQLSWNGVKYGSFLGAVINFLIIGTSLFFWKAAEKAMPK 
KEKEAAAPTQEELLTEIRDLLAQK 

SEQ ID 3809 

gtgactaaagctggtactcttcaagaatcacgtaaacgtgaattctacgaaaaaccttctgtaaaacg'taaacgtaaatcagaagcagctcgcaaa 
cgtaaaaaattc 

SEQ ID 3810 

MTKAGTLQESRKREFYEKPSVKRKRKSEAARKRKKF 

SEQ ID 3811 

GTGAAAATGTTACAATATCTTGAGGAGGTGAAACACATGTCAAAAACAGTAGTACGTAAGAATGAATCTCTTGACGATGCTCTTCGTCGCTTCAAA 
CGTTCTGTTACTAAAGCTGGTACTCTTCAAGAATCACGTAAACGTGAATTCTACGAAAAACCTTCTGTAAAACGTAAACGTAAATCAGAAGCAGCT 
CGCAAACGTAAAAAATTC 

SEQ ID 3812 

VKMLQYLEEVKHMSKTWRKNESLDDALRRFKRSVTKAGTLQESRKREFYEKPSVKRKRKSEAARKRKKF 

SEQ ID 3813 

GTGAAAAAAACAATTGGTATTATAGGTATGGGAGTTAGTGGTTTAGCTGTTCTACTAGCACTTTCTCGTAAAAAAGAGAAAGAGTTAAAACAGTTA 

GCTATTTTTTGTTTTGATGATACTGTCCACTTTGGACGAGGAATTCCTTTTCAAGAAGACGTTGACTCAGCTTTAATCAATTCCCCAATCAACGAT 

ATTTCATTTGATTATCGCCATATGTCTGACTTCATGGATTGGTTAGAAGAAAATTACTATGACACAAATCTAACCTATGTATCAAGGACACTTTAC 

GGACAATACCTTTCAGAAAGAACTAAGTTACTTTTAGATAAACTCCCTGTCACGGTTATTAAAACAAGAGTGGATAAACTAAACTATTTATCAGAT 

GAGCAACAATGGCAAGTCTATATTCAAGATAAGCTTTTTCCTGTCACATTTGATGAATTACACTTAGCTTGTGGTGCTCTGCCTGTTATAGAACCT 

TATCATTTGGAAGGGAAGACCGATTATATCAAAGACCCTTATCCTATCAAATACTTGGCTCAGGAAAATTGGAAGGGAAAAACAGTTGCTATCATC 

GGGACTGGTCTAGCTGCAATTGATGTTATAAAATGGTTGCTACTCAATACACAATCTTCTGTTAAAGCATTTTCAAGAACCAACTACTTCCCTAGC 

GTCCGTATTGTTAATGATTTACCACTTACTTGGCACTTTTTTACCAATGATAACCTTAAAGCATTTCTATCACATCCTTCAAAAACCTTCACTATT 

GCCGATTTTAATGATTTGATGTCTGGCGAATTGGAGCATCTTGGCTTTAAAAACTGGAAAAATACAACAGAAACTTTTTTATCCCCAGGAATTGAT 

GGTCTCAAGTTAGCCTTTAAATACCCTAAGCAACTCTATCTATTACAACAATTAGCTTCACGAATCACTGTCTGGTTAACTGACCTTTGGCCACTC 

ATGTCATTATCAGATAAGAAAGAGTATAAAGCACTCTATGGAAAAGCGATTATTAACTTGCGAAATCCTATGCCTGATGAATCTGCTAAAGTAATT 

TTGAAAGCTGCACAAAAAGGGACTTTTTCTCTGATCAATAACGTCAAGACAATTACAAAAAATGACGAAGGATTTTCAATAGAAAAAGAAAAACAA 

AATCATATATCTGTCGATCGCGTCATTAACGCTACTGGTTACCAGTTAAACACTAAAAACTGGACAAAAGCCAATCCACTTCTAAAATCGCTCATC 

AATCAAGAATTTTGTCAAATTGACGATCAAGGAGGGATTACTATTTTAACTGAAAATGCACAAGTTTTGTCTCCAAAATATGGTCCAATGCCAGGT 

TTATATGCGCATGGTGCACTGGTTAATGGTGTCGTTTATCAGAATAACTCTACAATTAAAATTCAACAAATGGCAGAGCGAGCCTTTTCTGATAAT 
AAA 

SEQ ID 3814 

MKKTIGIIGMGVSGLAVLLALSRKKEKELKQLAIFCFDDTVHFGRGIPFQEDVDSALINSPINDISFDYRHMSDFMDWLEENYYDTNLTYVSRTLY 

GQYLSERTKLLLDKLPVWIKTRVDKLNYLSDEQQWQVYIQDKLFPVTFDELHLACGALPVIEPYHIiEGKTDYIKDPYPIKYLAQENWKGKTVAII 

GTGLAAIDVIKSJLLl^TQSSVKAFSRTNYFPSVRIVNDLPLTWHFFTNDNLKAFLSHPSKTFTIADFNDLMSGELEHLGFKNWKNTTETFLSPGID 

GLKLAFKYPKQLYLLQQLASRITVWLTDLWPLMSLSDKKEYKALYGKAIINLRNPMPDESAKVILKAAQKGTFSLINNVKTITKNDEGFSIEKEKQ 

NHISVDRVINATGYQLNTKNWTKANPLLKSLINQEPCQIDDQGGITILTENAQVLSPKYGPMPGLYAHGALVNGWYQNNSTIKIQQMAERAFSDN 
K 

SEQ ID 3815 

ATGCTCGAATTAAAAAATATTGCTTATCGTTATAAGGGGAACGACAATAAAACATTAGAAAATATCAATTATAGTTTTCAGTCAGGGGTATTTTAT 
ACTATATTAGGGAATTCTGGTTCAGGGAAAACAACCCTTCTATCCTTGATGGCAGGTCTTGATTCGCCTACTGAGGGACAAGTATTATTTAACAAA 
AAAGATATTAAAGAAGCAGGTTATGCTCAGCATCGCAAAAAGAATATAGCTTTGGTCTTTCAAAATTATAACCTTTTAGACTATCTAACCCCATTG 
• GAAAATGTTCAGTTGGTAAAACCTACTGCAGATAAACAATTATTGTTGGATTTAGGTTTAAAAGAAGATATGTTAACGCGAAATATCTTGAGATTA 
TCAGGAGGGCAACAACAACGTGTAGCTATTGCGAGAGCTTTGGTTGTAGGAACACCAGCTATTTTACTTGATGAACCTACGGGGAATTTAGATTTT 
GACATTTCGCGTGATATTACGATGCGTCTTAAAGATTTTGCGCATAAGGAAAAACGATGTGTTATTATGGTGACACATAGTAGAGAGATCGCTCAT 
ATGGCTGATACTGCTTTACAATTGATAGGAGATAACTTAAAAGAATTATCAAAAGAAAGTATAGCACAGTCTATATTACAACAAAGGAATTTA 

SEQ ID 3816 

MLELKNIAYRYKGNDNKTLENINYSFQSGVFYTILGNSGSGKTTLLSLMAGLDSPTEGQVLFNKKDIKEAGYAQHRKKNIALVFQNYNLLDYLTPL 

EIWQLVKPTADKQLLLDLGLKEDMLTRNILRLSGGQQQRVAIARALWGTPAILLDEPTGNLpFDISRDITMRLKDFAHKEKRCVIMVTHSREIAH 
MADTALQLIGDNLKELSKESIAQSILQQRNL 

SEQ ID 3817 

ATGATTGCTATTCCAGCCTTTGCTTTATCAGTACTTATCAGTCAATTTATTGGTCAAAAATTAGCAGACTCCTTAGTGTATCAGGCCTCTAGAACT 
GTCAGAGCAGACTTTATGAAAGGGTTTGGGAATATGCAGCTTGGGGCTGATAGTGATACAGATATGTTTATGCAAACGATTAAGACGTTAAATGTA 
CAAGTGAAGCCTGAGGAAGTCTGGTTAGTAATTCTAGTTGGTTTAGCAATCGTCTTATTTGCTATTATTACTACTAGTTTAATTATTGCTCGCTAC 
AAACCAAGGGGAATCTTATCAAAACTGTCC 

SEQ ID 3818 

MIAIPAFALSVLISQFIGQKLADSLVYQASRTVRADFMKGFGNMQLGADSDTDMFMQTIKTLNVQVKPEEVWLVILVGLAIVLFAIITTSLIIARY 
KPRGILSKLS 

SEQ ID 3819 

ATGTTTTCAAAAGACCCCGTTAGAAACAGTAAGGATAAAACATTAGTTGAAGCAACTATTGTTGGCATATATAAAGGTAAAACGGTACAAAAATCA 
AATTACCCTTATGAGATGCTAGAAAATACAGCCTTTTCAGATACGCAATTGATTAAGGATTTATACGGCTATTCTAAAGGTAAGGCCTTTTATCGC 
CAAACAACTGTATATCCTAAAAAGAATGCTGATATAGAAACTCTTAAAAGTTTTATCAAAAAACAATCCTAT 

SEQ ID 3820 

MFSKDPVRNSKDKTLVEATIVGIYKGKTVQKSNYPYEMLKNTAFSDTQLIKDLYGYSKGKAFYRQTTVYPKKNADIETLKSFIKKQSY 

SEQ ID 3821 

ATGAATTTATTTAAACGTTCCTTTTTATATGTTAGCCGTAAAAAGCGTAAGAGTATCACTTTATTCGTATGTTTATGGCTAGTTGCTTCTACATTA 
ATTAGCGGTATTGCGGTAAAAAATGCTGGTCTTACTGCTAAGAAGACATTTTCAAGGCAAACTGGATCAATTTTGCATATTTCATCGGATAGTACT 
GACCTTGTTGGTGATGGTTACGGATCTGGAGAAATCCCTGAAAAAGCAATAGTTAACATAGCAAGTAATCCAAATGTTAAGCGCGTTAATAATAAT 
TTGATGGCTTATGCTGGACTAACCTCGGAAAAAATGGTTACACGACCAAATGATAAAGAACAATATAAAGAACAAGTTTTACAAGTTCATGGTAAT 
AGTTACTCCGATACAGATCCTAAATACACAGCGGGGATGATTTCTCTTAAGGGAGGG 

SEQ ID 3822 
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MNLFKRSFLYVSRKKRKSITLFVCLWLVASTLISGIAVKMAGLTAKKTFSRQTGSILHISSDSTDLVGDGYGSGEIPEKAIVNIASNPNVKRVNNN 
LMAYAGLTSEKMVTRPNDKEQYKEQVLQVHGNSYSDTDPKYTAGMISLKGG 

SEQ ID 3823 

TTGATAGATAACGTAGAAGTCGATAGAGAATATCTAACGACTTCTATCGTTATTCTAGAGATTATTAAGATAGAAAAAGGAGGGAAAATAGTGAAC 
CTATGGACATTAAGTTTAGCTTATTTGAAACGTCAAAAAATGAAAACAGTAACCTTGTTCTTAGTTTTTCTAACTATAGGCACATGTTTAATCAGT 
CTGATGAGTATTCAGCATTCTTTGGAAAAAAATATCCTAACAAAACAAGGGAAAAGCATTTATTTAACCTCCAAAGAAAAGGCTTATTGGCCTGAA 
CAAGCATACGAAGCTTTGAAAAAAGCAAAAATGGTTGAGTCAGTAGAGGCAAGTTTAAGCATTGATGTTGGTAGCCGTTTAAAATCTGTATCACCA 
TATAACTCTTCTAAAGAAGAGAATCAAGTTACATTAGCAGGTTATCAAAGTACAGAAGATTTACGAGCTTTTCAGACAAAAGCATTGGTCTTAAAG 
AAAGGAAGCCATTTAGCGGCCGATAATACAAAACAAGTACTAGTTCCATTGAAGTTAGCACAAAAGAATCATTTAAGTGTGGGTAACAAATTGAGA 
TTAGGCAAAGAAAATGTTACTATTGCAGGAATTTATGATGCGAATAGTGCTAAGTCTAAAAATACTTTTAATCCCAATATTGATAATACATTGATT 
GCTCAGGCAACATTGGTTAGGAAGATTAGTAAACAAAAAGGTTATCAGACGGTTGCAGTGCGCTTAAGTGATAAACGTTTAGTGGATACAGTTATC 
CAAAACATCAAACAATGGCCGCTTGATTTCGGGAAATTAGATGTTCAAACAGCTAAAGAGTTTTATGGAGATTCTTATCGTAATATCGAGACATTG 
CATCGTCTAGTGGGACGAATCATTCTTATTGTTAGTCTCGTGGCGATGGCAATATTAGTTGTCATGCTAACATTTTGGATTAATAACCGCATTAAA 
GAGACGGGAATTTTACTCGCTATCGGAAAAACTAAGTTTGAAATCATAGGTCATTATCTGATAGAAGTACTGTTAGTAGCAGGTGCTGCCTTCACA 
CTATCTATTATTGGTGGTGTCTTTCTTGGAAAAACATTTGCAGCTGGCCTTTTATCACAAGTTAATGGTGGTGTGAGTTCACAAATTGTACAAAAT 
AGTAGTCTAATTATTGATAGAATTGATAACCTCGCTGTTTCTGTTGGAGTAATGGATGTCTTTAGACTCTATGCTCAGGGTGCTTTAATTTGCTTA 
TTTGCAGTTGTATTATCTAGTTATTCTATTCTTAAACTACAACCAAAGCAAATATTGTCACGAATGTCA 

SEQ ID 3824 

MIDNVEVDREYLTTSIVILEIIKIEKGGKIVNLWTLSLAYLKRQKMKTVTLFLVFLTIGTCLISLMSIQHSLEKNILTKQGKSIYLTSKEKAYWPE 
QAYEALKKAKMVESVEASLSIDVGSRLKSVSPYNSSKEENQVTLAGYQSTEDLRAFQTKALVLKKGSHLAADNTKQVLVPLKLAQKNHLSVGNKLR 
LGKENVTIAGIYDANSAKSKNTFNPNIDNTLIAQATLVRKISKQKGYQTVAVRLSDKRLVDTVIQNIKQWPLDFGKLDVQTAKEFYGDSYRNIETL 
HRLVGRIILIVSLVAMAILWMLTFWINNRIKETGILLAIGKTKFEIIGHYLIEVLLVAGAAFTLSIIGGVFLGKTFAAGLLSQVNGGVSSQIVQN 
SSLIIDRIDNLAVSVGVMDVFRLYAQGALICLFAWLSSYSILKLQPKQILSRMS 

SEQ' ID 3825 

ATGAATAAAATAACGACATTATCAACCATCGCCCTGACTTTAATGCTTTGCGTTGGATGTTCTGCCAATAAAGATAATCAAAAAACTAAAACTGAG 
GATCCTAAGCAAGAAAACGTAACTGCAAATCCGAAGGAAGACAAGGCAACAGCAGCCAAGCGAATGAAGTTAACGAAAGAACTTGAAAAATATAAT 
AAAGGCACAGAGAGCTTTATTAGTAACAAACAATATCAAAAATATATCAAAACACCTATCAAAGAATATGGTCAAAAGGTTGAAGTCAAAGGCAAG 
AAGATGAATGTCTATACTGTTGGAGAAGGTAAAGTACCAATTGTCTTTATTCCTGGTCAAGGGACGGTGACTGCCAAACATCAGTACCATAATTTG 
ATTAGTAATTTAAGTAAAACTCATAAGGTTGTGGTAGTTGAGCCATTTGGTTCAGGTTTAAGTGATGTCATTGACCAACCACGAAATCTAGCTAAT 
ATTACCTCAGATATCCACGAAGCTTTACAAAAAGTTGGTATTACCGGAAAATATGTAATTGCCTCTCATTCAATTGGTGGTGTTTATGCCCTTAAA 
TACATCAGTACTTATCCAAAGGAAGTGCTAGGATTAATAGGTTTAGATACATCAACGCCGGGTATGGAAGGTGGTAAGCAAGTTGATTTCGCTGCT 
CCAGTGTTAAAAGAATTACCTAAAATTCCTAAAGTATCCGACGATATTAATGCACAATTTTTTGCTATTGGACATAAGATACTTAATAATTCTAAT 
ATGAAAGAAGAAGCGAAGAATTCTTCTAATATGATTAACGAAAGTGCCAACTATAAGATTCCAAAGGGAATTCCTGCTATGTATTTATTAGCACGT 
GAAAGTGACTTAGGGCTTCAATTACGTAGTTTAGATATACCAATTAAAGGCAGTTGGCAAGAGCAACATAAGGAGTTATCAGAAGATCCAAAAGAA 
GTCTCTATTCATACACTAGACGGAACTCACCAAATTTATGATACTAACCTTAAAGAAGTAATTGATTATACTAACCAATTTATGAAAACATTTGAG 
AAA 

SEQ ID 3826 

MNKITTLSTIALTLMLCVGCSANKDNQKTKTEDPKQENVTANPKEDKATAAKRMKLTKELEKYNKGTESFISNKQYQKYIKTPIKEYGQKVEVKGK 
KMNVYTVGEGKVPIVFIPGQGTVTAKHQYHNLISNLSKTHKWVVEPFGSGLSDVIDQPRNLANITSDIHEALQKVGITGKYVIASHSIGGVYALK 
YISTYPKEVLGLIGLDTSTPGMEGGKQVDFAAPVLKELPKIPKVSDDINAQFFAIGHKILNNSNMKEEAKNSSNMINESANYKIPKGIPAMYLLAR 
ESDLGLQLRSLDIPIKGSWQEQHKELSEDPKEVSIHTLDGTHQIYDTNLKEVIDYTNQFMKTFEK 

SEQ ID 3827 

ATGAAATACCTAAGTCAAGGAGAAAAAATGAATAAAATAACGAAATTATCAACCGTTGCCCTCGCTTTGATGCTTTGCGTTGGATGTTCTGCCAAT 
AAAGATAATCAAAAAACTAAAACTGAGCAGCCTAAGCAAGAAAAGTCAATCGCTAAGCAAAAACAAGAGAGAGAAGCAGAAAAAGCTATGATTGCT 
AAAGGTGCTATTGACCTAACTAAATATAAAGCGAAACCAATTGAAGATTACGGACAAAAAATTGATGTCGGTGACGGTAAAAAAATGAACATATAT 
ACAATGGGTCAAGGGAAAATTCCGCTAGTAGTCTTCCCTGGTCAAGCTGAAATTTCACCACGTTATGCTTACAAAAACTTGCTTGATAGATTAGGG 
AAAAAATATAAAATTTATACGGTTGAACCGCTCGGTTATGGGCTTAGTGATATGACAGATAAGCCACGTACGATTGAAAATATTACCAAAGAGATT 
CATACAGCTCTTGAAAAAGTCGGTGTCAAAAATTTCTATCTTATGGCTCACTCGTTAGGTGGCATATACGGTCTAAATTATGCTAAGACATATTCT 
AACGATGTCAAAGGTTTCATTGGCATGGATACAAGCACACCAAATATGGAAGGTGATGGCACAACTGGAGAATCTTCAGCTTCAACCTTAAAATGG 
GCAGAATCCATTCCAGAAGTTGATAAGAAAACCAATGAACAATACTTATCAATCGGTGCTAAAAAATCAGGTAATAAAACAGAGCGCGATAAAGAT 
AGGCGTGTTAGTGACAATCTTCATAAAATGGAAAAAGTTAAGTTCCCTAAAGGTATGCCAGCTAAGTATTTCTTAGCTAATGAGTCAGCAGAAGAT 
ATAAAAATGCGTAAAAAAATATTCCCTAAGCTTAAAAGCTGGGAACAACAACATATTGACTTATCTGAAGATCCAAAAGACGTTTCTGTTGAGACA 
CTAGATGCTAGCCACTTGATTTATCATACGCAATATAAACATATGGCGAAGGCTATTGACGAGTGGATTCAATCGCATGAAAAA 

SEQ ID 3828 

MKYLSQGEKMNKITKLSTVALALMLCVGCSANKDNQKTKTEQPKQEKSIAKQKQEREAEKAMIAKGAIDLTKYKAKPIEDYGQKIDVGDGKKMNIY 
TMGQGKIPLWFPGQAEISPRYAYKNLLDRLGKKYKIYTVEPLGYGLSDMTDKPRTIENITKEIHTALEKVGVKNFYLMAHSLGGIYGLNYAKTYS 
NDVKGFIGMDTSTPNMEGDGtTGESSASTLKWAESIPEVDKKTNEQYLSIGAKKSGNKTERDKDRRVSDNLHKMEKVKFPKGMPAKYFLANESAED 
IKMRKKIFPKLKSWEQQHIDLSEDPKDVSVETLDASHLIYHTQYKHMAKAIDEWIQSHEK 

SEQ ID 3829 

atgaagaatataacaaagctatcaactgttgctttaagcctactactttgtacggcgtgtgctgcatcaaacacgtctacatctaaaacacagtct 
catcatcctaaacaaactaaactcacagataagcaaaaagaagaacccaaaaacaaagaagctgctgatcaagagatgcatccccaaggcgctgtt 
gatttgacaaaatataaggcaaaaccggtcaaagattatggtaaaaaaatcgatgttggtgatggcaagaaaatgaacatttatgaaactggtcag 
ggaaaaattccaattgtttttattcctggtcaagctgagatttcgccacgctatgcttataagaatttaattgagcggttaagtaaaaaatataaa 
atttatacagtagaaccattaggctatggtctcagtgatattcctactaaaccacgtacgctagaaaacattacaaaagaaattcacacaggccta 
aataaaattggagttaaaaatttctaccttgcagctcactcacttggcggtatgtattctttaaattatgctaaaaattatccagaagaagtcaga 
ggatttattggtatggataccagtacaccttggatggaaggggaacaaaaaacaaagtatgaccctgaaagtgctaaatgggcaatgaaattacca 
gatgttgatgataagactaacgaacagtatctgtcaattgcgaaaaaaattaacggcaataagtctcaacgagatgaagatgagcgcttaggtgat 
aatcttggtaaattgaagaatgtaaaattccctaaagggatgccaactaagtattttcttgctgatcaatctgtggagggaatcaagctacgtcaa 
gcagattttaaaggtttgaaaaattgggatcagcagcatattgatttatctgaagatccaaaagatgcttccgttgaaatttttaaaggtagtcac 
aatattttccaaacacaatatgaacatatggctaaagctattgatggatttatccaatcccatcaaaag 
SEQ ID 3830 

MKNITKLSTVALSLLLCTACAASNTSTSKTQSHHPKQTKLTDKQKEEPKNKEAADQEMHPQGAVDLTKYKAKPVKDYGKKIDVGDGKKMNIYETGQ 
GKIPIVFIPGQAEISPRYAYKNLIERLSKKYKIYTVEPLGYGLSDIPTKPRTLENITKEIHTGLNKIGVJCNFYLAAHSLGGMYSLNYAKNYPEEVR 
GFIGMDTSTPWMEGEQKTKYDPESAKWAMKLPDVDDKTNEQYLSIAKKINGNKSQRDEDERLGDNLGKLKNVKFPKGMPTKYFLADQSVEGIKLRQ 
ADFKGLKNWDQQHIDLSEDPKDASVEIFKGSHNIFQTQYEHMAKAIDGFIQSHQK 
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SEQID3831 

TTGAGAGCTAACATCCCAGTACGTAATTTCCAAGAATTTTATGATGCCTTTGGTGTTAAAAAAGGCGATTCAATGTATCTAAAACCAGAAAAACGT 
TTGACACTTTGG 

SEQ ID 3832 

MRANIPVRNFQEFYDAFGVKKGDSMYLKPEKRLTLW 

SEQ ID 3833 

TTGGGTGATTATTATGGTAAGAAATATTTTGGTGAGGCAGCTAAAAAAGACGTCGAACATATGGCTAAGAAAATCATTAATGTCTATAAAACACGG 
TTAAAAAACAACACTTGGTTATCAGAAAATACAAAAGCAATGGCCATTAAGAAACTTGATAACATGAGATTAATGATTGGCTATCCAGAAGATTAT 
CCTGATCTTTATCGTCAGTACCAATTTGATAGTAAAGCAAGCTTCTTTGAAAACAATGATAACTACAGAAAATTATCGAACAAGAAAACATTTGAA 
GAATTTAACCAGTCTAATCAACGTGAACATTGGCAAATGAGTGCCAATGCTGTAAATGCTTATAATGATCCTAATACCAATTCCATAGTCTTTCCA 
GCAGCGATTTTTCAATCACCACTCTACGATAAAACTAAAACAGTTAGTCAAAATTATGGAGCTATCGGAGCAATTATTGGTCATGAAATTTCACAC 
TCATTTGATATTAATGGTATGAAATATGACGAGAAAGGGAATCTTCACGATTGGTGGACTAAAGAAGATTTAAAACATTATAAGAAAAAAACACAA 
GCTATGATTGACCAATGGGATGGCCTTAAAGCAGATGGCGGTAAAGTTGATGGTAAATTAACTTTAGCAGAAAATATTGCAGATAATGGTGGTGTT 
ATGGCATCTCTAGAAGCTCTTAAGACTGAAAAAATCCAAACTATAAAGAATTTTTTGAATCATGGGCAAGTATTTGGCGTCAAAAAGCAACCAAAG 
AACAAAGTAAGTCCTCAATTCAGTCAGATGTTCATGCACCATATGAAT 

SEQ ID 3834 

MGDYYGKKYFGEAAKKDVEHMAKKIINVYKTRLKNNTWLSENTKAMAIKKLDNMRLMIGYPEDYPDLYRQYQFDSKASFFENNDNYRKLSNKKTFE 
EFNQSNQREHWQMSANAVNAYNDPNTNSIVFPAAIFQSPLYDKTKTVSQNYGAIGAIIGHEISHSFDINGMKYDEKGNLHDWWTKEDLKHYKKKTQ 
AMIDQWDGLKADGGKVDGKLTLAENIADNGGVMASLEALKTEKIQTIKNFLNHGQVFGVKKQPKNKVSPQFSQMFMHHMN 

SEQ ID 3835 

GTGTCATTTATGCAAAGAAAATCCTATTTAAAATCCATGAGTGTTCTTACTTTAACAGCTTGTCTTATATCAGGATATGTGGTTAAAGATATTGCT 
ATGTTACATGCAGTATCTGCCAGTGAGAAGAAAGCAAATAATGTCAGTCCGAGAGAAAATCTCTACAGGGCTGTCAATGATAATTGGCTAGCCAAT 
ACAAAACTCAAACAAGGGCAGACTAGTGTTAATAGTTTTTCAGAAATTGAGGATAAATTAAAGCAACTGTTAGTGTCTGATATGGCTAAAATGGCC 
TCAGGAAAGATTGAAACAACCAATGATGAACAGAAAAAAATGGTTGCATACTATAAACAAGGTATGGACTTTAAAACAAGAGATAAAAATGGTCTC 
AAACCTCTAAAACCAGTTTTACAAAAACTTGAAGCAGTCTCTTCAATGAAAGACTTTCAAAGTTTGGCCCATGATTTTGTGATGAGTGGTTTTGTT 
TTACCATTTGGTTTGACTGTGGAAACCAATGCTCGAGATAATAGCCAAAAGCAATTGGTGCTTCGTCAAGCACCCGCATTACTTGAATCACCTGAC 
CAATATAAGAAGGGCAATAAAGAAGGTGAGGCTAAATTATCAGCTTACCGTACTTCAGCAATGGCTTTGCTTAAACAAGCTGGAAAAAGTAACATT 
GAAGATAGAAAACTAGTTAAACAAGCTATAGCATTTGATAGACTCTTATCAGAAAAAACGCAAGTTGATCAAAGTAAAATCACAGCTGAAAGTGAG 
ACAGCTGCGGGGCGATATAACCCTGAAAGTATGGAAACGGTTCACAATTACGCCAAGGAATTTGACTTTAAAGAATTGATTGAAAAACTAGTTGGG 
CCAACGAATAAGGCAGTCAATGTAGAAGATAAAACTTATTTTAAACAGGTTAATGATGTTATAAATAGTAAACAATTAGCCAATATGAAAGCATGG 
ATGATGATTTCTATGCTAGTTGATCAATCAGATTTTCTAGGAGAACAAAATCGTCAAGCAGCGAGTGCTTTTAAGAATGTTGCGTCTGGTTTGACT 
CAGATTGAATCGAAAGAAAAAATGCTTACACCCAAT 

SEQ ID 3836 

MSFMQRKSYLKSMSVLTLTACLISGYWKDIAMLHAVSASEKKAl^SPRENLYR^ 

SGKIETTNDEQKKMVAYYKQGMDFKTRDKNGLKPLKPVLQKLEAVSSMKDFQSLAHDFVMSGFVLPFGLTVETNARDNSQKQLVLRQAPALLESPD 
QYKKGNKEGEAKLSAYRTSAMALLKQAGKSNIEDRKLVKQAIAFDRLLSEKTQVDQSKITAESETAAGRYNPESMETVHNYAKEFDFKELIEKLVG 
PTNKAVNVEDKTYFKQVNDVINSKQLANMKAWMMISMLVDQSDFLGEQNRQAASAFKNVASGLTQIESKEKMLTPN 

SEQ ID 3837 ' 

TTGAATAATAAAGGTGTCGGTGGCGATGGTGTCCAAATTTATCAATACTATATCAAAATGGACAACAATAAACCTTACTTAAGTCCCAAAGATAAG 
ACTACTGTAGAGAAGTTAGAAGATCGCTGGAAAAAAATTACTTTCAAAGTTCAGGATACTGGCATTGGTTTGAAAGACGTTTATCTTCAATCTGTT 
AAGTATGTTGGTGGTGGCAATAATAATTTAGACCTTATCACACCTCCAGGATTTAAAAAAGAAGATAAAAAAGTTGAAAAACCAAAATTAGACCGT 
CCACCAGGAATTGATTTACCAGCACCAACTTCAATGAGAAGTTTTGATTATTCAACCCCACCGGGAACTAAGCCAAGCAAACCCAAAGATAGTTTA 
TCAACTCCTCCAGGTTTCCCAGATTTAAACACGCCGCCGGATGAAGCACCAAAGGATAGTAAAAAAGACGCTATTGAAGATAAATCAGGAGCAATT 
AAATATGCTAAGTCTCTTCAACTTAGCTTTGTTGATGGCCCTATTTTAGCTAGCAAAGTAAATGGCAAAATATTACAAGTCGAATCTGATGGCAAA 
TTAGTCATTCCTAGAAATGCTTTGTCAGCTAATCAATTTGATGACACTAGTCTTAAAATTTATCGTAATAATAATCGCAATAAAGAAATTACTATC 
ACAACAGATTATTTTGCAGATACAAAATATGTCAATATCACAGCGGTTGACTATTTGAGCAATACTACTTTTGAGCAATTAGCTACTGGTGAAACA 
GTAGATTACCATGCCATTGTATTTTCAAGCTTTGCTGCTATTAAAGACAAGGGTGGTAAGATTTATGTTAACGATAAATTGCAAGAAACTTCTCGT 
ATAGCGCTTAAAGATAAATCTGTTAAGATTGGTATTGAATTACCAAATGATGTCAGACATATTGATAGTTTATCTGTTCGTCGTTTGAATGAGGTT 
AAAACTGTTGATAATATCTTGAAAAATGATGAACAAGACATTAATCTCAGCAAAACTTACCAATTAAAATACAACCCGACAAATCGTCGTCTAGAG 
TTTACTATTAATAACATTAACTCAAGTTCAGAAATCATGACCACTTTCAAAGATGGAAAGATGCCAGAATTGGTTGAACAAAAAGATGTTTCTTTG 
GATATAAACGATATGGACATGAGTAAGTTTAAAACTATTCGACTTGGACGAAAGGATTCTGAATTTAAGGGACAACTTATTGCAAAAACTGGAACA 
GTTGAATTAGATATGTTTTTCAAACAATCTCAAGACCCAGCTTCAATTATTAAAAAAATATACCTTATCCAAAATGGTGTTCCAAATGAATTGAAA 
AAATTTGACTCTAGTTTTGGTTTAACTGAAAGTCAGATAGATGGATACTATATTTATAAAGATGCAATTAACCTTAAATTTAAATTAACCAGTGGT 
GCAAGTCTTAAAGTTGTTTATAAAGGGCAAGAAGATCCATATAGTCATCAGAAAGAAGATATGACTAAAAAAGGTGAACAGCTCAGTCATTCAACT 
CAAGCCAATGAAAATACAGCAAAAGTAACCTTTGCTAATATTGACTGGTCACATTATAGTAAGGTTACTGTGAATGGAAAAGAAGTTGTTAAAGGT 
AGTGAGTTACCTTTAACTAAAGGATGGACAACATTTGTATTACATAAAACAGAAAATTCATTAAATGTTAAAAGTTTGATTATGGAGACGGGTAGT 
GTAAGTAAGAAAGTTCAACAACTTCCTTTAAGTCCTAGATTATCTAAAAATAAGCATATGAGGGATATGCTACTTACTATGCAAAAAGATTCAGCG 
TATTACGAAACAAGTGACAGTCTAGTCCTTCGAATTAATCTCACTGCAGATACTAAACTTAATTTTAATGCTGTTAAAGGAGCGAGTGCTCTTACT 
GAAAATATGATGATGAGACAGTTTGCAGTTGCTGGACCACAAGATGATCCTGTTAGTGAACATAAATACCCATCAGTATTTCTCTTAACTCCTGCC 
TTATTGGAAACTGCTAGTGAGGCAACTCTAAATGGTAAGGAAATCACAGCATCTGGTATTATCGGTCACATCAAGGATGGTGATAAAAGCAAGCAT 
GTTGAAGTCAAAATGGTGAATGAAAATGGAGACATGCTAGGAACCCCTGTTATTATTCAAGGTAAAGACTTGACTAATCGAACAAAACCATTAATG 
AGTGGACGTAGAGTACTTTATGCCGGTAAACAATATGAGTTCCGGGCTAAATTACCACTTAGTCGTTTTAACACTTGGATTAGGGTTGAAGTGGTA 
ACAGAAGCAGGAGAGAAAGCAAGTATTGTTCGTCGCATGTTCTTTGACCAATCAGTTCCAGAGCTTAACACAGCAGTTGCTAAACG'rGATTTGACT 
TCTGATACTGCTCTTATCCACATCGTTGCCAAAGATGACTCTCTAAAACTAAAATTATATCAAGATGATTCATTACTTGAATCTGTTGATAAAACC 
GGTCTTTATAGTTTTAGAAATGGTGTAGAAATCACTAAAGATATGACAGTACCACTAGAATTTGGAGATAATATTATTAAGTTATCTGCTGTTGAC 
TTATCAAATTATCGTCGTAATGAGACCCTTCATATCTATAGAAACCGTTTTGATGTTAAAGCAAGCCAAATGACAGCTGACAAAGGAGCTAAAGTA 
ACTGTGGATATGTTGATGAAGCACTTAGTTGTTCCAGAAATGGCAGGAGCTTATACATTAACAATCGACGAAGCTCCAAACACAAATGAATCAGGA 
ATGTTAACAAACGCTAAAGTATCGATTCATTATGTAAATGGTGGTGTTGATAAAGTTGATGTTCCGATTAAAGTAGTTGACTTAGAAGCTATTCGT 
AAAGCTGAAGAAGCACGTAAAGCTGAAGAAGCACGTAAAGCTGAAGAAGCACGTAAAGCTGAAGAGGGACATAAAACCCAAGAAGCACCTATAGTT 
GAAGAAGGCTACAAGGTTAATAACGTTCATCAAACTGATACTACAGTTAAAGCGTCTGATTTACCAAAGACTAAGACAGTTTCCGCAGTTCATATG 
GCTAGAACAGACAATAAACAGATAACTTCACATCAGACACATGTTGAAAAACAAATTAAAAATACATTGCCATCCACTGGTGACAGCAAACGTGGT 
TATTATATCACTGGAATGGCTATCGTTATGCTGAGTGTATTATTTAGTTTAGCTAAAAAGTTTAAAAGCAAATAT 

SEQ ID 3838 

MNNKGVGGDGVQIYQYYIKMDNNKPYLSPKDKTTVEKLEDRWKKITFKVQDTGIGLKDVYLQSVKYVGGGNNNLDLITPPGFKKEDKKVEKPKLDR 
PPGIDLPAPTSMRSFDYSTPPGTKPSKPKDSLSTPPGFPDLNTPPDEAPKDSKKDAIEDKSGAIKYAKSLQLSFVDGPIIjASKVNGKILQVESDGK 
LVIPRNALSANQFDDTSLKIYRNNNRNKEITITTDYFADTKYVNITAVDYLSNTTFEQLATGETVDYHAIVFSSFAAIKDRGGKIYVNDKLQETSR 
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IALKDKSVKIGIELPNDVRHIDSLSVRRLNEVKTVDNILKNDEQDINLSKTYQLKYNPTNRRLEFTINNINSSSKIMTTFKDGKMPELVEQKDVSL 
DINDMDMSKFKTIRLGRKDSEFKGQLIAKTGTVELDMFFKQSQDPASIIKKIYLIQNGVPNELKKFDSSFGLTESQIDGYyiYKDAINLKFKLTSG 
ASLKWYKGQEDPYSHQKEDMTKKGEQLSHSTQANENTAKVTFANIDWSHYSKVTVNGKEWKGSELPLTKGWTTFVLHKTENSLNVKSLIMETGS 
VSKKVQQLPLSPRLSKNKHMRDMLLTMQKDSAYYETSDSLVLRINLTADTKLNFNAVKGASALTENMMMRQFAVAGPQDDPVSEHKYPSVFLLTPA 
LLETASEATLNGKEITASGIIGHIKDGDKSKHVEVKMVNENGDMLGTPVIIQGKDLTNRTKPLMSGRRVLYAGKQYEFRAKLPLSRFNTWIRVEW 
TEAGEKASIVRRMFFDQSVPELNTAVAKRDLTSDTALIHIVAKDDSLKLKLYQDDSLLESVDKTGLYSFRNGVEITKDMTVPLEFGDNIIKLSAVD 
LSNYRRNETLHIYRNRFDVKaSQMTADKGAKVTVDMLMKHLWPEMAGAYTLTIDEAPNTNESGMLTNAKVSIHYVNGGVDKVDVPIKWDLEAIR 
KAEEARKAEEARKAEEARKAEEGHKTQEAPIVEEGYKVNNVHQTDTTVKASDLPKTKTVSAVHMARTDNKQITSHQTHVEKQIKNTLPSTGDSKRG 
YYITGMAIVMLSVLFSLAKKFKSKY 

SEQ ID 3839 

GTGACTAAACCACAGGGGGCGGTTGCTGAGAAAGCTACTCCGGCTGTGCCAAAGCCTCAAAAAGTAAGAGTAATTGTTGAATTTAATAAGGAATCT 
ATCTTAGATTATGCGACAGAACAGAAAAAAACAGTTGCACAGTTAAATCAAGCTGATGTTGAGAAAAAATTACAAAGCATCAAGCAAGAGCAAGAT 
AAAGTTCTTAAGAATATTGAAAAAAGTGTTCACTTTGATTCAAGCAAAGTGAAGCGTTACGATGCTATTATTAATGGTGTCGCACTTGATATTCAA 
GCTCAAGAAATTGAAAAATTAAAAACGATTGCTGATGTTAGAAGGGTCTATGTCTCACAAGAATATGTTCAGACAAAACCTTTACTATCTTCCTCA 
GGGCAACTTATTGGTTTGCCAGAAGTTTGGAACAACTCCCAGTATAAAGGTGAGGGAACTGTTGTTGCAGTTATTGATTCAGGGGTTGATTTCAAA 
CACCAAGCACTAAAAATCAAAGAACCAAATCGTGCTAAGTATAATAAAACTAGTATTGAAAAACTGATTCATGAAAAGAATCTCAAAGGAAAATTC 
TATTCCGAAAAAGTACCTTATGGTTATAACTATTATGACTATAATGATAACCTCAAGGATAGCTACGGTGTAATGCATGGTATGCATGTAACAGGT 
ATCGTAGGAGCTAATGATGATAATCAAAAATTGTATGGTGTTGCACCAAATGCTCAAATTTTAGCGATGAAGGTATTTTCAGATGACCAACAAAAT 
CCCACAACCTTCACAGATGTGTGGCTAAAAGCTCTAGACGATGCTATTTTACTAAAAGCTGATGTTGTTAATATGAGTCTTGGAACACCTGCTGGA 
TTTGTACATGAGGGGAAAGACTATCCTGAACTTGAAGTTATTGCAAGAGCGTGTAAGGCAGGAATCGTCATTGCAGTAGCAGCAGGTAATGAAGGA 
AATATCACTGACGGTAATACTTATGGTGTTAAGCCGCTAGCAGAAAATTATGATACAGCCTTGATTGCCAACCCAGCCCTCGATGATAATACCTTG 
GCTGTTGCCTCTATGGAGAACCTTAAAAAGCATGCTCATGTTTTGAAATTTAAAGATAAAAAATCTGGAACAGAAGTTACAGAAGTCATTAATCTT 
CATGTTGCCCCAAACGCTTCAAAAACTATTATTGGATTGGCTGTAGATTTGGGAGCAGGAGCTCCTTCGGAATTGTCAAAACATTTTGATTTAAGT 
GGTAAAATCGCCATGCTTGAAATTCCAGAAGATAATAAATCTAATGGATTTTTAGAAAAAGTACAGGCGATTACTAAGTTAAATCCAGCTGCTATC 
TTGCTTTACAATAATGCGAAGGTTAAAGATGATTTAGGCAGTCAATTATTAGTTGAATCAGAAGCAGCTAAATTTAATATTGCTCGCATTACCAGA 
AGCACGTATAACAATATCAAAAATAATAGCAATAAAATTATTACTATTTTAACAGAGCGTCAAGCTATTGATAATAGTTTAGCAGGACAATTATCT 
TCTTATTCTTCTTGGGGACCTACACCAGACTTACGTCTAAAACCTGAGATTACAGCTCCAGGTGGTCATATTTTCTCAACTGTGGAGGATAATCAA 
TATGCTGATAAATCAGGAACATCAATGGCTGCACCTCAGGTAGCTGGGGCAGCTGCAGTTTTAAAACAATACATTACAGATAAAAAAATTCCTGTT 
GATAATGCTGCTGATTTTATTAAATTACTCTTGATGAACACTGCACAGCCAATTATCAATAAACAATCAAAAGATGGCAAAACACCTTACTTTGTG 
CGCCAACAAGGTAGCGGAGCAATGAATCTTGCCAAAGCTCTTGTTACGACAGTCGTTGCAACTGTAACAGGGACTAACGATAATAATGCAGATGGT 
AAGTTGGAGTTACGTGAATTAAAAGAGAAAAAATTTAAAGCACGCATTCTACTTCGTAACTTTGGAAAAACTAATAAAACGTATATCATCTCATCA 
GAAGCGATTGCGGACCCAGTTGATGAAAAAGGATTTCGTACGCAAAATTCAGAACACCTAGTATCAAAAAAAGCTGATGCAGTTACAAGGAAAGTT 
ACTGTAGAAGCAGGTAAGACATTAGCTGTTGACCTTGATGTGGATTATTCTGATGCAGAGGCTTTAACTCGCAATAATTTCTTGGAAGGTTATCTT 
AACTTAAAAGATACTGAAGGTGTAGCCGATTTACACTTACCATTTTTAGGTTTTTACGGTTCATGGACAGAGCAAAAAGCTATTGATGCTTTTGAA 
GGCATTTCTGAAATTGGTAACGGTGACAAAAAACGTCGCGTTCAATTCTATGTTAATAAAGAAACCAACAAGACCTCATCAACCTTTACAACTAAC 
GGCATGTTGAGTCTTCCAATCTATAACAATACAGTATTTTTCTCTCCTAATAGTCCTTTCTATGACAAAGCAGGAGTTCGTATTGCAGCTTTGCGT 
AATATGGAGTATGTTCAATATTCTATTATAGATCCAGATACCAATAAAGAAGTTCGTGTACTTGGTAGATCACACGACGTTAGAAAACTTTATCGC 
CTAGATTATCGTAATAGTTTTGCCATGATGCCAGATTCTATTTGGGATGGTAAGATTAAAGAT 

SEQ ID 3840 

MTKPQGAVAEKATPAVPKPQKVRVIVEFNKESILDYATEQKKTVAQLNQADVEKKLQSIKQEQDKVLKNIEKSVHFDSSKVKRYDAIINGVALDIQ 
AQEIEKLKTIADVRRVYVSQEYVQTKPLLSSSGQLIGLPEVWNNSQYKGEGTWAVIDSGVDFKHQALKIKEPNRAKYNKTSIEKLIHEKNLKGKF 
YSEKVPYGYNYYDYNDNLKDSYGVMHGMHVTGIVGANDDNQKLYGVAPNAQILAMKVFSDDQQNPTTFTDVWLKALDDAILLKADWNMSLGTPAG 
FVHEGKDYPELEVIARACKAGIVIAVAAGNEGNITDGNTYGVKPLAENYDTALIANPALDDNTLAVASMENLKKHAHVLKFKDKKSGTEVTEVINL 
. HVAPNASKTIIGLAVDLGAGAPSELSKHFDLSGKIAMLEIPEDNKSNGFLEKVQAITKLNPAAILLYNNAKVKDDLGSQLLVESEAAKFNIARITR 
STYNNIKNNSNKIITILTERQAIDNSLAGQLSSYSSWGPTPDLRLKPEITAPGGHIFSTVEDNQYADKSGTSMAAPQVAGAAAVLKQYITDKKIPV 
DNAADFIKLLLMNTAQPIINKQSKDGKTPYFVRQQGSGAMNLAKALVTTWATVTGTNDNNADGKLELRELKEKKFKARILLRNFGKTNKTYIISS 
EAIADPVDEKGFRTQNSEHLVSKKADAVTRKVTVEAGKTLAVDLDVDYSDAEALTRNNFLEGYLNLKDTEGVADLHLPFLGFYGSWTEQKAIDAFE 
GISEIGNGDKKRRVQFYVNKETNKTSSTFTTNGMLSLPIYNNTVFFSPNSPFYDKAGVRIAALRNMEYVQYSIIDPDTNKEVRVLGRSHDVRKLYR 
LDYRNS FAMMPDS IWDGKI KD 

SEQ ID 3841 

ATGACATTTTATAAAAAGACGGACAAATTTGGATTTAGGAAAAGTAAAGTGTGCCGCAGCCTATGCGGTGCTTTATTGGGTACAGTAGCAGTTGTT 
AGTCTAGCTACAGCAAGTACAGAGATTCACGCTGATGAAGCAACAACCTCACCTACCACTGTAACGAAAGTACCTCAGCCAGTTCAAGCAGACACA 
ACAGCTCTAAATACCTCTAAGACTCACAGTACACAAGCAACTACAACTCCTGTTGAAGCTAAGGAGAATAAGGTTGTCAAAAGTGAAACTGTTCAA 
TCTGAGAGCCGAGTAATGCCTAGAGATAAGGTAGTAGAAAGGCCAGAAACAGTAAAAGCTAGTGTTAACTCAGACGTTAGCCAACCTATTACAACC 
ACACCCCCAACAATTAATGAAAAAACAGTTGAGATTCCTAACTTAGCTCAAGATACTAAGAAGGTAGCTCCAAAAGTAACTGTTACACCAGAAGTT 
GTTAATCAGCCAAAGCAGTTGCCTAAATACGAG 

SEQ ID 3842 

MTFYKKTDKFGFRKSKVCRSLCGALLGTVAWSLATASTEIHADEATTSPTTVTKVPQPVQADTTALNTSKTHSTQATTTPVEAKENKWKSETVQ 
SESRVMPRDKWERPETVKASVNSDVSQPITTTPPTINEKTVEIPNLAQDTKKVAPKVTVTPEWNQPKQLPKYE 

SEQ ID 3843 

TTGAATCCTTTATCAGAAAAAGACAAAGTTAACTATATTATGATTTATAAAAATAGGCAGTCTACATTGGAGAATAATTTATCTGGCGATCGGTTG 
ATGAGATATCAACAAGCAAATAGACAGGTAAGCAAAGATAAACTGTTAACAGGGAGTTATTTTGTGTACCAATGCTTAAAAAAGTTAGGTTTTACC 
AATAAGATTTGTCAGGAATCTTTTTCTAGTGTTAGTAGTTATTTAATTGGTTTGCCAAAGGGGAAAATTAGTTACTCTAATTCTGGTGACTATCAT 
ATTCTAACCTATGCTCCCAGTGGTTCAACTGGGGTTGATATTGAGAAATACAAAGATAGATCAGAACAAACCTACCAAAACTACCTAGGAGAATCA 
GTTAGTAGTGATATGGATTCTAAATTATTATTTTATAAGGCATGGTTACAAAAAGAAATTTCCTATAAATGTGGGAAATCTATAGATATTACCTAT 
CAAACAATGATAGATGGCTATATTTATGGTTATGCTTTTGATAATACTTTTAAAGTAGAAGCGGTTTACTTAAAAGAATTATTACCAGATAAC 

SEQ ID 3844 

MNPLSEKDKVNYIMIYKNRQSTLENNLSGDRLMRYQQANRQVSKDBGjLTGSYFVYQCLKKLGFTNKICQESFSSVSSYLIGLPKGKISYSNSGDYH 
ILTYAPSGSTGVDIEKYKDRSEQTYQNYLGESVSSDMDSKLLFYKAWLQKEISYKCGKSIDITYQTMIDGYIYGYAFDNTFKVEAVYLKELLPDN 

SEQ ID 3845 

GTGGTATCTCTTTTGCTATTATTGAAAAAAGGTGATAAAATGAGTAAATTTTTATTTGCTCCTTTCATGATGAATTTAGGAGAGAGCCAAAGATTA 
TCAAAACTGGCTAATTGTTTATATGAACAAGGACATGATATTCATATCCTTGGAGACAATTATTATCCATTTTTATTTAATAATGATGCTTATCGC 
TATCACCACTGTGTAGAAGATAAATCTGTTTATAATAGTAAGCGATATGATGCTTTCTTTTCTCTTTCAACAGACTTTAATTTTTTATCAGAAGAA 
GAAATTGAACGCATCTGTTCTATTGAAAGAGACTTGTTACGCCAAGAAAAATTTGATGCTGTATTGACAGGTTACCGTCTATCTATTGTTACAAGT 
TGTCGTTTAGAAAGCATACCATTAATTTGGATTATTTCAGGGGCAACGCATATCAGTGAAATTGTTGAAAACTCAGAAGGAATATTGCCTAATGGG 
AAGATAAGTAAAGCTAGTAAGCCTCAAACAAAGGATTTTATCAAAAGAGTAATCACTACTTATTCAACAAATGTTAAAACGTGGAATAACTATATT 
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AAAAAATATGGTGGCAAAACTTTTAATAATGCTTTAGAATTATTTACTGGTGATCTAAACTTGGTAACAGATTACTCTTTGTTTTATGAATTTGAT 
AAAGATTCGTCCTATAAAACGATAGGACCTATTTTGATAGATAATGTAGGTTTTTCAAAATGCAGCCAAATTAATCAAGACAATAAGACTGTACTG 

GCTATAAACATTCCAGGAAGTTATATTGAGATAGTTGATTTTATTGATTTTAAAACCATAGATAAAGAGATTTATTTCGCTATTATACACGGTGGG 
CAAGGAACAGTTTATGCGATGGCTGCACAAGGTATTCCCTTTATAGGTATCCCTTTCTTTAACGAACAATTTTGGAATATTAAGAAGTTCAGTAAA 
GAAAAGTGCGCTTATTTGGTAAAGAAACCTGATGTAAGAGAGATACGTAAAGCAATTAGCTGTCTTGAAAGAGACTATGATATCTATAAAAGTTAT 
ATGATAAGACTAAGCCAAGGAATTAAAGAAGAAGCAGAGGCATCTTTACAAAAAGCGGAGGCAGAAATTGAATCCTTTATCAGAAAAAGACAAAGT 

SEQ ID 3846 

MVSLLLLLKKGDKMSKFLFAPFMMNLGESQRLSKLANCLYEQGHDIHILGDNYYPFLFNNDAYRYHHCVEDKSVYNSKRYDAFFSLSTDFNFLSEE 
EIERICSIERDLLRQEKFDAVLTGYRLSIVTSCRLESIPLIWIISGATHISEIVENSEGILPNGKISKASKPQTKDFIKRVITTYSTNVKTWNNYI 
KKYGGKTFNNALELFTGDLNLVTDYSLFYEFDKDSSYKTIGPILIDNVGFSKCSQINQDNKTVLLSFGTSFKRDWVESFLKTLPRHYHYLLTSCGE 
AINIPGSYIEIVDFIDFKTIDKEIYFAIIHGGQGTVYAMAAQGIPFIGIPFFNEQFWNIKKFSKEKCAYLVKKPDVREIRKAISCLERDYDIYKSY 
MIRLSQGIKEEAEASLQKAEAEIESFIRKRQS 

SEQ ID 3847 

ATGGAAGCAACAGATGATAAGATAGCCATTTTAAGATTTTCTCTAGCAGGTAATGTTTCTAGAGGTGAATCTAAAGATGACAATAAGACACCACTA 
TTATTTCCACCAAAAGCAAACGAAAAATTTAAAGCATTTCTTATTGGGTATTCTCTCTTT 

SEQ ID 3848 

MEATDDKIAILRFSLAGNVSRGESKDDNKTPLLFPPKANEKFKAFLIGYSLF 

SEQ ID 3849 

TTGTATCCCAGAAAGTTGGAACAAAGAATGAGCGTATATGTTAGTGGAATAGGAATTATTTCTTCTTTGGGAAAGAATTATAGCGAGCATAAACAG 
CATCTCTTCGACTTAAAAGAAGGAATTTCTAAACATTTATATAAAAATCACGACTCTATTTTAGAATCTTATACAGGAAGCATAACTAGTGACCCA 
GAGGTTCCTGAGCAATACAAAGATGAGACACGTAATTTTAAATTTGCTTTTACCGCTTTTGAAGAGGCTCTTGCTTCTTCAGGTGTTAATTTAAAA 
GCTTATCATAATATTGCTGTGTGTTTAGGGACCTCACTTGGGGGAAAGAGTGCTGGTCAAAATGCCTTGTATCAATTTGAAGAAGGAGAGCGTCAA 
GTAGATGCTAGTTTATTAGAAAAAGCATCTGTTTACCATATTGCTGATGAATTGATGGCTTATCATGATATTGTGGGAGCTTCGTATGTTATTTCA 
ACCGCCTGTTCTGCAAGTAATAATGCCGTAATATTAGGAACACAATTACTTCAAGATGGCGATTGTGATTTAGCTATTTGTGGTGGCTGTGATGAG 
TTAAGTGATATTTCTTTAGCAGGCTTCACATCACTAGGAGCTATTAATACAGAAATGGCATGTCAGCCCTATTCTTCTGGAAAAGGAATCAATTTG 
GGTGAGGGCGCTGGTTTTGTTGTTCTTGTCAAAGATCAGTCCTTAGCTAAATATGGAAAAATTAT'CGGTGGTCTTATTACTTCAGATGGTTATCAT 
ATAACAGCACCTAAGCCAACAGGTGAAGGGGCGGCACAGATTGCAAAGCAGCTAGTGACTCAAGCAGGTATTGACTACAGTGAGATTGACTATATT 
AACGGTCACGGTACAGGTACTCAAGCTAATGATAAAATGGAAAAAAATATGTATGGTAAGTTTTTCCCGACAACGACATTGATCAGCAGTACCAAG 
GGGCAAACGGGTCATACTCTAGGGGCTGCAGGTATTATCGAATTGATTAATTGTTTAGCGGCAATAGAGGAACAGACTGTACCAGCAACTAAAAAT 
GAGATTGGGATAGAAGGTTTTCCAGAAAATTTTGTCTATCATCAAAAGAGAGAATACCCAATAAGAAATGCTTTAAATTTTTCGTTTGCTTTTGGT 
GGAAATAATAGTGGTGTCTTATTGTCATCTTTAGATTCACCTCTAGAAACATTACCTGCTAGAGAAAATCTTAAAATGGCTATCTTATCATCTGTT 
GCTTCCATTTCTAAGAATGAATCACTTTCTATAACCTATGAAAAAGTTGCTAGTAATTTCAACGACTTTGAAGCATTACGCTTTAAAGGGGCTAGA 
CCACCCAAAACTGTCAACCCAGCACAATTTAGGAAAATGGATGATTTTTCCAAAATGGTTGCCGTAACAACAGCTCAAGCACTAATAGAAAGCAAT 
ATTAATCTAAAAAAACAAGATACTTCAAAAGTAGGAATTGTATTTACAACACTTTCTGGACCAGTTGAGGTTGTTGAAGGTATTGAAAAGCAAATC 
ACAACAGAAGGATATGCACATGTTTCTGCTTCACGATTCCCGTTTACAGTAATGAATGCAGCAGCTGGTATGCTTTCTATCATTTTTAAAATAACA 
GGTCCTTTATCTGTCATTTCGACAAATAGTGGAGCGCTTGATGGTATACAATATGCCAAGGAAATGATGCGTAACGATAATCTAGACTATGTGATT 
CTTGTTTCTGCTAATCAGTGGACAGACATGAGTTTTATGTGGTGGCAACAATTAAACTATGATAGTCAAATGTTTGTCGGTTCTGATTATTGTTCA 
GCACAAGTCCTCTCTCGTCAAGCATTGGATAATTCTCCTATAATATTAGGTAGTAAACAATTAAAATATAGCCATAAAACATTCACAGATGTGATG 
ACTATTTTTGATGCTGCGCTTCAAAATTTATTATCAGACTTAGGACTAACCATAAAAGATATCAAAGGTTTCGTTTGGAATGAGCGGAAGAAGGCA 
GTTAGTTCAGATTATGATTTCTTAGCGAACTTGTCTGAGTATTATAATATGCCAAACCTTGCTTCTGGTCAGTTTGGATTTTCATCTAATGGTGCT 
GGTGAAGAACTGGACTATACTGTTAATGAAAGTATAGAAAAGGGCTATTATTTAGTCCTATCTTATTCGATCTTCGGTGGTATCTCTTTTGCTATT 
ATTGAAAAAAGG 

SEQ ID 3850 

MYPRKLEQRMSVYVSGIGIISSLGKNYSEHKQHLFDLKEGISKHLYKNHDSILESYTGSITSDPEVPEQYKDETRNFKFAFTAFEEALASSGVNLK 
AYHNIAVCLGTSLGGKSAGQNALYQFEEGERQVDASLLEKASVYHIADELMAYHDIVGASYVISTACSASNNAVILGTQLLQDGDCDLAICGGCDE 
LSDISLAGFTSLGAINTEMACQPYSSGKGINLGEGAGFWLVKDQSLAKYGKIIGGLITSDGYHITAPKPTGEGAAQIAKQLVTQAGIDYSEIDYI 
NGHGTGTQANDKMEKNMYGKFFPTTTLISSTKGQTGHTLGAAGIIELINCLAAIEEQTVPATKNEIGIEGFPENFVYHQKREYPIRNALNFSFAFG 
GNNSGVLLSSLDSPLETLPARENLKMAILSSVASISKNESLSITYEKVASNFNDFEALRFKGARPPKTVNPAQFRKMDDFSKMVAVTTAQALIESN 
INLKKQDTSKVGIVFTTLSGPVEWEGIEKQITTEGYAHVSASRFPFTVMNAAAGMLSIIFKITGPLSVISTWSGALDGIQYAKEMMRNDNLDYVI 
LVSANQWTDMSFMWWQQLNYDSQMFVGSDYCSAQVLSRQALDNSPIILGSKQLKYSHKTFTDVMTIFDAALQNLLSDLGLTIKDIKGFVWNERKKA 
VSSDYDFLANLSEYYNMPNLASGQFGFSSNGAGEELDYTVNESIEKGYYLVLSYSIFGGISFAIIEKR 

SEQ ID 3851 

ATGACATTTAAAAGAGTAGTGGTAACAGGTTATGGTCTAACATCTCCAATCGGGCATGATCCTGAAACGTTTTGGAACAATCTGAAAGCTGGCCAA 
ATTGGTATTGGTCCTATTACTAAATTTGACACGACTGATTATGCAGTCAAGAATGCTGCTGAAATTCAGGATTTTCCATTTGACAAATACTTTGTG 
AAAAAAGATTTGAACCGTTTCGATAGATATTCTCTTTATGCTCTTTACGCAGCGAAAGAGGCTATTAATCATGCTGATTTAAATATTGAGATGGTT 
GATTCCGATCGATTTGGCGTTATTGTTGCTTCAGGTATTGGTGGAATTGCGGAGATTGAAGAGCAAGTGATTCGCTTACATGAAAAAGGGCCAAAA 
CGTGTGAAGCCAATGACGTTGCCAAAAGCGCTACCAAATATGGCTGCAGGAAATGTCGCCATGTCTTTAAAAGCTCAAGGAGTATGTAAATCAATT 
AATACTGCCTGCGCTTCTTCAAATGATGCGATTGGGGATGCCTTTCGTGCCATTAAATTTGGGACTCAAGATGTGATGATAGTTGGTGGGTCAGAG 
GCGGCCATAACCAAGTTTGCCATTGCTGGCTTCCAAAGTTTAACAGCTCTCTCAACAACTGAAGATCCAAGCAGAAGCTCTATTCCATTTGATAAA 
GACCGCAATGGTTTTATCATGGGAGAAGGATCAGGAATGCTTGTTTTAGAAAGCCTAGAACATGCGCAAGAACGCGGGGCGACAATCTTAGCAGAA 
ATTGTGGGTTATGGAAATACCTGCGATGCCTACCATATGACATCTCCAAATCCTGAGGGATTAGGAGCTCGTAAAGCCATCCACTTAGCCTTACAA 
GAAGCTGGTATTGAAGCCAGTGCTATTAATTATGTCAATGCGCACGGAACTTCAACCCCAGCTAATGAAAAAGGAGAGAGTCAAGCAATTGTAGCC 
GTTCTTGGTAAGGATGTTCCGGTGTCTTCAACAAAATCGTTTACGGGTCACCTTCTTGGAGCAGCAGGCGCTATTGAAGCTATTGCCACTATCGAG 
GCTATGCGTCATAACTATGTTCCGATGACGGCTGGGACACAAGCTTTATCAGAGGATATCGAAGCAAATGTCATCTTTGGAGAAGGAAAAGAAACA 
GCTATCAACTATGCCATTTCAAATACTTTTGGATTTGGTGGTCATAATGCTGTATTAGCTTTCAAATGTTGGGAGGAG 

SEQ ID 3852 

MTFKRVWTGYGLTSPIGHDPETFWNNLKAGQIGIGPITKFDTTDYAVKNAAEIQDFPFDKYFVKKDLNRFDRYSLYALYAAKEAINHADLNIEMV 

DSDRFGVIVASGIGGIAEIEEQVIRLHEKGPKRVKPMTLPKALPNMAAGNVAMSLKAQGVCKSINTACASSNDAIGDAFRAIKFGTQDVMIVGGSE 

AAITKFAIAGFQSLTALSTTEDPSRSSIPFDKDRNGFIMGEGSGMLVLESLEHAQERGATILAEIVGYGNTCDAYHMTSPNPEGLGARKAIHLALQ 

EAGIEASAINYVNAHGTSTPANEKGESQAIVAVLGKDVPVSSTKSFTGHLLGAAGAIEAIATIEAMRHNYVPMTAGTQALSEDIEANVIFGEGKET 
AINYAI SNTFGFGGHNAVLAFKCWEE 

SEQ ID 3853 

ATGAATACTATTTATAATACATTGAGAACAGATAAAGGTTATAAAGTTTATGAGGGGTATTTATATGAAATTACTGGTGAAGAATGTGAAGAAGCC 
TTAGACCTTGTGATTCCTAAGAATATTGTATTTGCAGATACAGATACTTGTGGCTACACTTTTTTACTCAATGAAGATGGAACAGTTTATGATGAT 
GTGACTTTCTACAAATTTGATGATAAATATTGGTTGGCTAGTCATAAAGCTTTGGATTCTTATTTAGACAACATCAATTTTGACTATACCGTAACA 
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C3ATATTTCTGACGAGTATAAAATGCTGCAAATTGAAGGAAGATATTCGGGAGAAATTGCTCAGTCATTTTATGAATATGATATTTCAACACTTAAT 
TTTCGTACTTTGATAGAGATGACTTATAAAGGTGAGAAAGGTTATCTTGCTAGATTTGGTTTTTCTGGAGAATTTGGCTATCAATTTTTCCTACCA 
TCTTCTATTTTTGCTACTTTTGTTTCGGATGTCTGTGAAGGTATAGCAGAGTATGGGGATGAACTTGATAGATATTTAAGGTTTGAAGTGGGACAA 
CCCATTACTGATATTTATCAACAAGAAGAATATTCTTTATATGAAATAGGTTATTCTTGGAATCTAGATTTCACAAAGGAAGAATTTAGAGGTCGC 
GATAGCTTGTTAGAGCACATCAGATCAGCAACAGTTAAAAGTGTTGGATTCTCAACGAAGGAAAAACTCGCTTCAGGAACACCAGTGCTATTTGAT 
GACCAAATTGTTGGAAAGATTTTTTGGATAGCAGACGAGAAAGACTCTTCGGAAAATTACCTAGGTTTGATGATTGTTAACCAAACATATGCTCAT 
TCAGGAGTTACTTTTGTAACAGAAGATGGCCAAATTTTGAAAACACAATCAAGCCCTrATTGrATCCCAGAAAGTrGGAACAAAGAA 

SEQID 3854 

MNTIYNTLRTDKGYKVYEGYLYEITGEECEEALDLVIPKNIVFADTDTCGYTFLLNEDGTVYDDVTFYKFDDKYWLASHKALDSYLDNINFDYTVT 
DISDEYKMLQIEGRYSGEIAQSFYEYDISTLNFRTLIEMTYKGEKGYLARFGFSGEFGYQFFLPSSIFATFVSDVCEGIAEYGDELDRYLRFEVGQ 
PITDIYQQEEYSLYEIGYSWNLDFTKEEFRGRDSLLEHIRSATVKSVGFSTKEKLASGTPVLFDDQIVGKIFWIADEKDSSENYLGLMIVNQTYAH 
SGVTFVTEDGQILKTQSSPYCIPESWNKE 

SEQ ID 3855 

atgaaagatgataataaattaaagatttctgaagcttccttagaagattattctgaagtggttcatttatttaataggaatcatgtttatcaattt 
ccagacggtaggcctttaactgttgatgaccttgatttaacgttaaaagttaaagaagtgacacatttatttttactgaaaaatcatggtgttttg 
attggaacatcagctttctttaaatttattacctatggttgtttagattggaatagtagctttagtggttttcttttaattgattcgaaaagtcgt 
agtggacaggcaatcacttatctatataaaactatcttaaagaagataacaaaactgaagttttctaatatctataccgaaatcagtaactacaat 
aaaccctccttagctttatcaaaattgaatggcttcaaagagtatgataagacatatgaagacatactgcattgrcgarcattgcgtagtcacctc 
cctaagatattgaatacgtttcgtatttcgaattattatggtaaaacatacgacatatcaacttttcaaattatggaggaaattgaaaatcccttg 
gaagaggagacagaaattaggaccaaagtctctgatgaagaaatattatttaaagcagaagatagtgcttcacttccttattatttaaaaatgagc 
ttgtttcaaatggaaattgctaagttagataaccgttatgttttacaagttgactttttatcggaacaagtaaagagggttcgggttaaaactgga 
aaatatcacttggcaaacttaacgagggctcaccctagcctaactttaagtcgttttgccaattattattacattcaagcaactgtggaaaccctt 
tatggtaatatcgatgttcaactggaacgtcgaaaaaagcattatagagatgcaactatttgtcttaagagaacttttcaaggttatgatttactt 
atctctccaaatggcagccttatttttgaaaagcagaaaagaaagatacttgaagatagttttttgatttttagccaacctttggacaagaaatta 
gttgtaaaagaagaagaaaatcacattacaatcaaatgtttctatcaaggtgctttaattgagaaaatcatgacatttacaagtgacgaagaaatc 
acttgtgtttataaatgtaatcaaaaggctaaagagatgttcccaaaattattgaaacagactttcaagttacactgccaagagcagttgattaga 
gatagtgaaggttatcttgtgaatgttccaggaagttacccgattgagcatgatgattttcttcgagcagataagtttgaagatagacaattccat 
tattacctcccgaatgaagataaaatgatttcctattctcctcctggcaaagccagcaatcaaatgcaatttagacccttatgtcttattgataca 
gatagcctttcttttccactgacttatcattttaggatttcacaagcatcatcggaggaggcgttaatcaatctaaaaaaacagccaatatgggac 
agcaactaccaagcgtcagcaactgaccttttaaaacatatctctaacctaacattagaagaagagaaggattatggcatcaagagaatgatagct 
aacagaaagcattatcctagtcacaaactggttttagcctataatcagattgttttgcctaagaatgaaattccaagagacagtgaattatattct 
atttcttttgattatcgaattagaggaaagtttgtccaaatccgccaaggggaacatgtcaaatatgataataaatcctatgttttggaaaatagt 
caacaattagtattgtatgtagctagcgatgataaatatatactaatttctgctaaaaatggaatattttattcttacaaagagaacaatcattta 
aaaataaggtgcatgtttaaaaggaactcaccttatgctacaaatgtgagcattacagaatatagaaagtgtgaagaaaaa 
SEQ ID 3856 

MKDDNKLKISEASLEDYSEWHLFNRNHVYQFPDGRPLTVDDLDLTLKVKEVTHLFLLKNHGVLIGTSAFFKFITYGCLDMNSSFSGFLLIDSKSR 
SGQAITYLYKriLKKITKLKFSNIYTEISWYNKPSLALSKLNGFKEYDKTYEDILHCRSLRSHLPKILNTFRISNYYGKTYDISTFQIMEEIENPL 
EEETEIRTKVSDEEILFKAEDSASLPYYLKMSLFQMEIAKLDNRYVLQVDFLSEQVKRVRVKTGKYHLANLTRAHPSLTLSRFANYYYIQATVETL 
YGNIDVQLERRKKHYRDATICLKRTFQGYDLLISPNGSLIFEKQKRKILEDSFLIFSQPLDKKLWKEEENHITIKCFYQGALIEKIMTFTSDEEI 
TCVYKCNQKAKEMFPKLLKQTFKLHCQEQLIRDSEGYLVNVPGSYPIEHDDFLRADKFEDRQFHYYLPNEDKMISYSPPGKASNQMQFRPLCLIDT 
DSLSFPLTYHFRISQASSEEALINLKKQPIWDSNYQASATDLLKHISNLTLEEEKDYGIKRMIANRKHYPSHKLVLAYNQIVLPKNEIPRDSELYS 
ISFDYRIRGKFVQIRQGEHVKYDNKSYVLENSQQLVLYVASDDKYILISAKNGIFYSYKENNHLKIRCMFKRNSPYATNVSITEYRKCEEK 

SEQ ID 3857 

ATGTTTGAACTAATTTCTAGAAATCGTAAAGTTTACACGCGAGATCGGTTAGCGTTTTTCATGTCTTTTTTATCAGTTATTATCTTAATTTTGGTC 
TATCAGATTTTCTTGGGAAAAATTCAATTAGATGCTATAAAAGCAGCATTGAGGAGTAATACAGTATCCAGTGATACTATTCACATGGTTAATTAT 
TGGCTCATTGCAGGTTTGACGACTATTATTTCAATGACTAGTACATTAGGTGCCTTTGGAGTTATGGTGTCCGACAAAGAAAAAAAATTAAATGAA 
GATTTTAAGGTCAGTCCTATATCAAATATCAAAATTGAATTGTCCTATGCTATATTTGCCGTTTTATTTGGTATTGTCATGACGATGTTCTCTTGC 
ATCTTTGCTATCGGTATTTTTAACGGCTTTAATTCCTTGCTAGAGTATTCAGCTATGGATTATTTAACTATTTTAGGGATCGTTTCCTTAGGGACT 
GTTTTATCTGCGGCGATGATTTTACCTATTTTAGCCTTTATTCATACTAGTTCAGCTTTTACGACTCTTAGCACAATTGTAGGGACTTTTATTGGT 
TTTATTTCAGGAGTATATCTCTCAATTGGCTCGGTAGGAAAAGCATTACAACAGGTTATGACATGGTTTCCATTGACTOAAATCAATTCTCTTTTG 
AAACAGGTCTTAATGAAGGGTTCTATTGCGAAGGTATTTGACAAAGCCAACGAAGCCACTGTCTCTAACTATAAAGAATCATATGGTGTTGTTTTG 
CGTAATGCTGATGGAGAAAGGCTGAGTAATCACTTTATGTTGATTTATATCATTGCCCTCATTCTTATTTTATTGGCAATTCATTTTATTATTAAA 
AAGGTTAAAAAA 

SEQ ID 3858 . 

MFELISRNRKVYTRDRLAFFMSFLSVIILILVYQIFLGKIQLDAIKAALRSNTVSSDTIHMVNYWLIAGIjTTIISMTSTLGAFGVMVSDKEKKLNE 
DFKVSPISNIKIELSYAIFAVLFGIVMTMFSCIFAIGIFNGFNSLLEYSAMDYLTILGIVSLGTVLSAAMILPILAFIHTSSAFTTLSTIVGTFIG 
FISGVYLSIGSVGKALQQVMTWFPLTQINSLLKQVLMKGSIAKVFDKANEATVSNYKESYGWLRNADGERLSNHFMLIYIIALILILLAIHFIIK 
KVKK 

SEQ ID 3859 

ATGAGAATAAAAAAGAGGTTGCCTCAGGAAGGATGTTGGTATCAGAAAATGGAAATTAAACTCAAAAATATTGGAAAAAAATATGGTTCTTTTGAA 
GCATTGAGAGACATTAATCTCATCTTTGAAGAGGGAAAATTTTATGGCCTTCTTGGACCTAATGGAGCTGGTAAAACAACTTTATTTAACCTTTTA 
ATTCAAAATTTTAAGCAAACGTCAGGCGATATTAAGTGGGAGGTGGATGGAAAACCTCTATCTATTAAAGATTTTTATCGTCACATTGGTATTGTC 
TTCCAAAGTAATCGCTTAGATGATAATTTAACGGTTGAGGAAAATCTAATTTCTAGAGGTGCTTTGTACGGTTTATCTAAATCACAAGTACGTAAT 
CGCCTTAAAGATCTTCAAACGTATCTAGATATCACAGCAATAAAAAAACAAAAATATGGCAGTTTATCAGGAGGTCAAAAACGAAAAGTTGATATT 
GCACGCGCCTTGCTGCCACAACCTTCTCTATTATTATTAGATGAACCAACGACTGGTTTAGACCCTCAATCTCGTCGCGATTTATGGGATGCTATC 
GCACAACTAAATCAACAATCGCAGATGACAGTTGTACTAATTACTCATTATCTTGAAGAAATGTCTGCTTGTGATGTTTTAAATGTTCTTATTGAA 
GGAAACArTTATTATrCGGGAGATATTAAAAGCTTTATTGAGCAACATTCCACAACAAACTTGAATGTGGTATTGAAACCAGAAAAGTCATTAGAC 
CAACTTTCGATAGCTGATTTTGTTAATAAATGTCAAGTCCTTTCAGAAAGGGAGATAGTATTTAAGGATATTTCTGTTGAGGAAATGATGCAGGTT 
ATCTCAGACAATCAAGATAAATCTATTATTGAGACATTTAATGTTGAATATTCGAACTTAGAGGCGGCGTATCTCAACTTGCTTAGAGAAAAAGAA 
AGGAAAAACAATGTT 

SEQ ID 3860 

MRIKKRLPQEGCWYQKMEIKLKNIGKKYGSFEALRDINLIFEEGKFYGLLGPNGAGKTTLFNLLIQNFKQTSGDIKWEVDGKPLSIKDFYRHIGIV 
FQSNRLDDNLTVEENLISRGALYGLSKSQVRNRLKDLQTYLDITAIKKQKYGSLSGGQKRKVDIARALLPQPSLLLLDEPTTGLDPQSRRDLWDAI 
AQLNQQSQMTWLITHYLEEMSACDVLNVLIEGNIYYSGDIKSFIEQHSTTNLNWLKPEKSLDQLSIADFVNKCQVLSEREIVFKDISVEEMMQV 
I SDNQDKS I I ETFNVEYSNLEAAYLNLLREKERKNNV 

SEQ ID 3861 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-389- 



ATGATTAACTGGGCTGAAGAACGTAAAATAATAAAAACACGTCAAGAAGTAGTTGATGAAATTAAAGGTATTTTGATTGACTCTTTAATGTTGGAT 
ATTGATAAAGATCTGATTATGAATGATCAACCATTATTTGGTCGTGGATTAGAGCTAGACTCTATTGATGCCCTAGAACTGTCAATAGGGATTTCA 
ACAACGTTTGGTGTTGAACTAAATGATGATGATATTTCAATATTATCATCAGTAAATAGACTAGCAGATTTTGTGATTGAAAATAGTGAGGATATA 
GATGACCAAGCTAAG 

SEQ ID 3862 

MINWAEERKIIKTRQEWDEIKGILIDSLMLDIDKDLIMNDQPLFGRGLELDSIDALELSIGISTTFGVELNDDDISILSSVNRLADFVIENSEDI 
DDQAK 

SEQ ID 3863 

ATGAAAGTAGCAATAGTTACTGGTGGTACCAGAGGAATTGGAAGGGCTATTACAAAAGAGTTATACAAAGAAGGTTACAAAGTCATTGCTATTTAT 
AATAGCAATGATGCTAAGGCAAGAGCTTTACAAGAGGAGTTACCAAAATTAGACGTTTATAAATGCAATATTTCAGATGCAAAAGCAGTACAAAAA 
TTGGTGACTAAAATTTTTAGAGAATATGGCGGTATTGATTGTTTAGTTAATAATGCTGGTATTGTTAGAGATGGCTTTTTCTTGATGATGTCTAAG 
GAAAAATGGATGGATGTCATTAACATAAATATTATGGGGCTAGTTAACATGAGTAAAGCCGTGTTAAAAATCATGAAGGCTAAGCGTATACAGGGA 
AAGGTTATCAATATTTCTTCAACTAGTGGTATAGCAGGGCAGATAGGGCAAGCGAACTATTCAGCAACGAAAGGCGCTATCATTTCCATTACTAAA 
ACTCTAGCGAAAGAATTTGCATCAGATGGTATTACGATTAATTGTGTAAGTCCAGGATTCATTGAAACAGATATGACAAATGAATTGCAAAATAAA 
GAAGAGCTAAAAGAGCATCTTATTCCTCTAAAAAGGTTTGGACAACCTGAAGAGGTGGCTTGGCTCGTAAGCTTTTTAGCAAGTGAGAAGGCAAAC 
TATATTACAGGAAAAAATATTGTGATTGATGGAGGAATGATTAATGAT 

SEQ ID 3864 

MKVAIVTGGTRGIGRAITKELYKEGYKVIAIYNSNDAKARALQEELPKLDVYKCNISDAKAVQKLVTKIFREYGGIDCLVENAGIVRDGFFLMMSK 
EKWMDVININIMGLVNMSKAVLKIMKAKRIQGKVINISSTSGIAGQIGQANYSATKGAIISITKTLAKEFASDGITINCVSPGFIETDMTNELQNK 
EELKEHLIPLKRFGQPEEVAWLVSFLASEKANYITGKNIVIDGGMIND 

SEQ ID 3865 

ATGGAAATTAAAGGAAAAAATATATTTATCACAGGCTCAACGAGAGGTATCGGTTTAGCAATGGCTCATCAATTCGCCAGTTTAGAAGCTAATATT 
GTCTTAAATGGTCGCTCTGCTATCTCTGAGGAGCTTGTTGCTAGTTTTACTGACTACGGCGTTACAGTTGTTACCATCTCTGGGGATGTTTCAGAA 
GCATCAGAAGCTAAACGTATGGTCAATGAAGCTATCGAAAGTTTAGGTTCGATTGATGTTTTAGTTAACAATGCTGGCATTACTAATGATAAATTG 
ATGCTTAAAATGACGGAAGAGGATTTTGAGCGCGTCTTGAAAATCAATTTGACCGGTGCTTTTAACATGACTCAATCAGTGTTAAAACCAATGATC 
AAGGCCCGCCAAGGAGCAATTATTAATGTCTCTAGTGTGGTTGGTTTAACAGGCAATATTGGGCAAGCAAACTATGCTGCTTCTAAGGCAGGAATG 
ATTGGTTTTACCAAGTCTGTTGCCCGTGAAGTTGCTGCTCGTAACATTTGCGTGAATGCTATTGCTCCAGGATTTATCGAGTCCGACATGACAGGT 
GTCCTTCCTGAAAAAATGCAAGAGCAAATCTTAAGTCAAATCCCAATGAAACGTATTGGAAAAGCTCAAGAAGTTGCTCACTTAGCAAGCTTCTTG 
GTGGAACAAGATTATATTACGGGACAAGTTATCGCTATTGATGGCGGTATGACAATGCAA 

SEQ ID 3866 

MEIKGKNIFITGSTRGIGLAMAHQFASLEANIVLNGRSAISEELVASFTDYGVTVVTISGDVSEASEAKRMVNEAIESLGSIDVLVNlJAGITNDKIi 
MLKMTEEDFERVLKINLTGAFNMTQSVLKPMIKARQGAIINVSSWGLTGNIGQANYAASKAGMIGFTKSVAREVAARNICVNAIAPGFIESDMTG 
VLPEKMQEQILSQIPMKRIGKAQEVAHLASFLVEQDYITGQVIAIDGGMTMQ 

SEQ ID 3867 

ATGAAAACAGTAATAATATATGGAGGACAGGGTAATGTTCAGTCAAAACACCTTTGTCAACTAGTTAAAACTCCAAAAGGTGAAATTCTTTTTTCA 
AAGTTACAAGCAACTGATTTAGAATCATATCAGTTAATGATGGATGTCATTAACCACAAGGTAAGTTTAGACAATGTTCATGCGTCTATGTTAGCA 
AATTTTTTATATAATGATTGGCTAACAAACGATGAAAAAATAGTATCTGGGATAGGATTTTCAGCTCATAGCGCCGGTATTTTCAATGTGTTATAT 
GCTAGTGGTAGTACTAGTTTTGAAAACATTATTCACTTTATTAAACGTCGTGCCCAACTTATAGAAAATTGTCATGTGTCTGAAGAGCTTTGGCTT 
TTGATGGTTGAAAACATTGATATGTTTAGTAAGGATGTTTTAAAAGAACAGTCTGAGAAAGTAAAATTAGCTATTATTACTGATGATAGAGCTGGT 
GTAATTGCTATGGATCAAGTCAACCGTTCTTTCTTTGATGACGTGATGACTAACAAAGGTTATTTTTATAAATTAAAGCAGTTAGGCGTAAAAGCA 
CGATATCATACTGATTTTTTAAATGAATCTAAAGAGCAGTATAAACAATTGATTGAAAGCCTAGATATTTCGCAAAATGATGACTATGACTATATT 
TTTCATTGTGATCAATTGGTAGATGAAATTTTATATCAGTGGACCAATCTCTTTAACTGGCGTGCGATTAAGGAAACTATCATAGAAAAGGATGCG 
GAGATTATTGATATTTCTCCTAATAGGTTTATTTCTAGTCAGTTGCAAAAAATGAAAAAGAGGGGGAGGAAACAGTTA 

SEQ ID 3868 

MKTVIIYGGQGNVQSKHLCQLVKTPKGEILFSKLQATDLESYQLMMDVINHKVSLDNVHASMLANFLYNDWLTNDEKIVSGIGFSAHSAGIFNVLY 
ASGSTSFENIIHFIKRRAQLIENCHVSEELWLLMVENIDMFSKDVLKEQSEKV.KLAIITDDRAGVIAMDQVNRSFFDDVMTNKGYFYKLKQLGVKA 
PYHTDFLNESKEQYKQLIESLDISQNDDYDYIFHCDQLVDEILYQWTNLFNWRAIKETIIEKDAEIIDISPNRFISSQLQKMKKRGRKQL 

SEQ ID 3869 

ATGGCTTGCCTTACTAATCAAGAACCCGCACTCTCATATACTTCTACTCCTTTATGCCAAAGTATTAGTGATACCATAAAAGAAATCAAGGAAATC 
AAGATAACCCCACCAATATTAAAA 

SEQ ID 3870 

MACLTNQEPALSYTSTPLCQSISDTIKEIKEIKITPPILK 

SEQ ID 3871 

■ ATGACAAAATATCAGCGAATGCACTTTATTTTTATTAAACAATACATGAAGCAAATCATGGAGTATAAAATAGACTTTTTTGTAGGCGTTTTAGGA 
GTATTTTTAACACAAGGGTTAAATCTTTTATTTCTGAATGTTGTTTTTCAACATATCCCTTCTTTAGAAGGATGGACTTTTCAGCAAATAGCTTTT 
ATTTATGGTTTTTCTCTCCTCCCAAAAGGAATTGATCACCTTTTCTTTGATAACTTGTGGGCTCTTGGTCAAAGGCTTATTCGAAAAGGAGAATTT 
GATAAGTATTTAACCAGGCCGATCAGTCCTTTATTTCATGTCCTAGTTGAAACCTTTCAAGTAGATGCATTGGGGGAGTTATTGGTTGGTTTTATT 
CTGTTATCTACCACAGTATCTAGTATAAGCTGGACCGTGCCAAAAGTATTATTATTTATATTTATTATCCCCTTTGCAACTTTGATTTATACCTCC 
TTGAAGATTGCTACGTCAAGTATCGCTTTTTGGACCAAACAATCTGGTGCTGTTATCTATATTTTTTATATGTTTAATGACTTTGCTAAGTATCCT 
GTCGCAATATATAATAATCTATTGCGTTGGATCATTAGTTTTGTCATTCCATTTGCTTTTACAGCTTATTATCCCGCTGCTTACTTCTTACAAGAT 
AGAAATGTCTATTTTAATATTGGTGGGGTTATCTTGATTTCCTTGATTTCTTTTATGGTATCACTAATACTTTGGCATAAAGGAGTAGAAGTATAT 
GAGAGTGCGGGTTCT 

SEQ ID 3872 

MTKYQRMHFIFIKQYMKQIMEYKIDFFVGVLGVFLTQGLNLLFLNVLFQHIPSLEGWTFQQIAFIYGFSLLPKGIDHLFFDNLWALGQRLIRKGEF 
DKYLTRPISPLFHVLVETFQVDALGELLVGFILLSTTVSSISWTVPKVLLFIFIIPFATLIYTSLKIATSSIAFWTKQSGAVIYIFYMFNDFAKYP 
VAIYNNLLRWIISFVIPFAFTAYYPAAYFLQDRNVYFNIGGVILISLISFMVSLILWHKGVEVYESAGS 

SEQ ID 3873 

ATGGCAAAATTGAGATGTATGCACGCTATTTTTATCAAACAATACCTCAAACAAATTATGGAATACAAGGTTGATTTTGTGGTGGGAGTGCTAGGT 
GTTTTTCTCACTCAGGGACTTAATCTGCTCTTTTTATCGGTACTTTTCCAACATATCCCTTCTTTAGAAGGCTGGACGTTTGAACAAATTGCCTTT 
ATTTATGGCTTTTGTTTGATTCCAAAGGGAATTGATCACCTCTTTTTTGACAATCTTTGGGCTTTAGGGCAACGGCTTGTCCGCAAAGGAGAATTT 
GACAAGTACCTCACCAGACCAATTAGTCCTTTGTTTCATGTTTTAGTTGAGACCTTTCAAGTGGATGCCCTGGGTGAATTATTGGTTGGGGTTATC 
TTATTAGTGACCACGGCTGGTAGTATCGTATGGACTCTTCCTAAGGTGCTTTTGTTTATTTTGGTTATTCCTTTTGCGACCTTGATTTACACCTCT 
TTAAAAATTGCGACCGCCAGCATTTCTTTTTGGACCAAGCAGTCTGGGGCAGTTATCTATATTTTTTACATGTTCAATGACTTTTCTAAGTACCCT 
ATGTCCATTTACCATTCCTTTTTGCGGTGGTTAATCAGTTTTATCATTCCCTTTGCTTTTACAGCTTATTACCCTGCTTCTTATTTTTTAACAGGT 
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CAACACCTGCTCTTTAATATTGGAGGCTTGGTAGTGGTGTCGTTACTGGTTTTGGCCTTGTCGCTTAAGCTTTGGAAATGGGGCCTC3GATGCTTAT 
GAAAGTGCAGGTTCC 

SEQ ID 3874 

MAKLRCMHAIPIKQYLKQIMEYKVDFWGVLGVFLTQGLHLLFLSVLFQHIPSLEGWTFEQIAFIYGFCLIPKGIDHLFFDNLWALGQRLVRKGEF 
DKYLTRPISPLFHVLVETFQVDALGELLVGVILLVTTAGSIVWTLPKVLLFILVIPFATLIYTSLKIATASISFWTKQSGAVIYIFYMFNDFSKYP 
MSIYHSFLRWLISFIIPFAFTAYYPASYFLTGQHLLFNIGGLWVSLLVLALSLKLWKWGLDAYESAGS 

SEQ ID 3875 

ATGAACAGAATTTGGAGACGTTATAAACCTTTTATTAGTACAGGAATCCAAGGATTAATCACATATCGTGTTGATTTCATCCTTTATAGGATAGGT 
GATGTGATAGGAGCATTTGTTGCATTTTATCTATGGAAAGCAGTTTTCGATTCCTCAAGTCAATCCTTAATCCAAGGTTTTCAGCTGTCAGATATG 
ATTCTCTATATTATTATGAGTTTTGTGACTAATTTATTAACAAGAACTGATAGTTCATTTATGATAGGTGACGAAGTAAAAGACGGTTCAATTATT 
ATGCGACTCTTACGTCCAGTTCACTTTGCTGCTTCCTACCTTTTCATGGAGATTGGTTCTAGATGGCTCATCTTTTTAAGTATAGGGGTACCGTTT 
TTGCTTGTTATTACGGGGGTACGCCTCTTCTTGGGGACTGATTTGATTCAAGCTATAGTGTTAGTGGTATTTTATATTATTAGCATTATTTTAGCT 
TTTTTGATTAACTTCTTTTTTAATATTTGTTTTGGCTTCTCGGCATTTGTTTTTAAAAATTTATGGGGGTCAAACCTGTTAAAAAATTCGTTAGTC 
GCATTTATGTCGGGGAGCTTGATTCCTCTTACTTTTTTTCCGAAAATCGTTGCTGATATTTTAGGATTTTTACCATTTTCATCTTTAATTTACACA 
CCAGTAATGATTATTATTGGTAAATATGATGGCAGTCAAATTGTGCAAGCCTTACTTTTACAAATATTTTGGCTAATAGTAATGGTAGCTTTATCT 
CAATTAATATGGAAAAAAGTACAGTTGCATATCACTATCCAAGGAGGT 

SEQ ID 3876 

MNRIWRRYKPFISTGIQGLITYRVDFILYRIGDVIGAFVAFYLWKAVFDSSSQSLIQGFQLSDMILYIIMSFVTNLLTRTDSSFMIGDEVKDGSII 
MRLLRPVHFAASYLFMEIGSRWLIFLSIGVPFLLVITGVRLFLGTDLIQAIVLWFYIISIILAFLINFFFNICFGFSAFVFKNLWGSNLLKNSLV 
AFMSGSLIPLTFFPKIVADILGFLPFSSLIYTPVMIIIGKYDGSQIVQALLLQIFWLIVMVALSQLIWKKVQLHITIQGG 

SEQ ID 3877 

TTGAGGATATTGTTCGTCGTTTCTACCGAAAGGAGCTTTAAGATGTGGTCATTTTGGAAACGTTATAGACCCTTTCTCAGTGCAGGAATTCAGGAA 
TTAATAACCTATCGCGTTAATTTCTTTTTGTATCGTATTGGAGATGTCATGGGGGCTTTTGTGGCTTATTACCTCTGGAAGGCTGTTTTTGATTCG 
TCTAAGCAATCCTTAATCAATGGTTTTACTCTGTCTGACATGACCTTTTACATTATCATGAGTTTTGTGACCACTTTACTGACCAAATCAGACAGC 
TCCTTTATGATTGGCGAAGAAGTGAAAGATGGTTCTATCATCATGCGCCTGCTTCGACCAGTTCATTTTGCAGCCTCTTACCTCTTTATGGAAATT 
GGTTTTCGCTGGATTGTGCTAATGAGTGTCGGCTTTCC.TTTTTTAATGGTCTTATCTGGTATTAAAGTCATGGCGGGGCTGTCTATCTTGCAAGTC 
CTAGCCAGCAGTTGTCTGTATTTAGTTAGCCTTTTATTAGCTTTTTTAATCAATTTTTATTTCAACATTTGTTTTGGCTCTTCAGCATTTGTCTTT 
AAAAACCTTTGGGGGTCTAATTTATTGAAAAATGCCTTGGTTGCCTTTATGTCAGGCAGTTTGATTCCATTGGCTTTTTTTCCTAAAATGGTTTCT 
ATAGTGCTTAGTTTTCTACCGTTTTGCTCTTTGGTTTACACGCCAGTTATGATTGTCATTGGGAAATACAGCCTTAGTCAGATAATGGTGGCCCTA 
AGTTTGCAAATCTTTTGGTTACTGGTGATGGTAGTCTTATCGCAAGTCATCTGGAAAAAGGTTCAGTACCATTTAACGATTCAAGGAGGG 

SEQ ID 3878 

LRILFWSTERSFKMWSFWKRYRPFLSAGIQELITYRVNFFLYRIGDVMGAFVAYYLWKAVFDSSKQSLINGFTLSDMTFYIIMSFVTTLDTKSDS 
SFMIGEEVKDGSIIMRLIiRPVHFAASYLFMEIGFRWIVLMSVGFPFLMVLSGIKVMAGLSILQVLASSCLYLVSLLLAFLINFYFNICFGSSAFVF 
KNLWGSNLLKNALVAFMSGSLIPIAFFPKMVSIVLSFLPFSSLVYTPVMIVIGKYSLSQIMVALSLQIFWLLVMVVLSQVIWKKVQYHLTIQGG 

SEQ ID 3879 

TTGAGTAAAAGAGGTATTAATATGTCAATGATTGAAGTTTCT(^CCTTCAGAAAAATTTTATAAAAACCGTTAAAGCACCAGGGTTAAAAGGAGCA 
TTTCAATCATTTCTTCGTCCTGAAAAACACACCTTTGAAGCTGTTAAAGATTTAACATTTGATGTGCCTAAAGGACAAATTCTGGGATTTATTGGA 
GCGAACGGTGCAGGAAAATCTACAACAATTAAAATGTTAACTGGGATTTTAAAACCAACTTCGGGCTTTTGCCGTATTGATGGCAAATTGCCACAA 
GAAAACCGACAAAATTATGTTAAGGATATTGGAGTCGTTTTTGGGCAACGTACGCAGTTATGGTGGGATTTAGCTCTACAAGAAACCTATACAGTG 
TTAAAAGAAATCTATGACGTTCCTGATAAAGAATTTCGCAAACGCATGGCTTTTTTAAATGAGGTTTTGGAACTAAATGACTTTATAAAGGATCCT 
GTTAGAACTTTGTCTCTCGGACAGCGTATGAGAGCGGATATCGCAGCTTCTTTATTACATAACCCAAAGGTTCTTTTCTTAGATGAACCCACCATT 
GGCTTGGACGTTTCAGTGAAAGATAATATCCGACGTGCAATCACACAAATTAATCAAGAAGAAGAGACAACGATTTTACTAACGACACATGACCTC 
AGTGATATTGAACAACTTTGTCATCGTATTTTTATGATTGATAGAGGACAAGAAATATTTGATGGCACAGTTTCTCAGCTAAAAGAGACATTTGGA 
AAGATGAAAACTCTTTCTTTTGATTTGCGCCCAGGACAAGAGCATATCAGCTCTAGTTTAATTGGAAAGTCGGAGATTAATATTAAACGTAATGAC 
TTAGTTTTAGATATTCAGTATGATAGTTCTCGCTACCAAACTGCTGACATAATTCAGCAGACATTAGCAGATTTTTCTGTACGTGACCTTAAAATG 
ACAGATGCGGATATTGAAGATATCATTCGTCGCTTCTATAGAAATGAGCTA 

SEQ ID 3880 

MSKRGINMSMIEVSHLQKNFIKTVKAPGLKGAFQSFLRPEKHTFEAVKDLTFDVPKGQILGFIGANGAGKSTTIKMLTGILKPTSGFCRIDGKLPQ 
ENRQNYVKDIGWFGQRTQLWWDLALQETYTVLKEIYDVPDKEFRKRMAFLNEVLELNDFIKDPVRTLSLGQRMRADIAASLLHNPKVLFLDEPTI 
GLDVSVKDNIRRAITQINQEEETTILLTTHDLSDIEQLCHRIFMIDRGQEIFDGTVSQLKETFGKMKTLSFDLRPGQEHISSSLIGKSEINIKRND 
LVLDIQYDSSRYQTADIIQQTLADFSVRDLKMTDADIEDIIRRFYRNEL 

SEQ ID 3881 

ATGGTCATGATAGAAGTGTCCCACCTTCAAAAAAATTTTTCCAAAACCATTAAAGAGCCAGGATTAAAGGGAGCCTTGAAGTCGTTTGTTCATCCC 
CCAAGAGAAATCTTTGAGGCGGTTAAGGACTTATCTTTTGAGGTACCCAAAGGGCAAATTTTAGGTTTTATTGGCGCCAATGGTGCAGGAAAATCA 
ACAACGATTAAGATGTTAACAGGTATTTTAAAGCCTACATCAGGTTACTGTCGCATTAACGGAAAGATTCCACAAGATAATCGTCAATATTATGTG 
AGAGACATTGGAGCTGTTTTTGGTCAACGAACACAACTATGGTGGGATTTGGCCTTGCAAGAGACCTATGTCGTTTTAAAAGAAATTTACGATGTA 
CCTGAAAAAGCCTTTCGCAAGCGCATGGATTTTTTAAATGAGGTTTTGGACCTGAATGAGTTTATTAAGGATCCTGTCCGGACCTTATCACTCGGT 
CAGCGGATGCGAGCTGATATTGCTGCCTCCTTGTTGCATAATCCTAAAGTATTGTTTTTAGATGAACCAACGATTGGACTTGATGTTTCTGTGAAG 
GACAACATTCGGCGTGCCATTACTCAAATTAATCAAGAAGAAGAGACAACTATTTTACTGACGACCCATGATTTGAGTGATATTGAACAGCTCTGT 
GATCGGATTATCATGATTGATAAAGGGCAAGAAATCTTTGATGGAACGGTGACCCAATTAAAGCAAAGCTTTGGAAAAATGAAGAGTCTGTCTTTT 
GAGTTGAAGCCAGGGCAGGAGCAGGTGGTCTCACAGTTTATGGGCTTACCTGACATCACAGTGGAACGGCATGAGCTTAGTTTAGACATTCAATAT 
GA'CAGTTCGCGCTATCAAACTGCGGACATTATTCAAAAAACCATGGCTGATTTTGCGGTCAGGGATGTGAAGATGACTGATGTAGATATTGAGGAT 
ATTGTTCGTCGTTTCTACCGAAAGGAGCTT 

SEQ ID 3882 

MVMIEVSHLQKNFSKTIKEPGLKGALKSFVHPPREIFEAVKDLSFEVPKGQILGFIGANGAGKSTTIKMLTGILKPTSGYCRINGKIPQDNRQYYV 
RDIGAVFGQRTQLWWDLALQETYWLKEIYDVPEKAFRKRMDFLNEVLDLNEFIKDPVRTLSLGQRMRADIAASLLHNPKVLFLDEPTIGLDVSVK 
DNIRRAITQINQEEETTILLTTHDLSDIEQLCDRIIMIDKGQEIFDGTVTQLKQSFGKMKSLSFELKPGQEQWSQFMGLPDITVERHELSLDIQY 
DSSRYQTADIIQKTMADFAVRDVKMTDVDIEDIVRRFYRKEL 

SEQ ID 3883 

ATGATATTAAGGAGGTTATTTATGGTACGTAAATTTTTAAAATCGCTCCTATCTCTCTTTCTTATAGCAGTAATCGCCACCGGTATTTCAGTGGCA 
TGTTTCTTTTTTATTCCAGAAAATAAAGGGAATATTACACCGATTTTATTGCATCGCTTTATGCGAAAAAATAATGTTAATGGAATGATGATTGTT 
AGCGATAATACTGGTAAACCGATTACCATCTCGCATGGGATTAACCGTGGGGAAGTTGAAACGGATATTGAAAATAATAAATTATTTCCAATGGCT 
TCTCTCCAAAAACTCATGACAGGAATTATTATCCAAAGATTAATTGATCAAGATGTCTTGAGTGAAGACGACCGATTGTCTCAGTTCTTTCCCCAA 
GTAAAAGGTAGTAATAGTATTACCATCCACCAATTGTTGACCCATACGAGTGGGTTAAGAGAAAAAGGTGTTAAGGTGTCTCCTTATCTAAAAAAT 
GAGAGAGAACAATTACAATTTTGCTTAAAACACTATAACTTTGTTAATAAGAAATCGTGGTATTATTCTAATATCAACTTTAGTTTCCTAACAGGT 
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ATAGCCACTCAAGTTACGGGAAGGACCTACGCTGAACTTGTTGATGATGTGATAAAAAATCCTTTGCGATTAGATGATACCCAAAGTTACCAATCA 
GTTGTTAATCATGACTTAGTTAGCCCAATGCGAAAGAACGGCAAGTTAaATAAAATTAATATCTTTAATCAAGTATCCACAGCATATGGAGCTGGA 
GATTTTTTCACAACTCCGCTGAACTTTTGGGTGTTGATGCGGTCTTTTTCTAAAGGGTACTTTTTCCCAACGGATGAATATACCAAACATCAAAAT 
GATGCGATATCACATTATTATGGTGGGCTTTACATGCATGGTCGTATAGTTAATTCTAATGGGACCTTTTTCCAGTATTCAAGTTTTGGTTATGCA 
GATCTAAAGACGCATGATACAATGGTGCTTTTTATGAATAACAAAGTCTATAGTGATGCTAGTCACGTGGCACCAAAAGCATTTGAATATTATCAA 
AAATTTATGTTCCTTAATAAGATTTTCCACTTAGTCTTTTACTTTGTATTTTCTTTCTTTTTAATGCTTTTAATACGTCATTCGTTTAGGAAAAGA 
AGGTATAAGAAACGTCTC 

SEQ ID 3884 

MILRRLFMVRKFLKSLLSLFLIAVIATGISVACFPFIPENKGNITPILLHRFMRKNNVNGMMIVSDNTGKPITISHGINRGEVETDIENNKLFPMA 
SLQKLMTGIIIQRLIDQDVLSEDDRLSQFFPQVKGSNSITIHQLLTHTSGLREKGVKVSPYLKNEREQLQFCLKHYNFVNKKSWYYSNINFSFLTG 
• IATQVTGRTYAELVDDVI KNPLRLDDTQSYQSWNHDLVSPMRKNGKLNKINIFNQVSTAYGAGDFFTTPLNFWVLMRSFSKGYFFPTDEYTKHQN 

DAISHYYGGLYMHGRIVNSNGTFFQYSSFGYADLKTHDTMVLFMNNKVYSDASHVAPKAFEYYQKFMFLNKIFHLVFYFVFSFFLMLLIRHSFRKR 
RYKKRL 

SEQ ID 3885 

ATGGTTTACGAAATGACTTTGGCGGTCATTAAATGTATTGAAAACCATCTTCACAAAAAAGTATACAAAGGGGCCAGTCTGGCTCTCTTTCAATCT 
GGTCGATGGCAAGAATACCATATCGGAACAATTGATGGAAGACGACCAGTTGATGCTAACTTAGTTTATGACTTGGCTAGTGTTTCAAAAGTTGTT 
GGTGTGGCCACAATATGCAATATTTTATTGAATAATGGTACGTTAGCATTAGATGATCCCTTAAAGGTATATTATCCTAGTATTGCTGATGCGACT 
GTCACTATTCGACAGTTATTGACTCATACCAGTGGTCTTGATCCTTATATTCCTAACAGAGATGTTTTAAATGCACAACAATTAAGAAAAGCACTT 
AATCATCTTACTCAAAAAGAAAATAAAAACTTTTATTACACAGATGTCAATTTCCTCTTGTTAGGCTTCATGTTAGAAGAGCTCTTTAGTGAATCT 
TTAGACCAGATATTTGACAAGACTATCTTTACTCCCTTTGGGATGTATCATACGTCTTTTGGCCCTCGTCCAGAAGCTGTACCAACATTAAAGGGT 
GTGAGTGATGGAGAAGTTCATGATCCCAAAGCAAAAATCTTAAAAAAACATTCTGGATCTGCGGGGCTATTTTCAACTCTTGCAGATTTAGAAAGT 
TTTAGCAATCATTATCTTAATGATCCATTTTCAGATTGTCTGTGGCGCAACTACAGCCAACAAACAATTGAGCGGTCACTAGGGTGGAATTTAGAT 
GGCGATTGGATTAGTCATACAGGTTACACAGGGCCGTTTCTAATGCTTAATAAAAAAGAGCAAACGGCAGCTATTTTTTTGACCAACCGTACTTAC 
GACGAGGATGATAAAAGTAAATGGTTAAAAGAACGTCAGTTGCTTTACAATGCACTAAAGCATGATCTGACAACCCCCGTATCG 

SEQ ID 3886 

MVYEMTLAVIKCIENHLHKKVYKGASLALFQSGRWQEYHIGTIDGRRPVDANLVYDLASVSKWGVATICNILLNNGTLALDDPLKVYYPSIADAT 
VTIRQLLTHTSGLDPYIPNRDVLNAQQLRKALNHLTQKENKNFYYTDVNFLLLGFMLEELFSESLDQIFDKTIFTPFGMYHTSFGPRPEAVPTLKG 
VSDGEVHDPKAKILKKHSGSAGLFSTLADLESFSNHYLNDPFSDCLWRNYSQQTIERSLGWNLDGDWISHTGYTGPFLMLNKKEQTAAIFLTNRTY 
DEDDKSKWLKERQLLYNALKHDLTTPVS 

SEQ ID 3887 

ATGGTGAGCTTGCTTCTCTTGAAAGTAAAGCAGGAGGAGTTGATAGAGTTTCATAATGTTTTTTATAGAGAAGCGATATCTTCTTATCTTGAAACA 
GAAAATTTTGAGAAGGCTAAAGTGACTGAAGAGAATTACCAAGTTTTTTTAGGAATCCGTACTTATCAGAAGAGTTATAACTATCAAGATCATAGT 
.GAGAATCTAAAAGGAAATATTGAGGTAGCAATGATAGGAGTTGAAAATAATATTAGCGACGAACATATTTTTTGC 

SEQ ID 3888 

MVSLLLLKVKQEELIEFHNVFYREAISSYLETENFEKAKVTEENYQVFLGIRTYQKSYNYQDHSENLKGNIEVAMIGVENNISDEHIFC 

SEQ ID 3889 

ATGAATTCTCTTTTTAAAATATTCAAAGTTTCTAAAGCTAAATGTTTGTGCTTGATGATTTTGATGAGATTATTGGTTGCTCAAGTTTGGTGTTTG 
AATAAGGCGATTCAAGGACAT 

SEQ ID 3890 

MNSLFKIFKVSKAKCLCLMILMRLLVAQVWCLNKAIQGH 

SEQ ID 3891 

ATGCATACATACCATATCCTATATAACGGCTATCGTTTTAAGAACAATTTATTTATGTTGGCAGAAAATAATAATAGGAAGCAGAAAAATCCAATA 
ATATTCAAGAGAAAAAGTATAGGTGATAGCTCTCTAAAAAAATTTGATATTGAAACTATAAGAAACCCTGTAGATACGATAGTTGAAACAACCTTT 
TTCTTATCCATATTAATAACCACCCCT 

SEQ ID 3892 

MHTYHILYNGYRFKNNLFMLAENNNRKQKNPIIFKRKSIGDSSLKKFDIETIRNPVDTIVETTFFLSILITTP 

SEQ ID 3893 

TTGCTTGATGATTCGGAAAAATACGGAGACTATACTATTTCAAGGAAAAGATACAAAAGTTTCGAATCAAGTCTTCAACTATACATCCTTCAAAGT 
CATCGGCTAGAGATTTGGAATTATGAACCAATCCCTTTGATTACTAGAAAAATAAATAGCTTGGAGAGGCTAACG 

SEQ ID 3894 

MLDDSEKYGDYTISRKRYKSFESSLQLYILQSHRLEIWNYEPIPLITRKINSLERLT 

SEQ ID 3895 

ATGGGCATTACTCTAGTTTTTAATAAGCTATCTGATGAGCAGAAGGAGAAGTTAATGCATGTTGGGAAGTCTTATTTTGACTATCAAGAAAATGCT 
CTTATCCCACAATTAGGTTTTCTATATTCTAAATTAACTAAAAAAATTGAACTTGATAATCGGTTGTCTCCGACTGAAAAAAAGTTATTGATTACC 
TTATTATTACATACTAAAGGTTTAATCATTGATATG 

SEQ ID 3896 

MGITLVFNKLSDEQKEKLMHVGKSYFDYQENALIPQLGFLYSKLTKKIELDNRLSPTEKKLLITLLLHTKGLIIDM 

SEQ ID 3897 

ATGGGAAATGGTCAGGATTGGGTTGGAACAGCCGAAAGACTAGATGGTGAAACTGATACAGTTCCAAAAGAAGGTACTATTCTCTCTTTT 

SEQ ID 3898 

MGNGQDWVGTAERLDGETDTVPKEGTILSF 

SEQ ID 3899 

ATGGAAAAACAGGATTCACGAGTTCTCATCCATTGGGAGGGGAATTCTGGGGACAAGCTCATTGAACACCAAACCAGCGCAACGGGGTGGTACTAC 
CAAGTCGATCGTAGCTTTAGTCAACCAAAAGGGGAACCGCCCAGAATGATCCAAAGGCAC 

SEQ ID 3900 

MEKQDSRVLIHWEGNSGDKLIEHQTSATGWYYQVDRSFSQPKGEPPRMIQRH 

SEQ ID 3901 

GTGCGTAGCGTTGCTACAACGAAGCAAAGGGTAAAAATCCTTTATTTTAAGCACTTTTTCAAGCATTTTGTCTTTATTGAAAAGAGTGATTTTAAC 
ATAAAAAAGGTATTAAAAAACATATTGACG 

SEQ ID 3902 

MRSVATTKQRVKILYFKHFFKHFVFIEKSDFNIKKVLKNILT 

SEQ ID 3903 

ATGAAGCCATTAGGAGTTATTCCTTATCTTTTAGTGGCGCGCGATCCATATAGTGATAGATCGAGATATTTAGATCCAAAAGTTCTATCATCCTCT 
TTTGGCGCCTTTTTTCCAGCAGATAATATTAAGGTAGCTTGGTCTAACAACTCCAGCACTTTATTTACACCACCTATTAATGCAAACTACACCACT 
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CAGATTCAAGCTATTGGGACAACGATTAAGTCACAAATTCCGGAATCGATTTTGACGGTTACGGATAAAAAGAGCAGGAAGTTCAGCATTAACAAG 
ATTGACGAAGCTAAAGAAGGCTTAGTAGGTGCGACCTTCACCTTGTCTAAACGCACAACAGTAGCGGCAGATCATCAAGTACAAGGAGATTTCATT 
CCTGTCAGCAAAGAGACGACAGTCGGTCGGACAACCCTTACCTTTGACAACCTTAAACCTGGATTTTATGACCTTAAAGAAACGAAAGCGCCGAAT 
GCTTACGTACTTGATCCTAAGACTTATGTTGTGGTCGTTCAAAATTCAGGAAAAACGACAATTGTGGATGAAGCTAACTTCAAAGAGGCTGATTAC 
CCAATGGCTGATAATACCAGCCATGTGGAGTGCGTAGCGTTGCTACAACGAAGCAAAGGG 

SEQ ID 3904 

MKPLGVIPYLLVARDPYSDRSRYLDPKVLSSSFGAFFPADNIKVAWSNNSSTLFTPPIKANYTTQIQAIGTTIKSQIPESILTVTDKKSRKFSINK 
IDEAKEGLVGATFTLSKRTTVAADHQVQGDFIPVSKETTVGRTTLTFDNLKPGFYDLKETKAPNAYVLDPKTYVWVQNSGKTTIVDEANFKEADY 
PMADNTSHVECVALLQRS KG 

SEQ ID 3905 

TTGTACTTCATGAAGGTCCTAAAGACCATTTTAAAAGCAGAATTGCCAGTTGTTACGTTATCATCTATGAAGCTAAAGAATTCAGTTGTTCGCTTT 
TCT 

SEQ ID 3906 

MYFMKVLKTILKAELPWTLSSMKLKNSWRFS 

SEQ ID 3907 

TTGGATGTTCAAAGCGATGAGAATTTTGCTTTTAAAATTTTTAAAGTTGCGAAAGCCAAAGGCTTGTCGCTTGATGTCTTTGATAAGCTTGTTGGT 
CGCTTC 

SEQ ID 3908 

MDVQSDENFAFKIFKVAKAKGLSLDVFDKLVGRF 

SEQ ID 3909 

ATGAGTAAACAGGAAGTAAGAGACTCATTGTCAACTGTAGTGGGTGACTTATCATTAACAACGAGAGAGAATCAGATTGGTTCTCTCTTTTTGGAT 
GTTCAAAGCGATGAGGATTTTGGTTTTAAAGTTGTCAAAGTTCTGAAATCTAAAGGCATTGTACTTAATGCCCTTGATGAGTCTGTTTGTGGCTTC 
AAGTTTGTCGTTGAA 

SEQ ID 3910 

MSKQEVRDSLSTWGDLSLTTRENQIGSLFLDVQSDEDFGFKWKVLKSKGIVLNALDESVCGFKFWE 

SEQ ID 3911 

ATGTTAGAAGTCAGAGAGCAGGTTGACCATGTGATGATTCCAAAAATCAATCAGGATTTACCAATCTACGCTGGTTCAGAAGAGGACAATCTGCAA 
CGGGGAGTTGGTCATCTAGAAGGGATAAGTTTGCCGATTGGAGGGGCTTCTACACATGCGGTCTTGAGCGGTCAAAGAGGTATGCCAGCTGCTCGG 
TTGTTTGCGGATTTGGATAAGATGAAAAAAGGTGATTATTTTTATGTTACCAATCTGAAAGAAACCTTGGCTTATCAAGTGGATCGTATCATGGTG 
ATTGAACCTAGCCAATTGGATGCCGTGAGCATTGAAGAGGATAAAGATTATGTTACCCTTCTGACCTGTACACCTTATATGGGCTCTTTGTCAACT 
GTAATGGGTGACTTATCATTAACAACGAGAGAGAATCAGCTTGGTTCTCTCTCTTTTTGGATGTTCAAAGCGATGAGAATTTTGCTTTTAAAATTT 
TTAAAGTTGCGAAAGCCAAAGGCTTGTCGCTTGATGTCTTTGATAAGCTTGTTGGTCGCTTCTAATTTGGCATTGGAAAGGGATAGC 

SEQ ID 3912 

MLEVREQVDHVMIPKINQDLPIYAGSEEDNLQRGVGHLEGISLPIGGASTHAVLSGQRGMPAARLFADLDKMKKGDYFYVTNLKETLAYQVDRIMV 
IEPSQLDAVSIEEDKDYVTLLTCTPYMGSLSTVMGDLSLTTRENQLGSLSFWMFKAMRILLLKFLKLRKPKACRLMSLISLLVASNLALERDS 

SEQ ID 3913 

ATGATGATTGTGAATAATGGTTATCTAGAAGGGAGAAAAATGAAAAAGAGACAAAAAATATGGAGAGGGTTATCAGTTACTTTACTAATCCTGTCC 
CAAATTCCATTTGGTATATTGGTACAAGGTGAAACCCAAGATACCAATCAAGCACTTGGAAAAGTAATTGTTAAAAAAACGGGAGACAATGCTACA 
CCATTAGGCAAAGCGACTTTTGTGTTAAAAAATGACAATGATAAGTCAGAAACAAGTCACGAAACGGTAGAGGGTTCTGGAGAAGCAACCTTTGAA 
AACATAAAACCTGGAGACTACACATTAAGAGAAGAAACAGCACCAATTGGTTATAAAAAAACTGATAAAACCTGGAAAGTTAAAGTTGCAGATAAC 
GGAGCAACAATAATCGAGGGTATGGATGCAGATAAAGCAGAGAAACGAAAAGAAGTTTTGAATGCCCAATATCCAAAATCAGCTATTTATGAGGAT 
ACAAAAGAAAATTACCCATTAGTTAATGTAGAGGGTTCCAAAGTTGGTGAACAATACAAAGCATTGAATCCAATAAATGGAAAAGATGGTCGAAGA 
GAGATTGCTGAAGGTTGGTTATCAAAAAAAATTACAGGGGTCAATGATCTCGATAAGAATAAATATAAAATTGAATTAACTGTTGAGGGTAAAACC 
ACTGTTGAAACGAAAGAACTTAATCAACCACTAGATGTCGTTGTGCTATTAGATAATTCAAATAGTATGAATAATGAAAGAGCCAATAATTCTCAA 
AGAGCATTAAAAGCTGGGGAAGCAGTTGAAAAGCTGATTGATAAAATTACATCAAATAAAGACAATAGAGTAGCTCTTGTGACATATGCCTCAACC 
ATTTTTGATGGTACTGAAGCGACCGTATCAAAGGGAGTTGCCGATCAAAATGGTAAAGCGCTGAATGATAGTGTATCATGGGATTATCATAAAACT 
ACTTTTACAGCAACTACACATAATTACAGTTATTTAAATTTAACAAATGATGCTAACGAAGTTAATATTCTAAAGTCAAGAATTCCAAAGGAAGCG 
GAGCATATAAATGGGGATCGCACGCTCTATCAATTTGGTGCGACATTTACTCAAAAAGCTCTAATGAAAGCAAATGAAATTTTAGAGACACAAAGT 
TCTAATGCTAGAAAAAAACTTATTTTTCACGTAACTGATGGTGTCCCTACGATGTCTTATGCCATAAATTTTAATCCTTATATATCAACATCTTAC 
CAAAACCAGTTTAATTCTTTTTTAAATAAAATACCAGATAGAAGTGGTATTCTCCAAGAGGATTTTATAATCAATGGTGATGATTATCAAATAGTA 
AAAGGAGATGGAGAGAGTTTTAAACTGTTTTCGGATAGAAAAGTTCCTGTTACTGGAGGAACGACACAAGCAGCTTATCGAGTACCGCAAAATCAA 
CTCTCTGTAATGAGTAATGAGGGATATGCAATTAATAGTGGATATATTTATCTCTATTGGAGAGATTACAACTGGGTCTATCCATTTGATCCTAAG 
ACAAAGAAAGTTTCTGCAACGAAACAAATCAAAACTCATGGTGAGCCAACAACATTATACTTTAATGGAAATATAAGACCTAAAGGTTATGACATT 
TTTACTGTTGGGATTGGTGTAAACGGAGATCCTGGTGCAACTCCTCTTGAAGCTGAGAAATTTATGCAATCAATATCAAGTAAAACAGAAAATTAT 
ACTAATGTTGATGATACAAATAAAATTTATGATGAGCTAAATAAATACTTTAAAACAATTGTTGAGGAAAAACATTCTATTGTTGATGGAAATGTG 
ACTGATCCTATGGGAGAGATGATTGAATTCCAATTAAAAAATGGTCAAAGTTTTACACATGATGATTACGTTTTGGTTGGAAATGATGGCAGTCAA 
TTAAAAAATGGTGTGGCTCTTGGTGGACCAAACAGTGATGGGGGAATTTTAAAAGATGTTACAGTGACTTATGATAAGACATCTCAAACCATCAAA 
ATCAATCATTTGAACTTAGGAAGTGGACAAAAAGTAGTTCTTACCTATGATGTACGTTTAAAAGATAACTATATAAGTAACAAATTTTACAATACA 
AATAATCGTACAACGCTAAGTCCGAAGAGTGAAAAAGAACCAAATACTATTCGTGATTTCCCAATTCCCAAAATTCGTGATGTTCGTGAGTTTCCG 
GTACTAACCATCAGTAATCAGAAGAAAATGGGTGAGGTTGAATTTATTAAAGTTAATAAAGACAAACATTCAGAATCGCTTTTGGGAGCTAAGTTT 
CAACTTCAGATAGAAAAAGATTTTTCTGGGTATAAGCAATTTGTTCCAGAGGGAAGTGATGTTACAACAAAGAATGATGGTAAAATTTATTTTAAA 
GCACTTCAAGATGGTAACTATAAATTATATGAAATTTCAAGTCCAGATGGCTATATAGAGGTTAAAACGAAACCTGTTGTGACATTTACAATTCAA 
AATGGAGAAGTTACGAACCTGAAAGCAGATCCAAATGCTAATAAAAATCAAATCGGGTATCTTGAAGGAAATGGTAAACATCTTATTACCAACACT 
CCCAAACGCCCACCAGGTGTTTTTCCTAAAACAGGGGGAATTGGTACAATTGTCTATATATTAGTTGGTTCTACTTTTATGATACTTACCATTTGT 
TCTTTCCGTCGTAAACAATTG 

SEQ ID 3914 

MMIVNNGYLEGRKMKKRQKIWRGLSVTLLILSQIPFGILVQGETQDTNQALGKVIVKKTGDNATPLGKATFVLKNDNDKSETSHETVEGSGEATFE 
NIKPGDYTLREETAPIGYKKTDKTWKVKVADNGATIIEGMDADKAEKRKEVLNAQYPKSAIYEDTKENYPLVNVEGSKVGEQYKALNPINGKDGRR 
EIAEGWLSKKITGWDLDKNKYKIELTVEGKTTVETKELNQPLDVVVLLDNSNSMNNEPJUINSQRALKAGEAVEKLIDKITSNKDNRVALVTYAST 
IFDGTEATVSKGVADQNGKALNDSVSWDYHKTTFTATTHNYSYLNLT1TOANEWILKSRIPKEAEHINGDRTLYQFGATFTQKALMKANEILETQS 
SNARKKLIFHVTDGVPTMSYAINFNPYISTSYQNQFNSFLNKIPDRSGILQEDFIINGDDYQIVKGDGESFKLFSDRKVPVTGGTTQAAYRVPQNQ 
LSVMSNEGYAINSGYIYLYWRDYNWVYPFDPKTKKVSATKQIKTHGEPTTLYFNGNIRPKGYDIFTVGIGVNGDPGATPLEAEKFMQSISSKTENY 
TNVDDTNKIYDELNKYFKTIVEEKHSIVDGNVTDPMGEMIEFQLKNGQSFTHDDYVLVGNDGSQIiKNGVALGGPNSDGGILKDVTVTYDKTSQTIK 
INHLNLGSGQKWLTYDVRLKDNYISNKFYNTNNRTTLSPKSEKEPNTIRDFPIPKIRDVREFPVLTISNQKKMGEVEFIKVNKDKHSESLLGAKF 
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QLQIEKDFSGYKQFVPEGSDVTTKNDGKIYFKALQDGNYKLYEISSPDGYIEVKTKPWTFTIQNGEVTNLKADPNANKNQIGYLEGNGKHLITNT 
PKRPPGVFPKTGGIGTIVYILVGSTFMILTICSFRRKQL 

SEQ ID 3915 

ATGAAAAAGCGGCTAGTCAAAATAGTCACAATAATTCGAAATAATAAAATCAGAACCCTCATTTTTGTGATGGGAAGTCTGATTCTCTTATTTCCG 
ATTGTGAGCCAGGTAAGTTACTACCTTGCTTCGGATCAAAATATTAATCAATTTAAGCGGGAAGTCGCTAAGATTGATACTAATACGGTTGAACGA 
CGCATCGCTTTAGCTAATGCTTACAATGAGACGTTATCAAGGAATCCCTTGCTTATAGACCCTTTTACCAGTAAGCAAAAAGAAGGTTTGAGAGAG 
TATGCTCGTATGCTTGAAGTTCATGAGCAAATAGGTCATGTGGCAATCCCAAGTATTGGGGTTGATATTCCAATTTATGCTGGAACATCCGAAACT 
GTGCTTCAGAAAGGTAGTGGGCATTTGGAGGGAACCAGTCTTCCAGTGGGAGGTTTGTCAACCCATTCAGTACTAACTGCCCACCGTGGCTTGCCA 
ACAGCTAGGCTATTTACCGACTTAAATAAAGTTAAAAAAGGCCAGATTTTCTATGTGACGAACATCAAGGAAACACTTGCCTACAAAGTCGTGTCT 
ATCAAAGTTGTGGATCCAACAGCTTTAAGTGAGGTTAAGATTGTCAATGGTAAGGATTATATAACCTTGCTGACTTGCACACCTTACATGATCAAT 
AGTCATCGTCTCTTGGTAAAAGGAGAGCGTATTCCTTATGATTCTACCGAGGCGGAAAAGCACAAAGAACAAACCGTACAAGATTATCGTTTGTCA 
CTAGTGTTGAAGATACTACTAGTATTATTAATTGGACTCTTCATCGTGATAATGATGAGAAGATGGATGCAACATCGTCAA 

SEQ ID 3916 

MKKRLVKIVTIIRNNKIRTLIFVMGSLILLFPIVSQVSYYLASHQNINQFKREVAKIDTNTVERRIALANAYNETLSRNPLLIDPFTSKQKEGLRE 
YARMLEVHEQIGHVAIPSIGVDIPIYAGTSETVLQKGSGHLEGTSLPVGGLSTHSVLTAHRGLPTARLFTDLNKVKKGQIFYVTNIKETLAYKWS 
IKWDPTALSEVKIVNGKDYITLLTCTPYMINSHRLLVKGERIPYDSTEAEKHKEQTVQDYRLSLVLKILLVLLIGLFIVIMMRRWMQHRQ 

SEQ ID 3917 

ATGGGACAAAAATCAAAAATATCTCTAGCTACGAATATTCGTATATGGATTTTTCGTTTAATTTTCTTAGCGGGTTTCCTTGTTTTGGCATTTCCC 
ATCGTTAGTCAGGTCATGTACTTTCAAGCCTCTCACGCCAATATTAATGCTTTTAAAGAAGCTGTTACCAAGATTGACCGGGTGGAGATTAATCGG 
CGTTTAGAACTTGCTTATGCTTATAACGCCAGTATAGCAGGTGCCAAAACTAATGGCGAATATCCAGCGCTTAAAGACCCCTACTCTGCTGAACAA 
AAGCAGGCAGGGGTCGTTGAGTACGCCCGCATGCTTGAAGTCAAAGAACAAATAGGTCATGTGATTATTCCAAGAATTAATCAGGATATCCCTATT 
TACGCTGGCTCTGCTGAAGAAAATCTTCAGAGGGGCGTTGGACATTTAGAGGGGACCAGTCTTCCAGTCGGTGGTGAGTCAACTCATGCCGTTCTA 
ACTGCCCATCGAGGGCTACCAACGGCCAAGCTATTTACCAATTTAGACAAGGTAACAGTAGGTGACCGTTTTTACATTGAACACATCGGCGGAAAG 
ATTGCTTATCAGGTAGACCAAATCAAAGTTATCGCCCCTGATCAGTTAGAGGATTTGTACGTGATTCAAGGAGAAGATCACGTCACCCTATTAACT 
TGCACACCTTATATGATAAATAGTCATCGCCTCCTCGTTCGAGGCAAGCGAATTCCTTATGTGGAAAAAACAGTGCAGAAAGATTCAAAGACCTTC 
AGGCAACAACAATACCTAACCTATGCTATGTGGGTAGTCGTTGGACTTATCTTGCTGTCGCTTCTCATTTGGTTTAAAAAGACGAAACAGAAAAAG 
CGGAGAAAGAATGAAAAAGCGGCTAGTCAAAATAGTCACAATAATTCGAAA 

SEQ ID 3918 

MGQKSKISLATNIRIWIFRLIFLAGFLVLAFPIVSQVMYFQASHANINAFKEAVTKIDRVEINRRLELAYAYNASIAGAKTNGEYPALKDPYSAEQ 
KQAGWEYARMLEVKEQIGHVIIPRINQDIPIYAGSAEENLQRGVGHLEGTSLPVGGESTHAVLTAHRGLPTAKLFTNLDKVTVGDRFYIEHIGGK 
IAYQVDQIKVIAPDQLEDLYVIQGEDHVTLLTCTPYMINSHRLLVRGKRIPYVEKTVQKDSKTFRQQQYLTYAMWVWGLILLSLLIWFKKTKQKK 
RRKNEKAASQNSHNNSK 

SEQ ID 3919 

ATGAAACAAACATTAAAACTTATGTTTTCTTTTCTGTTGATGTTAGGGACTATGTTTGGAATTAGCCAAACTGTTTTAGCGCAAGAAACTCATCAG 
TTGACGATTGTTCATCTTGAAGCAAGGGATATTGATCGTCCAAATCCACAGTTGGAGATTGCCCCTAAAGAAGGGACTCCAATTGAAGGAGTACTC 
TATCAGTTGTACCAATTAAAATCAACTGAAGATGGCGATTTGTTGGCACATTGGAATTCCCTAACTATCACAGAATTGAAAAAACAGGCGCAGCAG 
GTTTTTGAAGCCACTACTAATCAACAAGGAAAGGCTACATTTAACCAACTACCAGATGGAATTTATTATGGTCTGGCGGTTAAAGCCGGTGAAAAA 
AATCGTAATGTCTCAGCTTTCTTGGTTGACTTGTCTGAGGATAAAGTGATTTATCCTAAAATCATCTGGTCCACAGGTGAGTTGGACTTGCTTAAA 
GTTGGTGTGGATGGTGATACCAAAAAACCACTAGCAGGCGTTGTCTTTGAACTTTATGAAAAGAATGGTAGGACTCCTATTCGTGTGAAAAATGGG 
GTGCATTCTCAAGATATTGACGCTGCAAAACATTTAGAAACAGATTCATCAGGGCATATCAGAATTTCCGGGCTCATCCATGGGGACTATGTCTTA 
AAAGAAATCGAGACACAGTCAGGATATCAGATCGGACAGGCAGAGACTGCTGTGACTATTGAAAAATCAAAAACAGTAACAGTAACGATTGAAAAT 
AAAAAAGTTCCGACACCTAAAGTGCCATCTCGAGGAGGTCTTATTCCCAAAACAGGTGAGCAACAGGCAATGGCACTTGTAATTATTGGTGGTATT 
TTAATTGCTTTAGCCTTACGATTACTATCAAAACATCGGAAACATCAAAATAAGGAT 

SEQ ID 3920 

MKQTLKLMFSFLLMLGTMFGISQTVLAQETHQLTIVHLEARDIDRPNPQLEIAPKEGTPIEGVLYQLYQLKSTEDGDLLAHWNSLTITELKKQAQQ 
VFEATTNQQGKATFNQLPDGIYYGLAVKAGEKNRNVSAFLVDLSEDKVIYPKIIWSTGELDLLKVGVDGDTKKPLAGWFELYEKNGRTPIRVKNG 
VHSQDIDAAKHLETDSSGHIRISGLIHGDYVLKEIETQSGYQIGQAETAVTIEKSKTVTVTIENKKVPTPKVPSRGGLIPKTGEQQAMALVIIGGI 
LIALALRLLSKHRKHQNKD 

SEQ ID 3921 

GTGCTAAACTTTAATAGTTTTGTGCTTAATAATAATCAGCACTTACAAAGAACAAAGGGAAAAGCGAGGAGAGAACTTTTAATGAAATTATCGAAG 
AAGTTATTGTTTTCGGCTGCTGTTTTAACAATGGTGGCGGGGTCAACTGTTGAACCAG'TAGCTCAGTTTGCGACTGGAATGAGTATTGTAAGAGCT 
GCAGAAGTGTCACAAGAACGCCCAGCGAAAACAACAGTAAATATCTATAAATTACAAGCTGATAGTTATAAATCGGAAATTACTTCTAATGGTGGT 
ATCGAGAATAAAGACGGCGAAGTAATATCTAACTATGCTAAACTTGGTGACAATGTAAAAGGTTTGCAAGGTGTACAGTTTAAACGTTATAAAGTC 
AAGACGGATATTTCTGTTGATGAATTGAAAAAATTGACAACAGTTGAAGCAGCAGATGCAAAAGTTGGAACGATTCTTGAAGAAGGTGTCAGTCTA 
CCTCAAAAAACTAATGCTCAAGGTTTGGTCGTCGATGCTCTGGATTCAAAAAGTAATGTGAGATACTTGTATGTAGAAGATTTAAAGAATTCACCT 
TCAAACATTACCAAAGCTTATGCTGTACCGTTTGTGTTGGAATTACCAGTTGCTAACTCTACAGGTACAGGTTTCCTTTCTGAAATTAATATTTAC 
CCTAAAAACGTTGTAACTGATGAACCAAAAACAGATAAAGATGTTAAAAAATTAGGTCAGGACGATGCAGGTTATACGATTGGTGAAGAATTCAAA 
TGGTTCTTGAAATCTACAATCCCTGCCAATTTAGGTGACTATGAAAAATTTGAAATTACTGATAAATTTGCAGATGGCTTGACTTATAAATCTGTT 
GGAAAAATCAAGATTGGTTCGAAAACACTGAATAGAGATGAGCACTACACTATTGATGAACCAACAGTTGATAACCAAAATACATTAAAAATTACG 
TTTAAACCAGAGAAATTTAAAGAAATTGCTGAGCTACTTAAAGGAATGACCCTTGTTAAAAATCAAGATGCTCTTGATAAAGCTACTGCAAATACA 
GATGATGCGGCATTTTTGGAAATTCCAGTTGCATCAACTATTAATGAAAAAGCAGTTTTAGGAAAAGCAATTGAAAATACTTTTGAACTTCAATAT 
GACCATACTCCTGATAAAGCTGACAATCCAAAACCATCTAATCCTCCAAGAAAACCAGAAGTTCATACTGGTGGGAAACGATTTGTAAAGAAAGAC 
TCAACAGAAACACAAACACTAGGTGGTGCTGAGTTTGATTTGTTGGCTTCTGATGGGACAGCAGTAAAATGGACAGATGCTCTTATTAAAGCGAAT 
ACTAATAAAAACTATATTGCTGGAGAAGCTGTTACTGGGCAACCAATCAAATTGAAATCACATACAGACGGTACGTTTGAGATTAAAGGTTTGGCT 
TATGCAGTTGATGCGAATGCAGAGGGTACAGCAGTAACTTACAAATTAAAAGAAACAAAAGCACCAGAAGGTTATGTAATCCCTGATAAAGAAATC 
GAGTTTACAGTATCACAAACATCTTATAATACAAAACCAACTGACATCACGGTTGATAGTGCTGATGCAACACCTGATACAATTAAAAACAACAAA 
CGTCCTTCAATCCCTAATACTGGTGGTATTGGTACGGCTATCTTTGTCGCTATCGGTGCTGCGGTGATGGCTTTTGCTGTTAAGGGGATGAAGCGT 
CGTACAAAAGATAAC 

SEQ ID 3922 

MLNFNSFVLNNNQHLQRTKGKARRELLMKLSKKLLFSAAVLTMVAGSTVEPVAQFATGMSIVRAAEVSQERPAKTTVNIYKLQADSYKSEITSNGG 
IENKDGEVISNYAKLGDlSrVKGLQGVQFKRYKVKTDISVDELKKliTTVEAADAKVGTILEEGVSLPQKTNAQGLVVDALDSKSNVRYLYVEDLKNSP 
SNITKAYAVPFVLELPVANSTGTGFLSEINIYPKNWTDEPKTDKDVKKLGQDDAGYTIGEEFKWFLKSTIPANLGDYEKFEITDKFADGLTYKSV 
GKIKIGSKTLNRDEHYTIDEPTVDNQNTLKITFKPEKFKEIAELLKGMTLVKNQDALDKATANTDDAAFLEIPVAST1NEKAVLGKAIENTFELQY 
DHTPDKADNPKPSNPPRKPEVHTGGKRFVKKDSTETQTLGGAEFDLLASDGTAVKWTDALIKANTNKNYIAGEAVTGQPIKLKSHTDGTFEIKGLA 
YAVDANAEGTAVTYKLKETKAPEGYVIPDKEIEFTVSQTSYNTKPTDITVDSADATPDTIKNNKRPSIPNTGGIGTAlFVAIGAAVMAFAVKGMKR 
RTKDN 
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SEQ ID 3923 

ATGATTGATGACTTC3TTGGCAACTAGCCTCAAACTGTGTTTGGAAAAAGGCATCGATAGACACAAGAAGACTACGTATACTGGTAGTAGGAAAACA 
AGGGACAAGCTTTATATAGGA 

SEQ ID 3924 

MIDDLLATSLKLCLEKGIDRHKKTTYTGSRKTRDKLYIG 

SEQ ID 3925 

ATGATAATGAAGGCGGTCTATCAAATGGTTACATTCGATTTTAAACATGTTCAAACATTGCATACCATATCTCAACTACCTATTTCAGTCATGTCA 
CGAGACAAGGAACTCGTTCAGTTATATGGTAACGAAGACTATCTGTTGCCTTACTATCAGTTTTTAAAACATTTAGCTATCCCTTATAACCAAGAT 
ATCACTGTTTATGAGGGTCTTTTTGAAGAATCATTCTTAATTTTTCCTGTCTGTCAATATCTTATTGCTATTGGACCATTTTATCCCTATAGCCCT 
GATATCAATAGGCAAGAACAGTTATCCAGTCGCTTTCTAGAACAATTTTCTCATCGTAATAAAAAAGAAATCTTATCGTATATAAAGCTTGTCCCT 
TGTTTTCCTACTACCAGTATACGTAGTCTTCTTGTGTCTATCGATGCCTTTTTCCAAACACAGTTTGAGGCTAGTTGCCAACAAGTCATCAATCAT 
TTATTAGAAGAGTCAGAACAGATTGTTGCGGATCCTGATATTGTTCTTCACCTAAAACATACTAAGAAAAACTCTTTTCAGTTACCCACTGTTTTA 
AACCATCTCAATCACATTATTGATCTCGTTAAGCTGGGTAACACTCAACTGTTAAAGCAAGAAATTAATCGCCTCCCATCATCCAGTGTTACCTCA 
TCTTCAATCCCTGCCCTAAGAGCTGAAAAGAACTTAACTGTTGTTTACTTAACAAAATTACTAGAATTAAGTTTCGAGGAAAATACTGATGTGGCT 
AAAAGTTATGCGCTGGTAAAGCACTATATGGCTTTAAACGAAGAGGCTCCTGATCTTATTGATGTTTCAAGAATTCGCTGTGCAGCTCTTATTGAT 
TTTTCAGAATCCTTAACCAATAAGAGCATCTCTGACAAGCAGCAAATGTACAATAGTATTCTCCATTATGTGGACAACCACCTCTACTCCAAACTC 
AAAGTATCTGATATTGCCAACTACCTATATATCTCAGATTCCCACTTACGCTCAGTTTTTAAAAAATACTCTGACATTTCCTTGCAAAGTTATATT 
CTAAAGGCAAAAATTAAGGAGGGACAATTACTACTGCAAAGAGGGGTACCGATTGGGGAAGTAGCGAAATTATTACATTTTTACGACACCACACAT 
TTTCTTAAAACCTTTAAAAAATACGTGGGAATATCTTCAAACGAATATCTTACTAAATATCGTGAGACCTCATGCCAG 

SEQ ID 3926 

MIMKAVYQMVTFDFKHVQTLHTISQLPISVMSRDKELVQLYGNEDYLLPYYQFLKHLAIPYNQDITVYEGLFEESFLIFPVCQYLIAIGPFYPYSP 
DIJ7RQEQLSSRFLEQFSHRNKKEILSYIKI.VPCFPTTSIRSLLVSIDAFFQTQFEASCQQVINHLLEESEQIVADPDIVLHLKHTKKNSFQLPTVL 
NHLNHIIDLVKLGNTQLLKQEINRLPSSSVTSSSIPALRAEKNLTWYLTKLLELSFEENTDVAKSYALVKHYMALNEEAPDLIDVSRIRCAALID 
FSESLTNKSISDKQQMYNSILHYVDNHLYSKLKVSDIANYLYISDSHLRSVFKKYSDISLQSYILKAKIKEGQLLLQRGVP1GEVAKLLHFYDTTH 
FLKTFKKYVGISSNEYLTKYRETSCQ 

SEQ ID 3927 

ATGGATAAAATTATTAAATCAATTTCTGCCTCTGGTGCCTTCAGGTCTTATGTCCTCGATAGCACCGAGACTGTTAAATTGGCTCAGGAAAAACAT 
CATACCTTGTCGTCTTCAACAGTTGCTCTTGGTCGCACCCTGATTGCTAATCAAATATTAGCGGCTAATCAAAAAGGCGATAGCAAGATTACGGTT 
AAAGTCATCGGTGATTCTTCCTTTGGTCATATTATCTCTGTTGCAGATACCAAAGGGCATGTTAAGGGGTACATCCAAAATACTGGTGTTGACATC 
AAAAAACGGTCACAGGTGAAGTTTTGGTTGGCCCTTTTATGGGGAATGGTCATTTTG 

SEQ ID 3928 

MDKIIKSISASGAFRSYVLDSTETVKLAQEKHHTLSSSTVALGRTLIANQILAANQKGDSKITVKVIGDSSFGHIISVADTKGHVKGYIQNTGVDI 
KKRS QVKFWLALLWGMVI L 

SEQ ID 3929 

ATGGATAAAATAATTAAATCAATAGCACAATCAGGGGCTTTTAGGGCTTATGTCCTTGATAGCACTGAGACGGTTGCATTAGCTCAAGAAAAACAC 
AACACGCTGTCATCGTCTACTGTTGCGCTTGGCCGTACCTTGATCGCCAACCAGATTTTGGCGGCTAATCAAAAAGGCGATAGTAAAATCACCGTC 
AAAGTGATTGGTGATTCTTCTTTTGGACACATTATCTCTGTGGCAGATACCAAAGGACATGTGAAAGGTTACATTCAAAATACTGGTGTCGATATT 
AAAAAGACCGCAACAGGTGAAGTCCTTGTTGGGCCTTTTATGGGGAATGGTCATTTTGTGACGATTATTGATTATGGCACAGGTAACCCTTACACC 
TCAACAACGCCTCTTATTACTGGGGAAATTGGTGAGGATTTTGCCTACTACTTAACCGAATCAGAGCAAACACCATCTGCAATCGGACTTAATGTG 
CTTTTAGATGAAAATGATAAGGTTAAGGTTGCTGGTGGCTTTATGGTGCAGGTGCTACCAGGCGCTTCTGAAGAAGAGATTGCTCGCTATGAAAAA 
CGCCTGCAAGAAATGCCTGCCATTTCTCACCTACTAGCTTCCAAAAATCATGTGGATGCCCTTTTGGAGGCCATCTATGGAGATGAACCTTACAAG 
CGTCTTTCTGAAGAACCTCTGAGTTTTCAGTGTGACTGTTCTAGAGAACGTTTTGAAGCAGCCCTAATGACTTTGCCAAAAGCAGATTTACAGGCC 
ATGATTGACGAAGATAAGGGTGCTGAGATTGTTTGCCAATTTTGTGGTACCAAGTACCAATTTAATGAAAGTGATTTGGAGGCCATTATCAGTGAT 
AAAGCT 

SEQ ID 3930 

MDKIIKSIAQSGAFRAYVLDSTETVALAQEKHNTLSSSTVALGRTLIANQILAANQKGDSKITVKVIGDSSFGHIISVADTKGHVKGYIQNTGVDI 
KKTATGEVLVGPFMGNGHFVTIIDYGTGNPYTSTTPLITGEIGEDFAYYLTESEQTPSAIGLNVLLDENDKVKVAGGFMVQVLPGASEEEIARYEK 
RLQEMPAISHLLASKNHVDALLEAIYGDEPYKRLSEEPLSFQCDCSRERFEAALMTLPKADLQAMIDEDKGAEIVCQFCGTICYQFNESDLEAIISD 
KA 

SEQ ID 3931 

GTGCAGGAAGTTTTGATTATCGCAAGAGAGAATCATCAAGTGACTCATGAACACGTGTCAATCTTATTGACCTGCGTTCAAGAATTGATTGTGGAA 
GTCAATCAAACACAGCCACTCAGTCGTGAGTTTCGTGAAAAGTATATGGGT 

SEQ ID 3932 

MQEVLIIARENHQVTHEHVSILLTCVQELIVEVNQTQPLSREFREKYMG 

SEQ ID 3933 

TTGTGTCGTGTTTTACGTGTCAATCGCTCCACTTACTATAAATTTCTAAAACATAAGCCCTCAAAAAGAGAATTGGATAATCAAATTTATAAAAAA 
CAAATACTTGAGATTTATACCAAAGCAAACAAAAGACTTGGTGTGAAGTCTATCAAAGTCATTCTTCAAAGAGACTACGACACAAAAATCTCTGAA 
GGAAGAATTTACCATCTGATGAAGAATATGGCGCTCCCTAAAATGGCTACCGTTAAGACAAAAACAGCTCTTAAAAAGACTCAAAAAACGTATCCT 
CAAAACTTACTCAACCAGAAATTTTATCCTGACAAACCTAATCAAGTATGGTCTACTGACTTCACCTATATTTCTATTGGATATAAGAAATATGTC 
TATCTCTGCGCAATACTTGATCTCTATTCTAGAAAATGTATTGCTTGGAAATTGAGTCACCGTATGGATGCAAAGTTAGCATGTAACACTCTAGAA 
TTAGCTCTTAATAAAAGAAAGATTGAAGGAACACTTCTCTTTCATTCCGACCAAGGGTCACAATTTAAGGCCAGGGAATTTAGAAAAATAATTGAT 
GACAACAATATCATGCATTCTTTTTCTAAACCTGGATATCCTTATGATAATGCCGTAACTGAAGCATTTTTCAAGTATTTAAAGCATAGACAAATC 
AACCGAAAACATTATCAAAATATCAAACAGGTTCAATTAGACTGCTTTGAATACATTGAGAATTTTTATAACAATTACATCCCACATACGGCTAAT 
CTAGGACTAACCCCTAATCAGAAAGAAGAAAATTATTTTAACGCAATAAAA 

SEQ ID 3934 

MCRVLRWRSTYYKFLKHKPSKRELDNQIYKKQILEIYTKANKRIiGVKSIK^ILQRDYDTKISEGRIYHLMKNMALPKl«aTVKTKTALKKTQKTYP 
QNBLHQKFYPDKPNQVWSTDFTYISIGYKKYVYLCAILDLYSRKCIAWKLSHRMDAKLACNTLELALNKRKIEGTLLFHSDQGSQFKAREFRKIID 
DNNIMHSFSKPGYPYDNAVTEAFFKYLKHRQIWRKHYQNIKQVQLDCFEYIENFYNNYIPHTANLGLTPNQKEENYFNAIK 

SEQ ID 3935 

TTGAGAGTTTATGAAAATAAAGAAGAGTTGAAAAAAGAAATAAGTAAAACATTTGAGAAATACATTATGGAATTa'AATAATATTCCAGAGAATCTA 
AAAGATAAAAGAATTGATGAAGTTGATAGAACTCCAGCAGCCAACCTTTCTTATCAGGTTGGCTGGACCAACTTGGTTCTTAAATGGGAAGAAGAT 
GAAAGAAAGGGACTTCAAGTAAAAACACCATCGGATAAATTTAAATGGAATCAACTTGGTGAATTATATCAGTGGTTCACAGATACCTACGCTCAT 
TTATCTCTGCAAGAGTTGAAAGCAAAATTAAATGAAAATATTAATTCTATCTATGCAATGATTGATTTGTTGAGTGAGGAAGAATTATTTGAAGCG 
CATATGAGAAAGTGGGCTGATGAAGCGACTAAAACAGCGACTTGGGAAGTGTATAAGTTTATTCATGTAAATACGGTTGCACCTTTTGGAACTTTC 
AGAACTAAAATCAGAAAATGGAAGAAGATAGTATTA 
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SEQ ID 3936 

MRVYENKEELKKEISKTFEKYIMEFNNIPENLKDKRIDEVDRTPiy\NLSYQVGWTNLVLKWEEDERKGLQVKTPSDKFKWNQLGELYQWFTDTYAH 
LSLQELKAKLNENINSIYAMIDLLSEEELFEAHMRKWADEATKTATWEVYKFIHWTVAPFGTFRTKIRKWKKIVL 

SEQ ID 3937 

ATGGAGGTTCTTATGAAGAAAGTGTTAGTGAGTAGTCTTTTGGTTTTAGGGATTACGATAACGTTACAAACAGTAGTTGAGGCTAAGGGGCCAAAA 
GTAGCTTATACACAAGAGGGAATGACTGCTCTTTCGGACACAAATAAAGATAAAGTCACTACTATTTCTATTGACGAGATTCAAAAAAGCTTAGAA 
GGTAAGAAGCCGATTACTGTTAGTTTTGATATTGATGATACACTGCTTTTCAGTAGTCAATATTTTCAATATGGTAAAGAATATGTAACTCCTGGA 
TCGTTTGATTTTCTTCATAAACAAAAATTCTGGGATCTTGTTGCAAAACGAGGAGATCAAGATTCCATTCCCAAAGAATATGCTAAAAAATTAATT 
GCTATGCATCAAAAACGAGGAGATAAAATTGTTTTTATAACAGGTAGGACAAGAGGGTCAATGTATAAGGAGGGCGAGGTTGATAAAACAGCTAAA 
GCCTTAGCTAAAGATTTTAAATTAGACAAACCAATTGCTGTAAATTATACAGGCGATAAACCTAAAAAGCCATACAAATATGATAAATCATATTAT 
ATTAAGAAATATGGTTCAGACATTCATTATGGAGATAGTGATGACGATATTCATGCAGCTAGGGAGGCCGGTGCTAGACCAATTAGAATTTTAAGA 
GCACCTAATTCTACAAATCTACCTTTACCAGAAGCTGGAGGCTACGGTGAAGAGGTTCTCGAAAATTCAGCTTAC 

SEQ ID 3938 

MEVLMKKVLVSSLLVLGITITLQTWEAKGPKVAYTQEGMTALSDTNKDKVTTISIDEIQKSLEGKKPITVSFDIDDTLLFSSQYFQYGKEYVTPG 
SFDFLHKQKFWDLVAKRGDQDSIPKEYAKKLIAMHQKRGDKIVFITGRTRGSMYKEGEVDKTAKALAKDFKLDKPIAVNYTGDKPKKPYKYDKSYY 
IKKYGSDIHYGDSDDDIHAAREAGARPIRILRAPNSTNLPLPEAGGYGEEVLENSAY 

SEQ ID 3939 

ATGAAAAAAGAATTTACCAGTATCCTGTTTACAGTTAGTTTTTGTGGAATCATAGCATTGCCTGTCGAAGCTAGTGGCCCTAAAGTTCCTTATACA 
CAAGAAGGTATAACGGCCATTTCAAATCAGGCAACAGTAAAATTGATTTCTATTGCTGATATCGCGAGCAGTTTAGAAGGACAAAAACCTATAACG 
GTTAGTTTTGATATCGATGATACTTTGTTATTTACTAGCCAATATTTTCAGTACGGCAAAGAATATATAACTCCAGGCTCATTTGATTTTTTGCAT 
AAGCAAAAATTTTGGGACTTGGTCGCTAAACGGGGAGATCAGGATTCTATTCCAAAAGAGTATGCAAAGCAACTAATCGCAATGCATCAAAAACGA 
GGAGATAAAATTGTCTTTATTACTGGCCGAACTCGAGGATCGATGTATAAAAAAGGTGAGATTGATAAAACAGCTAAGTCACTGGCTAAAGATTTT 
AAGTTAGACAAGCCAATAGCTATCAATTATACAGGAGATAAAGCTGTGAAGCCGTATCAGTATGATAAAACATATTATATAAAGAAAAACGGCTCA 
CAAATTCATTACGGAGATAGTGATGAAGATATAAATGCTGCCAAAGAGGCAGGTGCAAGACCTATTCGCATTTTAAGAGCTCCTAATTCAACCAAT 
CTTCCTTTGCCAAAAGCTGGAGGATACGGAGAAGAGGTTTTAGAAAATTCGGCTTAT 

SEQ ID 3940 

MKKEFTSILFTVSFCGIIALPVEASGPKVPYTQEGITAISNQATVKLISIADIASSLEGQKPITVSFDIDDTLLFTSQYFQYGKEYITPGSFDFLH 
KQKFWDLVAKRGDQDSIPKEYAKQLIAMHQKRGDKIVFITGRTRGSMYKKGEIDKTAKSLAKDFKLDKPIAINYTGDKAVKPYQYDKTYYIKKNGS 
. QIHYGDSDEDINAAKEAGARPIRILRAPNSTNLPLPKAGGYGEEVLENSAY 

SEQ ID 3941 

TTGCCAACTATGCAGCTGTTAGATGAGTTAGTTCTTCCAAAAGACATTACCATAGCAGATGTCAGTCAAAGTATCCAAGAATTTGAAATAGAAAGA 
GATGCCCTTCAAGAATTTTTTGACGATATGCTGAAGACTTATACAACCTACCAAGAAATGAAAGATTATATTAAATCTCGTGAAGCGAACACTCCT 
AAGCAAGAGACAGAAGAAAAATCACTT 

SEQ ID 3942 

MPTMQLLDELVLPKDITIADVSQSIQEFEIERDALQEFFDDMLKTYTTYQEMKDYIKSREANTPKQETEEKSL 

SEQ ID 3943 ■ 

GTGTATAAACTAAAGACTTCAAATGATAGATATAAAAGGAAAATTATGTTACATAAAAATGATATTATTGAAACTGAAATTAGCGACATTAGCCAT 
GAGGGAATGGGTATTGCCAAAGTAGATGGCTTTGTTTTCTTTGTTGAAAATGCTCTTCCAGGTGAGATTATTAAGATGCGCGTCTTGAAATTACGT 
AAGCGTATAGGATATGGAAAAGTTGAGGAATATTTAACGACTTCTCCTCACCGAAATGAAGGATTAGACTATACCTATTTACGTACAGGGATTGCT 
GATTTGGGACATCTTACTTATGAACAACAGCTGTTATTTAAACAAAAACAAGTAGCTGATAACCTTTATAAAATTGCTCATATATCTGATGTTTTA 
GTAGAACCTACTCTTGGTATGACAATCCCTTTGGCATATCGAAATAAAGCTCAGGTACCAGTTCGTCGTGTTGATGGACAGCTAGAGACAGGTTTT 
TTCAGAAAAAATTCACATACTCTGGTATCCATTGAAGATTATTTAATTCAGGAAAAAGAGATTGATGCTCTGATTAATTTTACACGAGATTTATTA 
AGAAAATTTGATGTTAAACCATATGACGAAGAGCAGCAATCTGGTTTAATTAGAAATCTCGTTGTTCGTCGAGGACATTATACAGGGCAATTAATG 
TTGGTTTTGGTGACAACACGTCCTAAAATATTCCGCATTGACCAAATGATTGAAAAGTTGGTGTCTGCCTTTCCTTCTGTTGTTTCAATTATGCAA 
AATATTAATGATCGTAATAGCAACGTTATTTTTGGGAAAGAATTTCGTACTCTATATGGTTCTGATACTATTGAGGACCAAATGTTAGGAAATACT 
TACGCTATATCAGCCCAATCTTTTTACCAAGTTAATACTGAAATGGCTGAAAAACTGTACCAAAAAGCAATCGATTTTTCAGATTTAAACTCAGAG 
GATATCGTTATTGATGCCTATTCAGGTATAGGAACAATTGGCTTATCTGTTGCTAAACAAGTAAAACATGTTTATGGTGTTGAAGTTGTTGAAAAA 
GCAGTAAGTGATGCCAAAGAAAATGCTACTCGAAATGGGATAACTAACAGTACCTATGTTGCTGATTCGGCTGAAAATGCAATGGCAAAGTGGCTT 
AAAGAAGGTATAAAACCAACTGTTATAATGGTTGATCCACCACGAAAAGGATTAACGGAGAGTTTTGTATATTCTGCTGCCCAAACAAAAGCAGAT 
AAAATCACTTATATTTCTTGTAATTCAGCGACAATGGCGCGTGATATCAAACTATTTGAAGAATTAGGGTATCATTTAGTAAAAATTCAACCAGTA 
GACTTATTCCCAATGACACATCATGTGGAGTGTGTGGCTCTGCTCGTAAAAGCC 

SEQ ID 3944 

MYKLKTSNDRYKRKIMLHKNDIIETEISDISHEGMGIAKVDGFVFFVENALPGEIIKMRVLKLRKRIGYGKVEEYLTTSPHRNEGLDYTYLRTGIA 
DLGHLTYEQQLLFKQKQVADNLYKI AHI SDVLVEPTLGMTI PLAYRNKAQVPVRRVDGQLETGFFRKNSHTLVS I EDYLI QEKE IDAL INFTRDLL 
RKFDVKPYDEEQQSGLIRNLWRRGHYTGQLMLVLVTTRPKIFRIDQMIEKLVSAFPSWSIMQNINDRNSNVIFGKEFRTLYGSDTIEDQMLGNT 
YAISAQSFYQVNTEMAEKLYQKAIDFSDLNSEDIVIDAYSGIGTIGLSVAKQVBCHVYGVEWEKAVSDAKENATRNGITNSTYVADSAENAMAKWL 
KEGIKPTVIMVDPPRKGLTESFVYSAAQTKADKITYISCNSATMARDIKLFEELGYHLVKIQPVDLFPMTHHVECVALLVKA 

SEQ ID 3945 

ATGGTTAGCCCTAGAAAAGGAAAAAGAATAAGAATGTTGAAAAAAAATGATATTATCCAAGTTGCTATTTCAGATTTAAGCCATGAGGGAGCAGGT 
GTCGCTAAACACGATGGTTTTGTTTTCTTTGTTGATAATGCCTTGCCAGAAGAAGTGATTGACATGCGTGTCTTAAAGGTCAATAAAAACAGCGGT 
TTTGGCAAAGTAGAAGCCTATCATTACCTGTCGTCAGCTAGAAATGCAGATGTCAATTTAACTTATTTGCGAACAGGCATTGCAGACCTTGGACAT 
CTAACTTATGAAGACCAACTGACTTTCAAAAAGAAACAAGTTCAGGACAGCCTCTATAAAATTGCTGGAATCAGTGACGTGACAGTCGAAAGCACG 
ATTGGGATGACAGAACCTTTAGCTTACCGAAATAAGGCTCAAGTTCCTGTTAGACGTGTTAATGGTCAGCTAGAAACAGGCTTTTTCCGCAAGCAT 
TCTCATGACTTGATTCCTATTTCGGATTATTATATTCAGGACAAAGAGATTGATCGTCTCATTAATTTTACCCGTGATTTATTACGCCGCTTTGAT 
ATTAAACCGTATGACGAAACAGAACAAACAGGTCTCTTGAGAAATATTGTTGTTCGCCGAGGTCATTACTCTGGAGAAATGATGCTGGTCTTAGTG 
ACTACACGCCCAAAAGTTTTCCGTGTTGACCAAGTCATTGAAAAAATCGTTGAAGCTTTTCCAGCAGTGGTGTCTATTATTCAAAATATTAATGAT 
AAGAACACCAATGCAATCTTTGGTAAAGATTTCAAAACGCTTTACGGCAAGGATACCATTACTGATAGCATGCTTGGAAACAACTATGCCATTTCT 
GCTCAGTCTTTCTACCAAGTGAATACGGTTATGGCAGAAAAACTCTATCAAACAGCTATAGCCTTTTCAGACCTTTCTAAAGATGATATTGTGATT 
GACGCCTACTCAGGTATCGGAACCATTGGCCTATCATTTGCTAAAACCGTTAAAGCTGTTTATGGTGTTGAAGTGATTGAAGCAGCTGTTAGAGAT 
GCTCAACAGAATGCCGCTCTTAATGGCATCACCAATGCCTACTTTGTCGCAGATACCGCAGAACATGCCATGGCAACATGGGCGAAAGATGGCATC 
AAACCAAGTGTTATTCTGGTAGACCCGCCACGAAAAGGCTTAACAGAAAGTTTCATCCAAGCCAGCGTGGCAATGGGACCACAAAAAATTACCTAC 
GTTTCCTGCAACCCAGCCACCATGGCGCGTGACATAAAGCGTTATCAAGAGTTGGGTTACAAACTGGCCAAAGTACAGCCCGTAGATTTGTTTCCG 
CAAACGCATCACGTCGAGTGCGTAGTATTGCTAATCAAGGAG 

SEQ ID 3946 
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MVSPRKGKRIRMLKKNDIIQVAISDLSHEGAGVAKHDGFVFFVDNJUjPEEVIDMRVLKVNKNSGFGKVEAYHYLSSARNADVWLOYLRTGIADLGH 
IiTYEDQLTFKKKQVQDSLYKIAGISDVTVESTIGMTEPLAYRNKAQVPVRRVNGQLETGFFRKHSHDLIPISDYYIQDKEIDRLINFTRDLLRRFD 
IKPYDETEQTGLLRNIVVRRGHYSGEMMLVLVTTRPKVFRVDQVIEKIVEAFPAWSIIQNINDKNTNAIFGKDFKTLYGKDTITDSMLGNNYAIS 
AQSFYQVHTVMAEKLYQTAIAFSDLSKDDIVIDAYSGIGTIGLSFAKTVKAVYGVEVIEAAVRDAQQNAALNGITNAYFVADTAEHAMATWAKDGI 
KPSVILVDPPRKGLTESFIQASVAMGPQKITYVSCNPATMARDIKRYQELGYKLAKVQPVDLFPQTHHVECWLLIKE 

SEQ ID 3947 

ATGTCAAGAAATAATTACGGTCAGCTAAATCATCATGAAGAGCTACGATATAACT 

ATGGAATTTCAGTACCTTCATTATAAAAAAACAGCAGTACGACCACAGAGAAGGACAGAAAGTCCACCAACTAATTCTTATTATGAGGAACCTTAT 
TCTGATTCTTATTATCAAGATGACGATTTTTACTCAGAGCCTCAGCTAACCTCACAAGGTTTACCAATTTATCAAGAAGAGAGAGCTCCGAAGAAG 
AAAAAACAAAGGGCCAGAAAAGAAAAACAGAGGGTGAAGGTTATGGCGCCTTTCCCTCCAAAGGCTATAACCCCCCCTAGAAAGAAAAAAAAATTT 
AAGGGTTTCCTAAAGTTCATAGGTATTATATTACTAATTGTTTTATCAGGTATGGTTTTCATGTTTGTTAAAGGAATGCGTGATGTGAATAATGGG 
AAGTCACATTATAGCCCTGCAATTATTGAAGATTTTAAGGGAAAAGATGCTGTTGATGGGACTAATATCTTAATTTTAGGTAGTGATAAACGTGTC 
AGCGAGAGATCTACTGATGCGAGAACAGATACCATAATGGTTGCTAATGTTGGTAACAAGGATAATAAGGTTAAGATGGTGAGTTTTATGCGAGAT 
CTCTTAGTCAATATTCCTAATTATAGTACGGAAGGTTACTATGATATGAAATTAAATGCGTCTTTTAATTTGGGAGAACAAGATAATCATAAAGGA 
GCAGAGTATGTTCGACAAACGTTGAAAAATCATTTTGATATTGATATAAAATATTATGTTATGGTTGACTTTGAGACATTTGCAGATGCTATTGAT 
ACACTGTTTCCTAATGGTGTCAAGATTAATGCTAAATTTGGACTTGTCGGTGGACAATCTGCTGATTCAGTTAAAGTTCCTGATGATTTAAGGATG 
AAAAATGGCGTTGTACCTAGCCAAAAAATTAAGGTTGGGATTCAGTACATGGATGGAAGGACCCTTCTAAATTATGCTCGTTTCAGAAAAGACGAT 
GATGGGGACTTTGGTCGAACACAACGTCAACAACAAGTTATGAGAGCTATTGTCTCTCAAATAAAAGACCCACGTCGTCTCTTTACAGGTTCTGCT 
GCTATCGGTAAAGCCTATGCTTTAACTTCAAGTAATTTATCTTATAGCTTTGTCCTAACAGATGGCATTCCAATTTTATCAGATGCTAAAAATGGT 
ATTAAGCAAATGACAATTCCAAGAGAAGGAGATTGGGTAGATGATTATGACCAGTATGGTGGTCAAGGGTTAACAATTGATTTTGCTAAGTACAAA 
AAGATCCTAAAGAAAATGGGACTGCGT 

SEQ ID 3948 

MSRNNYGQLNHHEELRYNYLLKNIHYLNEREKMEFQYLHYKKTAVRPQRRTESPPTMSYYEEPYSDSYYQDDDFYSEPQLTSQGLPIYQEERAPKK 
KKQRARKEKQRVKVMAPFPPKAITPPRKKKKFKGFLKFIGIILLIVLSGMVFMFVKGMRDVNNGKSHYSPAIIEDFKGKDAVDGTNILILGSDKRV 
SERSTDARTDTIMVANVGNKDNKVKMVSFMRDLLVNIPNYSTEGYYDMKLNASFNLGEQDNHKGAEYVRQTLKNHFDIDIKYYVMVDFETFADAID 
TLFPNGVKINAKFGLVGGQSADSVKVPDDLRMKNGWPSQKIKVGIQYMDGRTLLNYARFRKDDDGDFGRTQRQQQVMRAIVSQIKDPRRLFTGSA 
AIGKAYALTSSNLSYSFVLTDGIPILSDAKNGIKQMTIPREGDWVDDYDQYGGQGLTIDFAKYKKILKKMGLR 

SEQ ID 3949 

ATGACAAAATACCCCATGGGTGGCCTTAGTCACCATGAAGAATTACGTTATTTTTATCTCCTAAGGAATTTGAGTTACCTTAGTGAGAATGAAAAA 
AAAGAGTTTGCTTTTTTAAAATCTAAATTGGAAATTGGTCGAGCTTATGCTCCTTCTAAGCAGCATTATAGGAAGTCAAAACGGCAAGAACCTTAC 
TTTGAAGATGACTACTATAACGACTACTCACCAAATGATTTACTAGAAGATGATGACGTCAATCATGACTCTTCTTTTGTTCCATATGGTTTACCG 
ATATATCCTAAAGAAGACAGATATTTAAACAAAAAAACAAAACTTACAGCTCGTAGACCTATAGATGCTCCGCAGCCTATTGATGAAGACGATGCT 
TTTTTAACAGAGTCTGTTGCTCGTTGTGCTCTTCCTAGATCTCAAAAAAGGAAGCATAAGAAAAAAGGATGTATGAAATGGTTTTTTAACATTCTT 
GGCTTATTGCTAATGACTGTGCTTATGGGGTTAGGGTTGATGTTTGCAAAAGGGGTTTTTGATATTTCTACTAATAAAGCTAATTACAaACCAGCT 
GTTTCCCAAGCTTTTGATGGTCAAGAAACTCAAGATGGTACGAACATTCTGATTTTGGGTTCTGACCAACGAGTTACTCAAGGTTCTACAGATGCT 
CGCACAGATACCATTATGGTTGTCAATGTCGGCAACCATGCTAAAAAAATAAAAATGGTCTCTTTTATGCGTGACACTTTGATTAACATTCCAGGA 
TACAGTTATAATGATAATTCGTATGATCTTAAATTAAATAGTGCATTTAArCTTGGAGAGCAAGAAGATCACCACGGAGCAGAGTACGTTCGACGG 
GCCTTAAAACATAATTTTGATATCGACATTAAGTATTATGTGATGGTAGATTTTGAAACATTTGCAGAAGCTATTGACACCTTGTTTCCAAATGGT 
GTTAAGATTGATGCCAAATTTGCGACAGTAGGTGGTGTAGCTGTTGACTCCGTAGAAGTTCCAGATGACTTGCGAATGAAAAATGGGGTTGTTCCC 
AACCAAACCATCGAAGTTGGAGAACAACGCATGGATGGTAGAACCTTGCTCAACTATGCTCGTTTCCGTAAAGATGACGAAGGAGATTTCGGACGA 
ACCGTCCGGCAGCAACAGGTTATGTCAGCTGTTATGTCCCAAATCAAAGACCCAACTAAACTCTTTACAGGGTCTGCGGCTATTGGTAAAATCTAT 
GCGCTGACTTCGACCAATGTTTCTTTCCCATTTGTTGTTAAAAATGGTGTTTCTGTTTTAGGAAGTGGGAAAAATGGAGTTGAGCACGTGACCATC 
CCAGAAAATGGGGATTGGGTTGACGAATACGATATGTATGGAGGACAAGCCCTTTACATAGATTTTGATAAGTATCAGAAAACGTTAGCCAAATTA 
GGTCTGGGC 

SEQ ID 3950 

MTKYPMGGLSHHEELRYFYLLRNLSYLSENEKKEFAFLKSKLEIGRAYAPSKQHYRKSKRQEPYFEDDYYNDYSPNDLLEDDDVNHDSSFVPYGLP 
IYPKEDRYLNKKTKLTARRPIDAPQPIDEDDAFLTESVARCALPRSQKRKHKKKGCMKWFFNILGLLLMTVLMGLGLMFAKGVFDISTNKANYKPA 
VSQAFDGQETQDGTNIIjILGSDQRVTQGSTDARTDTIMWNVGNHAKKIKMVSFMRDTLINIPGYSYNDNSYDLKLNSAFNLGEQEDHHGAEYVRR 
ALKHNFDIDIKYYVMVDFETFAEAIDTLFPNGVKIDAKFATVGGVAVDSVEVPDDLRMKNGWPNQTIEVGEQRMDGRTLLNYARFRKDDEGDFGR 
TVRQQQVMSAVMSQIKDPTKLFTGSAAIGKIYALTSTNVSFPFWKNGVSVLGSGKNGVEHVTIPENGDWVDEYDMYGGQALYIDFDKYOKTIjAKL 
GLR 

SEQ ID 3951 

ATGCCTAAGGTATTATTGGGATTCATGGGAGTTGGCAAGACTAGTGTTGCCAACTGCTTAGAAAATGAAGTAATTGATATGGATAGTCTGATTGAA 
AAACATATTGGTATGTCAATTTCCCGATTTTTTACAGAAGAAGGAGAAGCCTCCTTTCGTGCTTTAGAATCTCAATTTTTAAACGAACTTTTAAAG 
AAAAAAAATGAAGGACTTGTGATAGCTAGTGGAGGAGGTATTGTACTCCTTGAAGAAAATCGTCGTCTTTTAACTTTAAATCGTCATAATAATATT 
CTTTTAACAGGAAGTTTTGAAGTCTTATATCATCGTATAAAAAAAGATGAGAAGAATAGAAGACCATTATTTTTAAACCATTCAAAAGAAGAATTT 
TATGATATTTATCAAAAACGCATGTTACTCTATAGTGGTTTGTCTGATATGATTATTGATACCGATTATCTTACACCACAAAAAATAGCTACTGTA 
ATTGGAGAGTCACTGGTTAATTTATCTAAC 

SEQ ID 3952 

MPKVLLGFMGVGKTSVANCLENEVIDMDSLIEKHIGMSISRFFTEEGEASFRALESQFLNELLKKKNEGLVIASGGGIVLLEENRRLLTLNRHNNI 
LLTGSFEViYHRIKKDEKNRRPLFLNHSKEEFYDIYQKRMLLYSGLSDMIIDTDYLTPQKIATVIGESLVNLSN 

• SEQ ID 3953 

ATGACTAAAGTGTTATTGGGATTTATGGGAGTGGGGAAAACAACGGTTTCGAAACACCTAAGTATGCACTGTAAAGATATGGATGCTATTATTGAA 
GCTAAAATCGGTATGTCTATTGCAGCTTTTTTTGAACAGCaTGGAGAAATAGCATTTCGAACAATTGAAAGTCAAGTGTTAAAAGATCTATTGTTT 
GCAAATGATAATAGTATCATCGTAACAGGTGGCGGTGTAGTGGTTTTACAAGAAAATCGACAATTACTGAGAAAAAATCACCAGCATAATATTTTA 
TTGGTAGCTTCTTTTGAAACTTTGTACCAGCGTTTAAAACATGATAAAAAGTCTCAAAGACCTCTATTTCTTAAGTACTCTAAGGAAGCArrTTAT 
GAATTTTATCAACAACGTATGGTATTTTATGAGGGACTTTCAGATTTAGTAATCAGAGTTGACCATCGTACGCCTGAAGAAGTTGCCAACATCATT 
GAGGGTTAT 

SEQ ID 3954 

MTKVLLGFMGVGKTTVSKHLSMHCKDMDAIIEAKIGMSIAAFFEQHGEIAFRTIESQVLKDLLFANDNSIIVTGGGVWLQENRQLLRKNHQHWIL 
LVASFETLYQRLKHDKKSQRPLFLKYSKEAFYEFYQQRMVFYEGLSDLVIRVDHRTPEEVANIIEGY 

SEQ ID 3955 

TTGGGAGTTATCATGAAATTACTGACTAATGCAAATACTCTCAAGGGAACCATCCGTGTTCCTGGCGATAAATCAATAAGTCACAGGGCTATTATT 
TTTGGGAGTATATCTCAGGGAGTTACCCGAATTGTTGATGTCTTAAGAGGCGAGGATGTTTTATCAACTATAGAGGCTTTTAAACAAATGGGGGTT 
CTAATTGAAGACGATGGCGAGATAATCACTATCTATGGCAAAGGATTTGCAGGTTTAACACAACCGAATAATCTCTTAGACATGGGAAACTCTGGT 
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ACTTCAATGCGTCTGATAGCAGGTGTGTTAGCTGGTCAAGAGTTTGAAGTGACGATGGTTGGAGACAATAGTTTGTCAAAGAGACCTATGGATCGT 
ATAGCATTGCCTTTAAGCAAAATGGGAGCTAGAATTTCGGGAGTAACTAACCGTGATTTACCACCATTAAAACTTCAAGGTACAAAAAAATTAAAA 
CCTATTTTTTACCATTTACCCGTAGCTTCTGCACAAGTAAAATCAGCTTTAATTTTTGCGGCTTTACAAACTAAGGGAGAATCTCTCATTGTAGAA 
AAAGAGCAAACAAGGAATCATACTGAGGACATGATTCGGCAATTTGGTGGACATTTGGATATTAAAGATAAAGAAATTCGACTCAATGGCGGTCAG 
AGCTTAGTAGGACAAGATATAAGAGTTCCTGGTGATATTTCGAGTGCTGCCTTTTGGATAGTAGCGGGTCTTATTATTCCTAACAGTCATATTATT 
TTAGAAAACGTAGGTATAAACGAGACACGAACTGGAATCCTTGATGTCGTCAGTAAAATGGGTGGAAAAATTAAGTTATCTTCGGTTGATAATCAA 
GTAAAATCAGCAACCCTTACAGTTGATTACTCTCATCTACAAGCTACTCATATTTCTGGGGCTATGATTCCACGTCTGATTGATGAATTACCTATT 
ATTGCTCTTTTAGCAACACAAGCTCAAGGCACCACAGTCATAGCAGATGCTCAGGAATTAAAGGTGAAAGAGACAGATCGGATTCAGGTCGTTGTC 
GAATCGCTAAAACAGATGGGTGCTGATATTACTGCTACAGCAGATGGTATGATTATACGTGGTAATACCCCTCTTCACGCTGCTTCACTTGATTGT 
CATGGAGATCATAGAATAGGAATGATGATAGCTATTGCTGCTCTCTTGGTCAAAGAAGGCGAAGTAGATTTATCTGGTGAAGAAGCTATTAATACA 
AGCTATCCTAACTTTTTAGAACATTTGGAGGGATTAGTTAATGCC 

SEQ ID 3956 

MGVIMKLLTNANTLKGTIRVPGDKSISHRAIIFGSISQGVTRIVDVLRGEDVLSTIEAFKQMGVLIEDDGEIITIYGKGFAGLTQPNNLLDMGNSG 
TSMRLIAGVLAGQEFEVTMVGDNSLSKRPMDRIALPLSKMGARISGVTNRDLPPLKLQGTKKLKPIFYHLPVASAQVKSALIFAALQTKGESLIVE 
KEQTRNHTEDMIRQFGGHLDIKDKEIRLNGGQSLVGQDIRVPGDISSAAFWIVAGLIIPNSHIILENVGINETRTGILDWSKMGGKIKLSSVDNQ 
VKSATLTVDYSHLQATHISGAMIPRLIDELPIIALLATQAQGTTVIADAQELKVKETDRIQVWESLKQMGADITATADGMIIRGNTPLHAASLDC 
HGDHRIGMMIAIAALLVKEGEVDLSGEEAINTSYPNFLEHLEGLVNA 

SEQ ID 3957 

ATGAAACGGATGAAATTGCGAACAAATGCAGGACCATTACAGGGAACGATTCAAGTTCCAGGAGACAAGTCCATTAGTCACCGGGCAGTCATATTA 
GGAGCCGTTGCTAAAGGGGAAACACGAGTAAAAGGACTCTTAAAAGGAGAAGATGTGCTTTCCACGATTCAAGCCTTTAGGAATTTGGGGGTCCGT 
ATCGAAGAAAAAGATGACCAGCTTGTGATAGAAGGTCAAGGTTTTCAAGGATTGAACGCTCCTTGTCAGACACTTAATATGGGAAATTCTGGAACC 
TCTATGCGCCTCATTGCTGGCTTATTGGCAGGTCAACCTTTTAGTGTCAAAATGATTGGCGATGAAAGCTTATCCAAACGTCCTATGGATCGGATT 
GTTTATCCGTTAAAGCAAATGGGGGTTGAGATATCTGGAGAAACAGATAGGCAATTTCCTCCACTACAATTGCAAGGTAATCGTAATTTACAACCA 
ATCACATATACCTTGCCTATCTCTTCTGCTCAGGTTAAGTCAGCTATTTTATTAGCAGCTTTGCAAGCAAAAGGAACAACACAGGTTGTTGAAAAA 
GAGATTACTCGAAACCATACAGAAGAAATGATTCAACAATTTGGTGGACGATTGATAGTTGATGGTAAACGCATTACTTTGGTGGGACCCCAGCAG 
CTCACTGCTCAAGAGATAACTGTCCCCGGAGATATTTCTAGTGCAGCTTTTTGGCTTGTCGCCGGCTTAATTATTCCTGGTTCGGAGCTCCTTTTA 
AAGAATGTTGGAGTCAATCCGACACGAACAGGGATTCTTGAAGTGGTTGAAAAAATGGGAGCACAGATTGTCTATGAAGATATGAATAAGAAAGAG 
CAAGTAACTAGTATTCGAGTGGTATATTCTAACATGAAAGGAACTATCATATCAGGAGGTCTTATCCCTCGATTGATTGATGAACTGCCCATCATT 
GCACTTCTTGCAACCCAAGCACAAGGAACAACCTGTATTAAAGATGCTCAAGAATTACGAGTCAAAGAAACAGATCGTATTCAAGTAGTAACTGAT 
ATTCTTAACAGTATGGGAGCTAATATCAAAGCGACAGCAGATGGCATGATTATCAAAGGCCCTACGGTACTATATGGGGCTAACACAAGTACCTAT 
GGAGATCATCGTATTGGTATGATGACAGCAATTGCAGCCTTGCTTGTTAAACAAGGACAGGTCCATTTGGATAAAGAAGAAGCCATCATGACGTCT 
TATCCAACGTTTTTCAAAGATTTAGAAAGGCTGTGTCATGAC 

SEQ ID 3958 

MKRMKLRTNAGPLQGTIQVPGDKSISHRAVILGAVAKGETRVKGLLKGEDVLSTIQAFRNLGVRIEEKDDQLVIEGQGFQGLNAPCQTLNMGNSGT 
SMRLIAGLLAGQPFSVKMIGDESLSKRPMDRIVYPLKQMGVEISGETDRQFPPLQLQGNRNLQPITYTLPISSAQVKSAILLAALQAKGTTQWEK 
EITRNHTEEMIQQFGGRLIVDGKRITLVGPQQLTAQEITVPGDISSAAFWLVAGLIIPGSELLLKNVGVNPTRTGILEWEKMGAQIVYEDMNKKE 
QVTSIRWYSNMKGTIISGGLIPRLIDELPIIALLATQAQGTTCIKDAQELRVKETDRIQWTDILNSMGANIKATADGMIIKGPTVLYGANTSTY 
GDHRIGMMTAIAALLVKQGQVHLDKEEAIMTSYPTFFKDLERLCHD 

SEQ ID 3959 

ATGAAAAGAAAACAGTTTATAAAATTAGGAATTGCAACCTTACTAACGGTTATTTCGCTTTACACACCAATAAACCTAGCTACAAATCATACCACA 
GAAAATATTGTTACTGCTCAAGAGTATAAAACAAAAGAGAATGGTACTTTACCTTTTAAACACAAACGACAATTGGTTTTAGGAGAGTTGGATGAC 
AAAGGTCGTGCCACATTCGCACATATTCAGCTAAAAGTTAAAGATGAACCCAAGAAAAAGAGAGTAAAACGTTTAAAAACAACCCCTGTTGGATGG 
CACAATTTTAAATTCTATTATAATGATGGTACTCAAAAAGCTTGGCTAATGAGCCGAGGCCGTCTTATTTGCCACCAATTTAGTGGACTAAACAAT 
GAAAGAAAGAATTTAGTTCCAATGACGAATTGGCTAAATACTGGAAACTACAATAGCACGAATTCATCTAACCCTGAGAGCATGCTATTCTATGAA 
AAACAACTAAAGACTTGGCTTTCGACTCATAAAAACTACTACTTAGATTATAAAGTAACACCAATTTATCAAAATAATGAACTAATTCCAAGAAAA 
ATTGAATTAAAATATGTTGGTATTGATAAGACTGGGAAATTATTACCTATTTTTATCGGAAACAAATCCACTCAAGATCAATTCGGCATCAGCACT 
GTTACCTTAGAGAATACCTCACCAAATGCTACCATTGACTACCTCAGCGGAAAGGCTCAAAATACTGTCTTATCAGCTAAAGAACAAAGAAAACTT 
ATCGCTAAGCACGAAGAAGAAAAACGACTTGCAGAAAAGAAAGTTGAAGAGGAAAAAGCTGCTGCTGAAACTCAGAAAAAACTGGAAGAAGAACAA 
GCAAGGCTTGCTGCTGAAGCTCAAAGGAAGCAAAAAGAGGAGCAAGCAAGGCTCGCAGCTGAAACTCAGAAAAAACAAGAAACTCTAGTACAAGAA 
CAAACTAGTCAAGGCTACAAACGTGACTATAGAGGAAGGTGGCATCGTCCAAATGGACAATACGCTTCAAAAGCAGAAATCGCTGCTGCTGGATTG 
CAATGG 

SEQ ID 3960 

MKRKQFIKLGIATLLTVISLYTPINLATNHTTENIVTAQEYKTKENGTLPFKHKRQLVLGELDDKGRATFAHIQLKVKDEPKKKRVKRLKTTPVGW 
HNFKFYYNDGTQKAWLMSRGRLICHQFSGLNNERKNLVPMTNWLNTGNYNSTNSSNPESMLFYEKQLKTWLSTHKNYYLDYKVTPIYQNNELIPRK 
IELKYVGIDKTGKLLPIFIGNKSTQDQFGISTVTLENTSPNATIDYLSGKAQNTVIjSAKEQRKLIAKHEEEKRLAEKKVEEEKAAAETQKKLEEEQ 
ARLAAEAQRKQKEEQARLAAETQKKQETLVQEQTSQGYKRDYRGRWHRPNGQYASKAEIAAAGLQW 

SEQ ID 3961 

ATGAAATTATCTAAACAAAAGGCAAGTTTGCTTACCGCTGTTTTACTGTTACTTTCTCTTTCTATAACGACAATAACTGTTGACGCAGCTAGGGTA 
CGAACTTATCCGAATGTATCCCATGCAAACACACATTATAAAAATACTGTTTCTAGTAAGCTCTTACCTTTTACTGCTAATTATCAGTTACAACTT 
GGTGAGTTGGATAACCTTAACCGCGCTACCTTTTCACATATCCAACTGCAAGATAGACACGAAACTAAAGATGTACGCACTAAAATAAATTATGAC 
CCTGTGGGATGGCACAACTATCAATTTCCATACGGAGATGGCTCAAAATCTTCATGGGTAATGAATCGTGGGCATCTAGTCGGATATCAATTTTGT 
GGATTAAACGATGAACCAAGAAATTTAGTGGCAATGACAGCCTGGCTAAACACAGGTGCTTATTCAGGAGCAAATGACAGCAATCCTGAAGGGATG 
TTATACTATGAAAACCGTTTAGATTCTTGGCTTGCACTTCACCCTGACTTTTGGCTAGATTATAAAGTCACTCCTATATATAGTGGCAATGAAGTA 
GTGCCTCGACAAAT^GAATTACAGTATGTTGGAATTGATTCATCTGGTGAGTTGCTTACTATAAGGCTAAATAGTAATAAAGAAAGTATTGATGAA 
AATGGTGTTACTACAGTAATCTTAGAAAACTCTGCTCCAAATATCAACCTTGACTATTTAAATGGAACTGCCACTCCTAAAAAC 

SEQ ID 3962 

MKLSKQKASLLTAVLLLLSLSITTITVDAARVRTYPNVSHANTHYKNTVSSKLLPFTANYQLQLGELDNLNRATFSHIQLQDRHETKDVRTKINYD 
PVGWHNYQFPYGDGSKSSWVMNRGHLVGYQFCGLNDEPRNLVAMTAWLNTGAYSGANDSNPEGMLYYENRLDSWLALHPDFWLDYKVTPIYSGNEV 
VPRQIELQYVGIDSSGELLTIRLNSNKESIDENGVTTVILENSAPNINLDYLNGTATPKN 

SEQ ID 3963 

ATGTCAATTATTACTGATGTTTACGCACGCGAAGTCCTTGACTCACGCGGTAACCCAACACTTGAAGTAGAAGTTTATACAGAATCAGGTGCTTTC 
GGACGTGGTATGGTTCCTTCAGGAGCTTCTACTGGTGAACACGAAGCAGTTGAACTTCGCGACGGCGACAAGTCTCGTTACGGTGGTCTTGGAACA 
CAAAAAGCTGTTGACAATGTAAATAACGTTATTGCAGAAGCAATCATTGGTTATGATGTACGCGACCAACAAGCTATCGACCGTGCTATGATCGCT 
CTTGACGGAACTCCTAATAAAGGTAAATTAGGTGCAAATGCTATTCTTGGTGTTTCTATTGCCGTAGCACGTGCTGCAGCTGATTACCTTGAAGTA 
CCACTTTACAGCTACCTTGGTGGATTCAACACTAAAGTTCTTCCAACTCCAATGATGAACATCATCAACGGTGGTTCTCACTCAGACGCTCCAATC 
GCATTCCAAGAATTCATGATTATGCCAGTTGGTGCACCAACTTTCAAAGAAGCACTTCGTTGGGGTGCTGAAGTATTCCATGCTCTTAAGAAAATC 
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CTTAAAGAACGTGGTCTTGAAACAGCTGTTGGTGATGAAGGTGGATTTGCACCTAAATTTGAAGGTACTGAAGATGGCGTAGAAACTATTCTTAAA 
GCTATTGAAGCAGCTGGTTACGAAGCTGGCGAAAACGGAATCATGATTGGTTTTGACTGTGCTTCATCAGAGTTCTACGATGCAGAACGTAAAGTA 
TACGACTACAGTAAATTCGAAGGTGAAGGTGGAGCAGTTCGTACTGCTGCAGAACAAATCGATTACCTTGAAGAGTTGGTTAACAAATACCCAATC 
ATCACTATTGAAGATGGTATGGATGAAAACGACTGGGATGGTTGGAAAGCTCTTACAGAACGCCTTGGTGGACGTGTACAATTAGTTGGTGACGAT 
TTCTTCGTTACAAATACTGATTACTTAGCACGTGGTATCAAAGAAGAAGCTGCTAACTCAATCCTTATCAAAGTTAACCAAATCGGTACTTTGACA 
GAAACTTTCGAAGCTATTGAAATGGCTAAAGAAGCTGGTTACACTGCAGTTGTATCACACCGTTCAGGTGAAACTGAAGATTCAACAATCGCTGAT 
ATCGCAGTTGCAACTAACGCTGGTCAAATTAAAACAGGTTCATTATCACGTACTGACCGTATTGCTAAATACAACCAATTACTTCGTATCGAAGAC 
CAACTTGGTGAAGTTGCTCAATACAAAGGTATCAAATCATTCTACAACTTAAAAAAA 

SEQ ID 3964 

MSIITDVYAREVLDSRGNPTLEVEVYTESGAFGRGMVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYGGLGTQKAVDNVNNVIAEAIIGYDVRDQQAIDRAMIA 
LDGTPNKGKLGANAILGVSIAVARAAADYLEVPLYSYLGGFNTKVLPTPMMNIINGGSHSDAPIAFQEFMIMPVGAPTFKEALRWGAEVFHALKKI 
LKERGLETAVGDEGGFAPKFEGTEDGVETILKAIEAAGYEAGENGIMIGFDCASSEFYDAERKVYDYSKFEGEGGAVRTAAEQIDYLEELVNKYPI 
ITIEDGMDENDWDGWKALTERLGGRVQLVGDDFFVTNTDYLARGIKEEAANSILIKVNQIGTLTETFEAIEMAKEAGYTAWSHRSGETEDSTIAD 
IAVATNAGQIKTGSLSRTDRIAKYNQLLRIEDQLGEVAQYKGIKSFYNLKK . . ., . 

SEQ ID 3965 

ATGTCAATTATTACTGATGTATACGCTCGCGAAGTCCTTGACTCACGCGGTAACCCAACACTTGAAGTAGAAGTTTATACAGAATCAGGTGCATTC 
GGACGTGGTATGGTTCCTTCAGGAGCTTCAACTGGTGAACATGAAGCCGTTGAACTTCGTGATGGTGACAAATCTCGTTACCTTGGTCTAGGTACT 
CAAAAAGCAGTTGATAACGTTAATAACATTATCGCTGAGGCAATCATCGGTTACGATGTTCGCGATCAACAAGCTATCGACCGTGCAATGATCGCT 
CTTGACGGTACTCCTAACAAAGGCAAACTTGGTGCTAATGCTATTCTTGGTGTTTCTATCGCTGTTGCTCGTGCAGCTGCTGACTATCTTGAAGTG 
CCACTTTACACTTACCTTGGCGGATTCAACACTAAAGTTCTTCCAACTCCTATGATGAACATCATCAACGGTGGATCACACTCAGATGCCCCAATT 
GCATTCCAAGAGTTCATGATCATGCCAGTTGGTGCACCTACTTTCAAAGAAGGTCTTCGTTGGGGTGCTGAAGTTTTCCACGCTCTTAAGAAAATT 
CTTAAAGAACGCGGACTTGTTACAGCTGTAGGTGACGAAGGTGGATTTGCTCCTAAATTTGAAGGAACTGAAGACGGTGTAGAAACTATCCTTAAA 
GCTATTGAAGCAGCTGGTTACGAAGCTGGTGAAAACGGCATTATGATCGGTTTTGACTGTGCATCATCAGAATTCTACGACAAAGAACGTAAAGTT 
TACGACTATACTAAATTTGAAGGTGAAGGCGCTGCTGTTCGTACATCTGCAGAACAAGTTGATTACCTTGAAGAGTTGGTTAACAAATACCCAATT 
ATTACTATCGAAGATGGTATGGATGAAAACGACTGGGATGGTTGGAAAGTTCTTACTGAACGCCTAGGCAAACGTGTTCAATTGGTTGGTGACGAC 
TTCTTCGTTACAAACACTGAATACCTTGCTCGTGGTATCAAAGAAAATGCAGCTAACTCAATCCTTATCAAAGTTAACCAAATCGGTACTTTGACT 
GAAACGTTTGAAGCTATCGAAATGGCTAAAGAAGCTGGATATACTGCCGTTGTATCACACCGTTCAGGTGAAACTGAAGATTCAACAATCGCTGAC 
ATCGCAGTTGCAACAAACGCTGGCCAAATCAAAACAGGTTCATTGTCACGTACAGACCGTATTGCTAAATACAACCAATTACTTCGTATCGAAGAT 
CAACTTGGTGAAGTTGCTCAATACAAAGGTATCAAATCATTCTATAACTTAAAAAAA 

SEQ ID 3966 

MSIITDVYAREVLDSRGNPTLEVEVYTESGAFGRGMVPSGASTGEHEAVELRDGDKSRYLGLGTQKAVDNVNNIIAEAIIGYDVRDQQAIDRAMIA 
LDGTPNKGKLGANAILGVSIAVARAAADYLEVPLYTYLGGFNTKVLPTPMMNIINGGSHSDAPIAFQEFMIMPVGAPTFKEGLRWGAEVFHALKKI 
LKERGLVTAVGDEGGFAPKFEGTEDGVETILKAIEAAGYEAGENGIMIGFDCASSEFYDKERKVYDYTKFEGEGAAVRTSAEQVDYLEELVNKYPI 
ITIEDGMDENDWDGWKVLTERLGKRVQLVGDDFFVTNTEYLARGIKENAANSILIKVNQIGTLTETFEAIEMAKEAGYTAWSHRSGETEDSTIAD 
IAVATNAGQIKTGSLSRTDRIAKYNQLLRIEDQLGEVAQYKGIKSFYNLKK 

SEQ ID 3967 

ATGACAATAGCCCAACTCATTGTTAACCAAAGAGGGCTTACTTTAGCGTTAACTCCAAAGAGTAAACCTGGTAGCATCATCCATAAGAATGAAGCT 
CCAGCAAAGAAAAGTCCATACGCAAATTTTTTAGGTGATGAAGGTTGCTTACTTCCCCATTTAGCCCATAACCAAGCAAAGAATGGTACA 

SEQ ID 3968 

MTIAQLIVNQRGLTLALTPKSKPGSIIHKNEAPAKKSPYANFLGDEGCLLPHLAHNQAKNGT 

SEQ ID 3969 

ATGGTTGGTAATTTATATGGAGAAAATGATTCTCGTCGTGATGCTGGTTTTAGTATCTTTGTTTTTGGTATTAACCTTGGTGCTTTTATTTCACCC 
ATTGTAGTGGGGTACCTCGGACAAGAAGTAAATTTCCATCTTGGTTTCTCACTTGCTGCTATTGGTATGTTCTTTGGTCTCCTCCAATATACCTTA 
GATGGAAAAAAATATTTGACTGAAGAGAGTCTCAGACCAAACGATCCTTTAAGTCCTGAAGAAAAGTCCTCTCTATATAAAAAAGTTGGGCTTATC 
CTTATTGGTATTGTTATTGTACTTATTCTACTTCACTTGATGCATATGCTAACAATTGAAGTAATTATCGATATTTTTAGTATTATTGCAATCGCC 
ATCCCAATTATTTATTTTATCAAGATTTTAAGTAGTAAAAAGATTTCTTCTGTTGAGCGTTCTCGAGTGTGGGCATATATCCCTCTCTTTATCGCC 
TCAATTCTATTTTGGTCAATTGAAGAACAAGGTTCAGTTGTCTTAGCCTTATTTGCAGATGAACAAACAAAACTTTACCTTAACTTCTTTGGGCAT 
CATATTAATTTCCCATCAAGTTATTTCCAAAGTATGAACCCTCTCTTCATTATGCTTTATGTACCATTCTTTGCTTGGTTATGGGCTAAATGGGGA 
AGTAAGCAACCTTCATCACCTAAAAAATTTGCGTATGGACTTTTCTTTGCTGGAGCTTCATTCTTATGGATGATGCTACCAGGTTTACTCTTTGGA 
GTTAACGCTAAAGTAAGCCCTCTTTGGTTAACAATGAGTTGGGCTATTGTCATCGTTGGGGAAATGCTAATCTCACCAGTTGGATTATCAGCAACT 
AGTAAGCTCGCACCTAAAGCATTCCAAGCTCAAATGATGAGCATCTGGTTCTTAAGTAATGCTGCAGCACAAGCTATTAACGCTCAAATCGTTAAA 
TTGTACACACCTGATACTCAAACTCTTTATTATGGTGTTGTTGGTGGTATAACAGTTGTATTTGGATTTATCCTCTTATTTTATGTTCCACGCATT 
GAAAAACTAATGTCTGGAGTTAAA 

SEQ ID 3970 

MVGNLYGENDSRRDAGFSIFVFGINLGAFISPIWGYLGQEVNFHLGFSLAAIGMFFGLLQYTLDGKKYLTEESLRPNDPLSPEEKSSLYKKVGLI 
LIGIVIVLILLHLMHMLTIEVIIDIFSIIAIAIPIIYFIKILSSKKISSVERSRVWAYIPLFIASILFWSIEEQGSWLALFADEQTKLYLNFFGH 
HINFPSSYFQSMNPLFIMLYVPFFAWLWAKWGSKQPSSPKKFAYGLFFAGASFLWMMLPGLLFGVNAKVSPLWLTMSWAIVIVGEMLISPVGLSAT 
SKLAPKAFQAQMMSIWFLSNAAAQAINAQIVKLYTPDTQTLYYGWGGITWFGFILLFYVPRIEKLMSGVK 

SEQ ID 3971 

ATGTCACGCAGTCAAAAAGTTATTTTAACTAATATGTGTCTTATTGAAGATAATAAAGGACGTATTGTGATGCAAATCCGTGATCCTAAACGTTAT 
TCTTGGTCAGGAGCTGCTTTACCAGGCGGCCATATTGAAGAAGGAGAATGCTCTCGTTCGAGAAGTTCACGAGGAGACAGGTTTAACAATAAG 

SEQ ID 3972 

MSRSQKVILTNMCLIEDNKGRIVMQIRDPKRYSWSGAALPGGHIEEGECSRSRSSRGDRFNNK 

SEQ ID 3973 

ATGATTAACTTATTTGATAGTTACACTCAATCAAGTTGGGATTTACATTTTTCCTTGATAAAATCAGGTTATATTAACCCTACTATAGCTTTGAAT 
GATGATGGTTTTTTACCAGACGACGTAACATCACCCTATTTATATTACACTGGTTTTGCAAAGACAGGTGCTGGCCGCCCACTTTACTACAATGAA 
CTTAGAGTTCCTGATACATGGGAAATTATTGGTTTTAGTAGTGGTGCTGATATTGTTGACTTAGGTGTCAAAAAGGGCAGAATTATTTATGCAAAC 
CCAAATCATAAGCGTCTAATAAAAGAGGTAGACTGGTTTGATGAGCAAGGTAGAGTCATTTTAAAAGATCGCTTTAATAAGTTTGGGTTCTGTTTT 
GCACAAACCTTTTATAACGCGGATGGTCAAGCGATTCAGACGTCATATTATAATAAGGATAGGCAAGAGGTTATATCAGAGAACCATATGACAGGG 
GATTATATTTTAAATGATAATAATCAGTTTAAGGTTTTTAAATCTAAAGTTGAATTTGTCATAAATTATCTTCAAGAAGCAAAATTTAACTTAGAT 
AGAATCTTCTATAATTCTCTGTCAACACCATTTTTAGTAAGCTTTTACCTTAATCGTCTAGAGAGTAAAGATGTTCTCTTTTGGCAGGAGCCTCTC 
GTAGATGATATTCCAGGAAATATGCGCTTATTATTGAACAATCCTTCCCCAAACACTAAAATTGTAATTCAAAGTTATGAAGCTTATGCTAATGCT 
ATGAGGTTATTAACTGACGAAGAACAAAAACAAGTTAGCTTTTTAGGATTTATGTATCCTCTTAAAGAGACAGAAAAATTACATAACCAAGCTCTT 
ATTTTGACGAATTCTGATCAAATCGAAGCATTAGAAAGTTTAGTGACTTCTCTTCCTAATTTGACTTTTAACATAGGTGCTTTGACCGAGATGTCT 
AGTGATCTCATGAATTTTGGCAAATATGATAATGTTGTACTCTACCCAAATATCACAACAAATCAAATACAATATTTATCAAATATTTGTGCTTTT 
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TATCTTGATATTAATCATCATAATGAGATATTATCAGCAGTTCGCTCTGCTTTTGAACATCAACAGTTAA.TTTTTGCTTTCGAAGAGACTAGTCAT 
CAAATTCGTTTTGTATCACCTAAAAATATTTTTCCAAAAAAAGATATTTTTACATTTATTTCGCACTTGCAGCCACTAATTGGCAATAAATGTAAT 
ATAGAAAAAGCATTAAAACAGCAGCTTGAAGATTGTCATGTTTCAAGCTCTACTCAGTATCAATCTGTAATTAAT 

SEQ ID 3974 

MINLFDSYTQSSWDLHFSLIKSGYINPTIALNDDGFLPDDVTSPYLYYTGFAKTGAGRPLYYNELRVPDTWEIIGFSSGADIVDLGVKKGRIIYAN 
PNHKRLIKEVDWFDEQGRVILKDRFNKFGFCFAQTFYNADGQAIQTSYYNKDRQEVISENHMTGDYILNDNNQFKVFKSKVEFVINYLQEAKFNLD 
RIFYNSLSTPFLVSFYLNRLESKDVLFWQEPLVDDIPGNMRLLLNNPSPNTKIVIQSYEAYANAMRLLTDEEQKQVSFLGFMYPLKETEKLHNQAL 
ILTNSDQIEALESLVTSLPNLTFNIGALTEMSSDLMNFGKYDNWLYPNITTNQIQYLSNICAFYLDINHHNEILSAVRSAFEHQQLIFAFEETSH 
QIRFVSPKNIFPKKDIFTFISHLQPLIGNKCNIEKALKQQLEDCHVSSSTQYQSVIN 

SEQ ID 3975 

ATGACAGTTTATAATATAAACCATGGAATTGGTTGGGCAAGCAGCGGTGTTGAGTACGCTCAAGCATACCGAGGTTCTGTTTTGAGAAAACTTGGA 
ATTGATGCTAAGTTTATTTTTACAGATTTTTTTTCAGCTGATAATATTATTAGCCTCACGCGAAATATAGGTTTTCAGGATAAAGAAATTATTTGG 

GATAAAGGTCGGGTAATCAAGTTTTTCTACGAAGATGAAAATATCTATTTAACAGTTTACCTTGATAATTTTAACAAGGATAAAGTGCATCGTGTA 
GAAATCGTTTCAAATAACAACCTTATCAGAAAAGATTATTATAGTTATACACGTACTTTCTCAGAGTATTACTATCCTAAAGATGGTGTAGCTCAC 
CTTTATCAACGTAGATTCTACAATGAAGATGAAAGTACAGCCTTTTTGGAGATGGTAGAAAATAGCTCAAGTCGTTTTATTATCAATGGCAGACTT 
TTACCATCCAAAGTAGCTTTTTTTGATTATTTTTTGGAATCAATGACTTTCACTTCAAAAGATATTATTCTTTTGGATAGAGGAACTGATACCGCT 
CAGAGTCTTTTGCGCCATGGTAAACCCGCTAAGCTAGGGACTGTTGTTCATGCGGAACATTTTAGTGAGAATGCTGTGACTGCTGACACTATTTTA 
TGGAATAACTATTACGATTATCAGTTTACTAACGCTAATAGATTTGATTTTTTTATTACCTCCACTGATAAACAAACAGAACTTTTGGAACAACAA 
TTTAAACAATTTACAAATCATAATCCTAGAATTATAACTATCCCGGTAGGCTCAATTGACAATCTTAAAATGCCAATGGACAATCGCCGTCCGTAC 
TCTATTTTGACAGCTTCACGCCTAGCTAGTGAAAAACATGTAGATTGGTTAGTACGTGCAGTTATTAGGATAAGAGAAATTCTTCCTGAAGTGACC 
TTTGATATCTATGGATCAGGTGGAGAAGAAGAAAAAATTAGAAATATTATAAATGCAGCCAATGCAACGGAATACATTCGATTGATGGGACATAAA 
AATCTCTCGAATGTTTATCAAAATTATGAGTTATATTTGACAGCTTCTAAAAGTGAGGGGTTTGGCTTAACTTTACTTGAAGCTATTGGCGCAGGA 
CTTCCTTTGATTGGGTTTGATGTTCGTTATGGTAATCAAACTTTTATCAAAGACGGAGAAAATGGTTATCTAATTCCTCGATTTGATATGGATGAT 
GAGGAAGCTATTGTAGAAGCTTTTAAAGAGAAAGTGTTACAATTATTCCAACAGGATCAAAAGGCTTTACGAGAAGCTTCTTACGCCATTGCCGAA 
GGATTCTTAACAAATGAAGTAGAAGGAAAATGGTATAACTTAGTTAAGGAGTTGGTACAAGATGAT 

SEQ ID 3976 

MTVYNINHGIGWASSGVEYAQAYRGSVLRKLGIDAKFIFTDFFSADNIISLTRNIGFQDKEIIWLYNFFSDIELAPTTFSIEDLQKQYLGKLVRKE 
DKGRVIKFFYEDENIYLTVYLDNFNKDKVHRVEIVSNNNLIRKDYYSYTRTFSEYYYPKDGVAHLYQRRFYNEDESTAFLEMVENSSSRFIINGRL 
LPSKVAFFDYFLESMTFTSKDIILLDRGTDTAQSLLRHGKPAKLGTWHAEHFSENAVTADTILWNNYYDYQFTNANRFDFFITSTDKQTELLEQQ 
FKQFTNHNPRIITIPVGSIDNLKMPMDNRRPYSILTASRLASEKHVDWLVRAVIRIREILPEVTFDIYGSGGEEEKIRNIINAANATEYIRLMGHK 
NLSNVYQNYELYLTASKSEGFGLTLLEAIGAGLPLIGFDVRYGNQTFIKDGENGYLIPRFDMDDEEAIVEAFKEKVLQLFQQDQKALREASYAIAE 
GFLTNEVEGKWYNLVKELVQDD 

SEQ ID 3977 

ATGATAGCCTTTAATAGTTTATTTTCGTTAGATAAGAAACGTTTAAAAAAACTTCAGCGTACTTTAAATACTATCAATAGTTTAAAGGGCCAAATG 
GCAACACTATCAAATGAGGAGTTGCAAGCTAAGACAACTGAATTTAGAAAACGTTTAGTTAATGGGGAAACACTAGATGATATTTGTGCTGAAGCT 
TTTGCTGTTGTTAGGGAAGCTGATGAGCGCGTATTAGGTCTATTTCCGTATGATGTACAGGTAATCGGTGGTCTTGTTCTGCACCAAGGAAATACT 
GCTGAGATGAAAACTGGTGAAGGAAAAACATTAACTGCCACTATGCCTTTGTATCTCAATGCTTTAGAAGGGAAGGGGGCAATGTTGCTGACTAAT 
AATTCCTACCTTGCTATTCGAGATGCGGAAGAAATGGGAAAAGTATATCGTTTTTTAGGATTGAGTGTCGGTGTGGGAGTTTCTGATAATGAGGAA 
GAGGATAGAGATGCTGCGACTAAGCGAGCTGTTTATAGTTCGGATATTGTCTATAGTACAAGTAGTGCACTAGGCTTTGATTATTTAATTGATAAC 
CTAGCTTCATCTAAATCTCAAAAATATATGCCCAAGTTACATTATGCTATTGTAGATGAAGCTGATGCAGTTCTTCTAGATATGGCCCAGACTCCT 
TTAGTTATTTCAGGTTCACCTCGAGTACAATCTAATCTCTATAAAATAGCAGATGAACTAATTCTTAGTTTTGAAGAACAAGTTGATTATTATTTT 
GACAAAGAGCGTCAGGAAGTGTGGATAAAAAACCAGGGTGTTCGTGAAGCTGAGAGATATTTTAGAATCCCTCATTTTTATAAACAGTCTAATCGA 
GAACTTGTGCGACATTTGAACTTATCTTTAAAAGCACATAAATTATTTGAACGAGGAAAAGATTATGTGGTTGACGATGGTGAAATCAAGTTGCTA 
GATGCGACTAATGGCCGTGTTTTAGAAGGTACTAAACTTCAAGGAGGTGTTCATCAAGCTATTGAGCAAAAAGAGCATCTTAATGTCACACCAGAG 
TCTCGAGCAATGGCTTCCATTACCTATCAAAATCTTTTTAGAATGTTTACTAAATTGGCTGGAATGACAGGAACTGGAAAAACTGCTGAAAAAGAG 
TTTATTGAGGTCTATGATATGGAAGTAGTTAGAATTCCAACTAATTCTCCTGTTAGACGAATTGACTATCCTGATAAGATTTATACAACCTTACCA 
GAGAAAATCCATGCAACGATTGAATTTGTTAAACAGGTTCATGATACAGGACAACCAATCCTACTAGTTGCCGGTTCTGTGAGAATGTCAGAGCTA 
TTCTCAGAATTATTATTACTAAGTGGTATCCCTCATAGCCTGTTAAATGCTCAAAGTGCGGTTAAGGAAGCACAGATGATTGCAGAAGCAGGGCAA 
AAAGGTGCGGTCACTGTTGCAACGAATATGGCTGGTCGTGGTACAGATATTAAGTTAGGTAAGGGAGTATCAGAATTAGGTGGTCTTGCAGTTATT 
GGAACGGAGAGAATGAAGAGTCAAAGAATGGATTTACAATTAAGGGGACGTTCGGGTCGACAAGGCGATATTGGTTTTAGTCAATTTTTTGTATCA 
TTTGAAGATGATCTAATGATAGAATCAGGTCCTAAATGGGCGCAAGATTACTTTAGGAAAAATCGTGACAAAGTTAATCCAGAAAAACCTAAAGCC 
TTAGGTCAGAGAAGATTTCAGAAGTTATTCCAGCAAACTCAGGAAGCTAGTGACGGTAAGGGAGAGTCTGCACGTAGTCAAACGATAGAGTTTGAT 
TCGAGTGTACAGCTTCAGCGAGAGTATGTTTATCGTGAGAGAAATGCTTTGATCAATGGAGAAAGTGGACATTTTAGTCCAAGACAGATTATTGAT 
ACAGTGATTTCTTCCTTCATTGCTTATTTAGATGGTGAAGTAGAAAAAGAAGAACTCATTTTTGAAGTAAATCGTTTTATATTTGATAATATGTCT 
TACAATCTTCAAGGGATTTCTAAAGAGATGTCACTTGAAGAAATTAAAAACTATTTATTCAAAATAGCCGATGAGATTCTTCGAGAAAAGCATAAT 
TTGCTTGGTGATAGTTTTGGTGACTTTGAACGTACTGCTGCTTTAAAAGCGATTGATGAAGCTTGGATTGAAGAAGTAGATTATCTACAACAATTA 
CGTACTGTGGCAACAGCTCGTCAAACGGCACAGCGTAACCCGGTTTTCGAATATCATAAAGAAGCATATAAATCCTACAATATCATGAAAAAAGAA 
ATTCGTGAACAAACTTTTAGAAATCTACTTTTGAGTGAAGTATCCTTCAATGAGAATGGAGATCTTCAAATTTATTTTATA 

SEQ ID 3978 

MIAFNSLFSLDKKRLKKLQRTLNTINSLKGQMATLSNEELQAKTTEFRKRLVNGETLDDICAEAFAWREADERVLGLFPYDVQVIGGLVLHQGNT 
AEMKTGEGKTLTATMPLYLNALEGKGAMLLTNNSYLAIRDAEEMGKVYRFLGLSVGVGVSDNEEEDRDAATKRAVYSSDIVYSTSSALGFDYLIDN 
LASSKSQKYMPKLHYAI VDEADAVLLDMAQTPLVI SGS PRVQSNLYKIADELI LS FEEQVDYYFDKERQE VW I KNQGVREAERYFRI PHFYKQSNR 
ELVRHLNLSLKAHKLFERGKDYWDDGEIKLLDATNGRVLEGTKLQGGVHQAIEQKEHLNVTPESRAMASITYQNLFRMFTKLAGMTGTGKTAEKE 
FIEVYDMEWRIPTNSPVRRIDYPDKIYTTLPEKIHATIEFVKQVHDTGQPILLVAGSVRMSELFSELLLLSGIPHSLLNAQSAVKEAQMIAEAGQ 
KGAVTVATNMAGRGTDIKLGKGVSELGGLAVIGTERMKSQRMDLQLRGRSGRQGDIGFSQFFVSFEDDLMIESGPKWAQDYFRKNRDKVNPEKPKA 
LGQRRFQKLFQQTQEASDGKGESARSQTIEFDSSVQLQREYVYRERNALINGESGHFSPRQIIDTVISSFIAYLDGEVEKEELIFEVNRFIFDNMS 
YNBQGISKEMSLEEIKNYLFKIADEILREKHNLLGDSFGDFERTAALKAIDEAWIEEVDYLQQLRTVATARQTAQRNPVFEYHKEAYKSYNIMKKE 
IREQTFRNLLLSEVSFNENGDLQIYFI 

SEQ ID 3979 

ATGAGTACGATAAGCTACATTTATTGGGATGATTTTTCAAGGTTTTCTTATAATTTTGGAACAAAATTACAATTTTTAGGAAAATCAGTATGCTTT 
GAAAATCCATTAGCTCCTTCTAGCACAAACTTGTATACATGGAGCTCCCAGACTAATTATCAGTCAAAAAGAATTTCTCCTAACTTACCTTTACTA 
AGAAAGGGAACTCGTTATAGCTTGTCATTAAATGCAGAACTCGATTTAGTTAGCTCTCTTTTTGTTCGCATTGAATTTTACAATCGCTTTAATGAG 
TCTGTTGGTTTTGAACTGTTAAAAAAAGATAGTATTATTTTTATCTATCCTAAAGAGGCTTATACCTATACCATTAGTTTGATTAATGCAGGTTGT 
AGCGATTTTACTTTTCATTATTTGAAACTTGAGGAAGTTACAGATAGCGTTATTCAGGAGAAAAATCTATCGACAGAGTTTACTATTGAAGAACAT 
CAAGACGTTTTAAATCTTCTTTTGGTCGAGAAAAAAGATAGTGTATATATTAATAAAATAGAAAGCATTTCTCAATTGCAACAGAAAGTCGAGTTG 
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GTCA6CAATCCCTCATTAAATTCTC3ATAGTTTGATATTACCTGAGTTGGAAAAGGGC3TTAGAAGATGCATTAAAAGTTTTTCCTAACATTAAGATT 
AATGTCATTGCGTATGGAACACAAGGTAATTTTGCTGCTTTATATTATGCTAAAAAATTTCCCAGAATAACTGCCTATATTAATGATTGTTTTGCT 
CCTTTCGGAATTTTACTTAAATCCTTACCACACTTGACTGCCAAACAACAAATATTTCTTAGAGAAGTCTGGGATACGAGAGAGACGTCTCCAAAT 
GTAAAGCACTATGGATTGGTTTCAGAAAATTCCTCTTTAAATTTAGTATCAATGATCTTATCTGGTAATGAACATCTACCTTACCTCACACTTTTA 
AAAAAGCAGGACGACAATTATGATAGCCTT 

SEQ ID 3980 

MSTISYIYWDDFSRFSYNFGTKLQFLGKSVCFENPLAPSSTNLYTWSSQTNYQSKRISPNLPLLRKGTRYSLSLNAELDLVSSLFVRIEFYNRFNE 
SVGFELLKKDSIIFIYPKEAYTYTISLINAGCSDFTFHYLKLEEVTDSVIQEKNLSTEFTIEEHQDVLNLLLVEKKDSVYINKIESISQLQQKVEL 
VSNPSLNSDSLILPELEKGLEDALKVFPNIKINVIAYGTQGNFAALYYAKKFPRITAYINDCFAPFGILLKSLPHLTAKQQIFLREVWDTRETSPN 
VKHYGLVSENSSLNLVSMILSGNEHLPYLTLLKKQDDNYDSL 

SEQ ID 3981 

ATGTCAAAAATAAAACTTACAATTCTTCAAGTTGGTGAAGAGAACTGGGCAACTAAAGAGAATATCCCTAATAATATGGAATGGCTCTTTATTAAA 
CCAGATCAAATTTCTGACTTTGTAACTACAGAAAATAATTATCTTACATCGTCAAAGTTATTGCAAAAACTACCTCGAAAAATATCTGCTCTTTTG 
TTGACAGAGCAAACTTATGGACCAGAGTTATCTAGTTTATCGTCATTCTTTGAGGTTTATGAAGTATTTTATCCTAAAGATAAACATGCTACGGGG 
ATAACAGAAGAGTTTTTACGCTCGAAAATGGCCCAACGATATGATAGTAGCTCTCCAGATCAGCTAATTCGTCAATTTTATAAAGGGCTTTTTATA 
GGACAATACGGAGAGAAACTTCAAGTTTCACAAATACAAATTAGAAATGATTTTGAAGGTGTAGTAAACTATCAGGGAAATAACTATCTTGAATTA 
GAAGGGCAATTTGGTGAGAACTATAGTTTTTTGCTTAATTTTGCTTACAATATTCCATTTTCATCGGATTTTTATAATGAGTTATTTTTAGAACAC 
ATTATAGAGGGTGATATAGATATTCGATTGGTTATCTCGTTGATTGTTGATGGTTCTGTTGATGATATTGCTAAAGAGTGGTACTTTGAGAAGGAA 
GACCTAAATCAACTTATTTCTTTAGAGTCCGATATTAGTGGTAGCCTTGCAGTTAAACTTTTTGCTAAGGGAAAGGGTATCGTTAAGTTAGGTCCA 
TTGCACCGTCGTAATGGTAGAGGAGGATTGGGCACATTTCTACTAGGAGGAGAACGTCACATAGATGCTATAGGTCATGAATTTATGACTTATTTT 
GATCCAGTAGATTTCAAACCACCTCTAACTGTTTATTTTTCGGGATTTCGTTCAGCTGAAGGCTTTGAGGGATTCTGGATGATGAAGAGTATGAAG 
ACTCCATTCATGTTAATTTGTGATCCACGATTACAAGGTGGTGCCTTTTATATAGGAAGCAAAGAATATGAACAAAAAATAGTTGATGCTATTCAA 
GAAAAACTGGCCTTTTTAAATTTTAGTTCTGATCAGTTAATTTTATCCGGACTTTCAATGGGGACTTATGGTGCTACTTACCATGGTGCTAAGCTA 
AATCCTCATGCTATTATTATTGGTAAACCAATATTTAATTTAGGAACAGTTGCTCAACGTGAAAGATTAGAGAGACCAGATGGATTTGCTACTTCA 
TTAGATATTCAACTACTCAATCAAGGTGACTTGACCAGTTCCTCTTCTGAGAAGTTAAATAACTATTTTTGGAAATCTATAGAAGAAGGAGATTTT 
TCAAATACGACTTTTGCCTTAGCCTATATGAAAAACGATGACTATGATGCGACTGCCTTTTCTGATTTATTGCAATATTTTAGAGGAAAGAAGCAT 
AAGATATTAGGCAGAGGTTGGGATGGCCGACATGGTGATTGTTCTGCAGAAGTTGGTGCATGGTTTACAAGTCAGTATAGGCGAATGCTATCTAAT 
GATTTTGGAAGGAAAGAAGAA 

SEQ ID 3982 

MSKIKLTILQVGEENWATKENIPNNMEWLFIKPDQISDFVTTENNYLTSSKLLQKLPRKISALLLTEQTYGPELSSLSSFFEVYEVFYPKDKHATG 
ITEEFLRSKMAQRYDSSSPDQLIRQFYKGLFIGQYGEKLQVSQIQIRNDFEGWNYQGNNYLELEGQFGENYSFLLNFAYNIPFSSDFYNELFLEH 
IIEGDIDIRLVISLIVDGSVDDIAKEWYFEKEDLNQLISLESDISGSLAVKLFAKGKGIVKLGPLHRRNGRGGLGTFLLGGERHIDAIGHEFMTYF 
DPVDFKPPLTVYFSGFRSAEGFEGFWMMKSMKTPFMLICDPRLQGGAFYIGSKEYEQKIVDAIQEKLAFLNFSSDQLILSGLSMGTYGATYHGAKL 
NPHAIIIGKPIFNLGTVAQRERLERPDGFATSLDIQLLNQGDLTSSSSEKLNNYFWKSIEEGDFSNTTFALAYMKNDDYDATAFSDLLQYFRGKKH 
KILGRGWDGRHGDCSAEVGAWFTSQYRRMLSNDFGRKEE 

SEQ ID 3983 

ATGTTTCATTTTATTCCATCTTGGTATAATGAAAATCGTACTTGGTATGATAATAATTACTTGTGGTATTTCAAGCCGACTAATGTCGGTTTTGAT 
GATACTATCAACCAAATGAAGATGTTTGATTATGCTGGAAAAGAGAGTAGATTAGTTGTCTTAAACTATATGCCCAATTTACGTTATTATTTACAT 
CGCTATGACTTGTTAGAATCAGGTTATTATTCAGTTTTTGATGATATTCAAGAAATTGGGAATGTAAGACAGCAAATGATTGACTTCCGACAACTC 
AATTGGCCTGAAGGGGTGGACTTTACCTATACTCCGTTTATAGTTTTGGTAAAAAAGTCAGGAGATTTAATTGCTAAGGTTCAATTTGGTGAAGAA 
GGAAATTTAACGCATATTGATTATTTTGCAAATGAACAAATAGCTAAGAAATACCTCTTTGATGATAGAGGATTTCTATCTAGTATTCTCTATTAT 
GATAATGGTGGTGAAGCCTATCAAGATTATTTAGCACCATCAGGGGAAAGGATCATGAGAGAATACCTAAGAGAAGGTGACCACCATGTTGAAATT 
AATCCTAAGAAAGCTATTCATTTTTTAAAGTTATCTTACTCCGATATTGAAGAGTTGATTAGAGAGAAATATCTGACCTATCTCCATAAAGAAGTT 
AGTAAATCAGATACTATCATTGTTAGCTTTAATCAAGTTCATAACGCATTTATTGTTGGGAACACTAGTAAAGGAAATTTAATATTATCTGTTTTC 
TCGGAGAGGAATAATGCTCACAATGTATTGGAGGATTACTCTTCCTTATCTCGAGCAGACGCTATTATTTGTGATAGACTAGATATTGCTGCACAA 
TTGAAAGAAAAAATAGATAAACCAGTTGTTCATGTTTCTCCCTTTGATACGCGTTTAGCTTTGGGAAAAAGTAATCAAGTTAGAGATTTAGAAATA 
TATTTTGTCGTAGATAGACTTTCCCATAAAGAATTGCAAAAGTCTTTAACATCCTTATATAAGGTTATGCTCAAAAATAATGATATAAAAGTAACA 
TTTGTCAGCTACGAACGAGAATTTGAAAGTCGGCAATTGACATATGACTACCTTAAAGAAGCAACAAAAGTTTTTGATCAGAAATTCTTTAGTTTA 
TCAGACGATGATGCCAATCAAGTTCTTATGCAATCTGATGAAGTAGAAAAGGAAAAAACACGCCTTTCTTTTACCCATCCTTTGTCAGAAACAGAT 
ATCATAAACCGGTTAGAGTATGTCCGTTTGATTATTGATATCTCGAAAATACCAGACTTATACACGCAAATTGCAGGGATAAGTTCAGGTATCCCT 
CAGATAAATACAATATTAACAGAATTTGTTGAACACAGGAAAAACGGTTACATTATTGAAGAGATCCAAGAATTGGAAAAGGCAATTCCTTATTAT 
TGTGAACAATTAACTAATTGGAACCGTTCTTTAATTTATTCTATTGATAAAATCAATGACTATACAGGTGGTCAATTGGTAGAAAGAATTATAAAT 
AGTTAT 

SEQ ID 3984 

MFHFIPSWYNENRTWYDNNYLWYFKPTNVGFDDTINQMKMFDYAGKESRLWLNYMPNLRYYLHRYDLLESGYYSVFDDIQEIGNVRQQMIDFRQL 
NWPEGVDFTYTPFIVLVKKSGDLIAKVQFGEEGNLTHIDYFANEQIAKKYLFDDRGFLSSILYYDNGGEAYQDYLAPSGERIMREYLREGDHHVEI 
NPKKAIHFLKLSYSDIEELIREKYLTYLHKEVSKSDTIIVSFNQVHNAFIVGNTSKGNLILSVFSERNNAHNVLEDYSSLSRADAIICDRLDIAAQ 
LKEKIDKPWHVSPFDTRLALGKSNQVRDLEIYFWDRLSHKELQKSLTSLYKVMLICNNDIKVTFVSYEREFESRQLTYDYLKEATKVFDQKFFSL 
SDDDANQVLMQSDEVEKEKTRLSFTHPLSETDIINRLEYVRLIIDISKIPDLYTQIAGISSGIPQINTILTEFVEHRKNGYIIEEIQELEKAIPYY 
CEQLTNWNRSLIYSIDKINDYTGGQLVERIINSY 

SEQ ID 3985 

TTGAAATTACTATATATTTTTGAAAAAAATATTATTCTTCGTAKAATATTGATAACATTTTCATTAATAATCATTTTTTTACTTGGTCGCTATGTT 
CCAATACCTGGTGTCTTGATTTCTGCTTATAAGGGACAAGACAATAACTTTGCGACGCTTTATTCAACAGTAACTGGTGGTAATTTGTCTCAGGTT 
GGGGTCTTTTCATTGGGTATTGGTCCTATGATGACCACAATGATTTTACTAAGACTATTTACGATTGGTAAATACTCTAGTGGAGTATCTCAAAAA 
GTTCAACAGTTTCGCCAAAATGTGGTGATGCTTGTCATAGCAATTATTCAAGGGCTAGCCATAACCATATCTTTTCAATATCATAATGGTTTTTCT 
CTGACCAAATTATTACTCGCGACAATGATACTTGTGACTGGTGCATATATTATTTCCTGGATTGGTAATCTAAATGCGGAATACGGGTTTGGTGGA 
ATGACTATTTTAGTGGTGGTAGGTATGCTTGTTGGGCAATTTAATAATATTCCTCTTATTTTTGAATTATTCCAAGATGGTTATCAACTTGCTATC 
ATCTTATTTCTTTTGTGGACACTAGTAGCAATGTACTTAATGATAACTTTTGAACGTTCAGAATATCGTATACCAGTAATGCGTACTTCAATCCAT 
AATCGTCTCGTTGATGATGCCTACATGCCAATAAAAGTAAATGCTTCGGGGGGGATGGCATTTATGTATGTTTATACCTTACTAATGTTCCCCCAG 
TATATTATTATTTTACTAAGAAGTATTTTCCCAACTAATCCAGATATCACATCATACAATGACTATTTTAGTTTATCTTCTATTCAGGGAGTGGTT 
ATTTATATGATTTTAATGCTTGTTTTATCAGTTGCATTTACTTTTGTGAATATCGATCCGACTAAAATTTCTGAGGCAATGCGAGAAAGTGGTGAT 
TTTATTCCTAATTATAGACCTGGTAAAGAAACACAAAGTTATTTATCGAAAATCTGTTATTTATTTGGAACTTTTAGTGGTTTTTTCATGGCTTTC 
TTAGGAGGGGTACCATTATTATTTGCTCTTGGAAATGATGATCTTAGGACAGTTTCATCTATGACAGGGATTTTTATGATGATCACAGGGATGTCA 
TTTATGATATTGGATGAATTCCAAGTTATTCGTATTCGTAAACAATACACTTCTGTATTTGAAAATGAGGAGAAT 

SEQ ID 3986 
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MKLLYIFEKNIILRKILITFSLIIIFLLGRYVPIPGVLISAYKGQDNNFATLYSTVTGGNLSQVGVFSLGIGPMMTTMILLRLFTIGKYSSGVSQK 
VQQFRQNWMLVIAIIQGLAITISFQYHNGFSLTKLLLATMILVTGAYIISWIGNLNAEYGFGGMTILVWGMLVGQFNNIPLIFELFQDGYQLAI 
ILFLLWTLVAMYLMITFERSEYRIPVMRTSIHNRLVDDAYMPIKVNASGGMAFMYVYTLLMFPQYIIILLRSIFPTNPDITSYNDYFSLSSIQGW 
IYMILMLVLSVAFTFWIDPTKISEAMRESGDFIPNYRPGKETQSYLSKICYLFGTFSGFFMAFLGGVPLLFALGNDDLRTVSSMTGIFMMITGMS 
FMILDEFQVIRIRKQYTSVFENEEN 

SEQ ID 3987 

TTGCTAAAGGTGGTTCAATCGAAGTCATCTAATGAGGGGATACTCATTATGTTCTTAAAAATACTAAAAGACGCGTTAAAGATAAAGACTGTACGG 
AATAAAATTTTCTTTACTATATTTATCATTCTTGTATTCCGAATTGGGACACATATTACCGTACCTGGTGTAAATGCCAAGAGCTTAGAGCAATTA 
AGTGAACTCCCTTTCTTAAATATGTTAAACTTAGTTAGTGGTAATGCGATGAGAAATTTCTCAGTATTTTCAATGGGGGTTAGCCCATATATTACT 
GCTTCTATCGTTGTTCAGTTATTGCAGATGGATATTTTACCTAAGTTTGTTGAGTGGGGCAAACAAGGTGAGGTTGGACGTCGTAAATTAAATCAA 
GCGACGCGCTATATTTCACTTGTTTTGGCTTTTGCCCAATCCATTGGTATCACTGCAGGGTTTAATACTTTGTCGAACGTTGCACTTGTTAAGACA 
CCAGACATCAAAACATATTTACTGATCGGGGCATTACTGACAACAGGTAGCGTTATTGTTACCTGGCTTGGAGAACAAATCACAGATAAAGGATTT 
GGTAATGGCGTATCAATGATTATCTTTGCGGGTATTATTTCGTCTATTCCAAGTGCAATTGCAACAATTCGTGAAGACTATTTTGTAAATGTTAAG 
GCAAGTGATTTACACTCGTCTTATCTCATTGTTGGGATTTTAATCATAGCTGTTCTTGCTATTGTTTTCTTTACAACATATGTCCAACAAGCGGAA 
TATAAAATTCCAATCCAATACACAAAGCTAATGCAAGGTGCACCTACAAGTTCATATCTTCCATTAAAAGTAAATCCAGCCGGCGTTATTCCCGTT 
ATCTTTGCTAGCTCGATTACAACTATCCCAAGTACGATTATTCCTTTTGTTCAAAATGGTAGAGATTTACCGTGGTTAAACCGTTTGCAAGAAATT 
TTTAATTATCAAACTCCAGTCGGAATGATAGTTTACGCCTTGTTGATTATATTGTTCTCATTCTTCTATACCTTTGTACAAGTTAATCCTGAGAAG 
ACAGCAGAAAATCTTCAGAAGAATTCCTCATATATACCAAGTGTTCGCCCTGGACGTGAGACAGAACAATTTATGTCCGCATTGCTAAAAAAACTA 
GCAACCGTAGGAGCTATCTTCTTAGCATTTATCTCTTTAGCGCCAATAGCAGCACAACAAGCTCTCAACCTTTCTTCTAGTATTGCTTTAGGTGGA 
ACTAGTTTGCTCATTTTGATTTCAACTGGTATCGAAGGTATGAAACAGCTTGAGGGATATCTTCTAAAGAGAAAATATGTCGGATTTATGAATACA 
GCAGAA 

SEQ ID 3988 

LLKWQSKSSNEGILIMFLKILKDALKIKTVRNKIFFTIFIILVFRIGTHITVPGVNAKSLEQLSELPFLNMLNLVSGNAMRNFSVFSMGVSPYIT 
ASIWQLLQMDILPKFVEWGKQGEVGRRKLNQATRYISLVLAFAQSIGITAGFNTLSNVALVKTPDIKTYLLIGALLTTGSVIVTWLGEQITDKGF 
GNGVSMIIFAGIISSIPSAIATIREDYFVNVKASDLHSSYLIVGILIIAVLAIVFFTTYVQQAEYKIPIQYTKLMQGAPTSSYLPLKVNPAGVIPV 
IFASSITTIPSTIIPFVQNGRDLPWLNRLQEIFNYQTPVGMIVYALLIILFSFFYTFVQVNPEKTAENLQKNSSYIPSVRPGRETEQFMSALLKKL 
ATVGAIFLAFISLAPIAAQQALNLSSSIALGGTSLLILISTGIEGMKQLEGYLLKRKYVGFMNTAE 

SEQ ID 3989 

ATGAGAGTTATTAAAGTAAAAACAATTTCGGAAACTTTAGATTATATTTCTAAACATACCGCTTCGGTAGCGCGTTTTGGTGATGGAGAAATTGAT 
ATTATTGCGGGGAATTCTATTCCTTACCAGGTTTATGATTCTGAACTTGCTAAGCGATTAGAACGTTTATTAAATCGACAGAGTAATGAGAAGTTA 
GTTATCTGTGTAAGTGATGTTTTTGATAATTTAGGTAGATACAACGATTTTTCACAACAATTTTGGAGGGATCATCTATATCAGTATAATGATTTG 
TACCAAAAAAATTGTCAGGCTGAATGGTATGGTTCAACTTTTATTTCTAGACCCTATATGGATTTACTGGATAAGAGTTTGTCAGTAACGTACTTT 
GAACAGCTAAAAGCATTATGGAAAAATAAAGATATTTTAATTGTCGAGGGTGAGACTTCTCGTTCAGGCGTTGGCAATGACTTATTTAATGATGCC 
AATACTATTTCGCGTATCATTTGTCCTTCGAAAGATGCATTTTCATCTTTTTATGAAATCAAGGAAACTATACTTGAACATAGTAGAGGTAAGCTA 
ATTTTACTTATGCTTGGTCCAACTGCAAAGCTATTAGCTGAAGATTTATCGCAGCTAGGACATCAAGCTATTGATTTAGGTCATATCGATTCAGAA 
TATGAGTGGTTTAAGATGGGAGCAGTTTCTAAGGTGAAACTTTCTCATAAACATACGGCAGAACATAATTTTGACGAAGATATTACTTTAATAGAA 
GACAATAGTTACGAAAATCAAATTGTATCAAAAATTGGTACATCAGATAGACAGTACGCTTTGACAGTGACGTTAACAGATGATATATGGGAGCTA 
GAACATTTATTACAAAGATGTCCTAATACTGATTTTCATATTGCTGCCCCAGTTTATTGTTCGGATAGACTTAAGCAGTTAGTAGGTTATCCAAAT 
TATTACCTACATGAAGCTATTACTGAAGAGCAATTCGAAGTACTCCTATTAAATAGCGATATATATTTAGATATTAATCATGGTGAAGAAGTTTGG 
AATGTTGTTGATAGATGTATAACTGAGGGTAAAACTATATATGGAATCAGACGGGCAAGAAAAGATAATCAATATATTTCTTTTGAGCGAACCATG 
GATGATTTTGAATATTTGTGTGACACTATTAAACAAAATAGA 

SEQ ID 3990 

MRVIKVKTISETLDYISKHTASVARFGDGEIDIIAGNSIPYQVYDSELAKRLERLLNRQSNEKLVICVSDVFDNLGRYNDFSQQFWRDHLYQYNDL 
YQKNCQAEWYGSTFISRPYMDLLDKSLSVTYFEQLKALWKNKDILIVEGETSRSGVGNDLFNDANTISRIICPSKDAFSSFYEIKETILEHSRGKL 
ILLMLGPTAKLLAEDLSQLGHQAIDLGHIDSEYEWFKMGAVSKVKLSHKHTAEHNFDEDITLIEDNSYENQIVSKIGTSDRQYALTVTLTDDIWEL 
EHLLQRCPNTDFHIAAPVYCSDRLKQLVGYPNYYLHEAITEEQFEVLLLNSDIYLDINHGEEVWNWDRCITEGKTIYGIRRARKDNQYISFERTM 
DDFEYLCDTIKQNR 

SEQ ID 3991 

ATGGAGGCAATAGTGACTGATAAATTAGTTTCTGTTATTATTCCAGTCTATAATGCAGCACCATATTTAGAGGGGTGTGTAAATACCATTTTAGGA 
CAAACATACCAAGTTTTTGAAATTCTACTGATAGATGACGGTTCTACAGATACATCTGCTAGTATCTGCGATCAATTATCCCTAAGAGATAACCGT 
ATTAGAGTTTTCCATATCGAAAATGGCGGTGCTTCTAAAGCTAGAAACTTTGGATTAGCACGAATTAGTCCAGAGAGCCAATTTGTTACGTTTGTT 
GATTCGGACGATTGGGTAAAGGAAAATTATTTGGAAGTACTGCTAGCTCAGCAAGAAAAATATAATGCTGATATTGTTATCAGTAATTACTATATC 
TACAGAGAAACAGAAGATATTTTTGGTTACTACATCACTGACAAAGATTTTGTTATCGAAGAAATCTCTGCTCAAACAGCTATTGATAGACAAGTG 
CATTGGCATTTAAATAGTTCAGTATTCATCGTTATTTGGGGGAAATTATATCGAAGAGAACTATTTGATACCATCACCTTCCCAATAGATAAAGTA 
TTTGAAGATGAGTTGGTAAGTGTTTTACTTTTTATAAAAAGTAAAAAAACAATTTTAGTTAATGGAAGCTATTATGGCTATAGAATTCGTCCAAAT 
AGCATTATGACATCGGCGTTTTCATCCAAAAGAGCAGAGGATCTTATTTATATTTTTGATAGTAAATTGTCGGAGATTATACTATCAGGATTGGAT 
TCAACTGCAACTGTAGAGAGATATTTTTGGTTAATGCGTGACTATAAACAGCGCTTAGAACAAGAAAATTTACAGAAAACAATAATATATAAAGTG 
ATATCAAATCGGTTATCAAGG 

SEQ ID 3992 

MEAIVTDKLVSVIIPVYNAAPYLEGCVNTILGQTYQVFEILLIDDGSTDTSASICDQLSLRDNRIRVFHIENGGASKARNFGLARISPESQFVTFV 
DSDDWVKENYLEVLLAQQEKYNADIVISNYYIYRETEDIFGYYITDKDFVIEEISAQTAIDRQVHWHLNSSVFIVIWGKLYRRELFDTITFPIDKV 
FEDELVSVLLFIKSKKTILVNGSYYGYRIRPNSIMTSAFSSKRAEDLIYIFDSKLSEIILSGLDSTATVERYFWLMRDYKQRBEQEKLQKTIIYKV 
ISNRLSR 

SEQ ID 3993 

GTGGCTAACTTAAGTAATCTTGGGCCAAAAGAGGTCCAAGCAGCTATATGGAAGCAACTATTGGGGAATAGTTCAACCAATTCTTCAATA 

SEQ ID 3994 

MANLSNLGPKEVQAAIWKQLLGNSSTNSSI 

SEQ ID 3995 

TTGGGCCAAAAGAGGTCCAAGCAGCTATATGGAAGCAACTATTGGGGAATAGTTCAACCAATTCTTCAATATAAAGCAAATCCACGGACGTTG 

SEQ ID 3996 

MGQKRS KQL YGSNYWGI VQP I LQ YKANPRTL 

SEQ ID 3997 

ATGGCTTATGCAAGGTACTACATTCCGCAACTGATTGATGCAGAGAAAGTTCTTTATTTAGATATTGATACTTTGGTTGTTGATAACTTAGATAAG 
TTGTTTGAGATAGAATTAGGGGACTACCCGATAGCAGCTATCTTAGATGGAGACGGTATTTATTTTAACTCAGGTGTTATGCTAATAAACTCGCTT 
TACTGGATGAGATATCGAGTAACAGAAAAACTTCTGGAAATAACAGAACGAGAATTGGATAATGGAATTTTTGGAGACCAAGGGGTTCTCAATCTT 



WO 02/34771 



PCT/GB01/04789 



-402- 



CTTTTTGATAATAATTGGCTTAAGTTAGAAGATAAGTATAATGCTCAAGTTGGAAATGATTTAGGTGCCTTTTATGAAAATTGGCAAC3GGTATTTT 
GATCGTAACTTTGAATCGCCTACTATTATCCATTACTGTACTCATGATAAACCATGGAATACTTTTTCTTCTTCAAGGTTTAGGGAGACATGGTGG 
CAATATGAGCAACTAGATTGGAATGAGGTGTTTAATTTTGAAACGTATCTGTTACCTGAGCCAACATTTGAAAAACACTTCTTTACTTTCACAACG 
TCCGTGGATTTGCTTTATATTGAAGAATTGGTTGAACTATTCCCCAATAGTTGCTTCCATATAGCTGCTTGGACCTCTTTTGGCCCAAGATTACTT 
AAGTTAGCCACAAACTCTAACGTTCGTCTGTATCCTTCAATAACCAGCCCACTTTTTGAACAACTAATGACTAAAGCAAATTATTACCTTGATATC 
TCAACTTCTTGGAAGGAAATACAATTTTGTCAAAAAGCTATTGAGAAATCAATTCCGATATTGAGTTTTAATGAAGCAGTGACATTTGAATATAGG 
GAGTTAAGTCATTGCTTTATTAATTTGGAGGATATGCGACAGTTTTTATGTAAAAATGGAGGCAATAGTGAC 

SEQ ID 3998 

MAYARYYIPQLIDAEKVLYLDIDTLWDNLDKLFEIELGDYPIAAILDGDGIYFNSGVMLINSLYWMRYRVTEKLLEITERELDNGIFGDQGVLNL 
LFDNNWLKLEDKYNAQVGNDLGAFYENWQGYFDRNFESPTIIHYCTHDKPWNTFSSSRFRETWWQYEQLDWNEVFNFETYLLPEPTFEKHFFTFTT 
SVDLLYIEELVELFPNSCFHIAAWTSFGPRLLKLATNSNVRLYPSITSPLFEQLMTKANYYLDISTSWKEIQFCQKAIEKSIPILSFNEAVTFEYR 
ELSHCF INLEDMRQFLCKNGGNSD 

SEQ ID 3999 

ATGAAAAATAGAAAAGCTATCGCGTTAGCGGCAGATTTTGGCTATCAAGAGCAAGTTAAGACTATAATTAAATCAATATGCTTTCATAATCAATTT 
ATTGATTTTTATATCTTAAATGACGATTTTCCAGTTGAATGGTTTCAAATGATGGAATATCATTTATCTAAAATGGATTGCACAATATCTAACACT 
AAAATTTTTAATGAAGAAATTAAACATTTTAAATTTCAAAAACCGATGCCCTATCCTACTTACTTTCGATACTTTATACCTGAAGTTATTCATGAA 
GATAAGGTACTATATTTAGACTGTGATATGATTATCACCAGTGATTTAACATCGATATTTACTCTTGATATTTCAAAATATGGTGTAGCGGCTGTT 
CGAGATGATTTGCTCGAAGAATATGATGGTAAAGAAGATTATTTTAATTCAGGTTTGCTATTAATTAATAATATTTTTTGGCGAGAACAAGGGATT 
AGTCAGCGACTGTTAGATTATACTAGAGAAAACCAAGGGGCTCTTCAATATCATGACCAGGATGTTTTGAATGATGTACTGTGCGATAATTGGCTA 
• GAACTTGATGAAACTTATAACTATCATACAGGAGCAGATATGTTATATAACCTATTCCAACAGTCTGAACGTCAATTAAATCGCAGGAAAGATTTA 
CCTAAAGTTATTCATTATACAGCGACAAAACCATGGAAATACCTTGAAACATCTGTTCGTTGGCGCGATATATGGTGGGAATATAATAGACTTGAA 
TGGCGCGATATTTTTACAAGATGGCAAGTCAATGATGGTGTAGATGTTTCATTGAAGAAAGTGTTACAACCTATCCATCGAGCTTTCATTTTTACT 
TACTCAGATTCAATTGAAGGAATTGAGAGGTTGGCTAAGGATTTACCAAACTGGCAATTTCATATTGCTGCCTATACTCAAATTTCAGAAAAATTG 
AAACAATTGGAAATGCATTCAAATATAAAACTTTATCCACTTGTTTATCGTTTCAAATTAAATGAGCTAGTTGAAAATTCAGATATTTACCTTGAT 
ATTAATCATGGTGATGCAGATACTCAGGTTCTGGAGCAAGTGAAGAAATTAGGTAAAGATATTTTATCCCTTTCTACAACTTATCATGGTCAAGGC 
AAACAATTTGAGAGAGTTACGGATATTATTGATTATTTAAAGAATGAACGATTTAAAGAACATATTAGAAAGGAATATTGTGAAAAA 

SEQ ID 4000 

MKNRKAIALAADFGYQEQVKTIIKSICFHNQFIDFYILNDDFPVEWFQMMEYHLSKMDCTISNTKIFNEEIKHFKFQKPMPYPTYFRYFIPEVIHE 
DKVLYLDCDMIITSDLTSIFTLDISKYGVAAVRDDLLEEYDGKEDYFNSGLLLINNIFWREQGISQRLLDYTRENQGALQYHDQDVLNDVLCDNWL 
ELDETYNYHTGADMLYNLFQQSERQLNRRKDLPKVIHYTATKPWKYLETSVRWRDIWWEYNRLEWRDIFTRWQWDGVDVSLKKVLQPIHRAFIFT 
YSDSIEGIERLAKDLPNWQFHIAAYTQISEKLKQLEMHSNIKLYPLVYRFKLNELVENSDIYLDINHGDADTQVLEQVKKLGKDILSLSTTYHGQG 
KQFERVTDIIDYLKNERFKEHIRKEYCEK 

SEQ ID 4001 

ATGAAGAAAACAATTGTTTTAGGTGCAGATTTCCAATATCGTGATCAAGTTATGACAACTATAAAATCTATTGTTAGTCATAATCAACATTTAACT 
ATTTATATCATTAACACAGATTTTCCCGTAGAATGGTTTAATATCCTTAACCATTCTTTAGAACAGTTTGACTGTAGAGTAAAAAATATTCCCATA 
AGTTCAGATGTCTTTGAGGGGATACCTACCCTGAGCCATATCAGTGTGGCGGGATTTTTCAGATGGTTTATTCCAATTCACCTTGAAGAAGAGATA 
GTTTTATATTTAGATAGTGATGTAATAGTTAGGGGTTCTTTGGATCCTCTATTTGACATAAACCTTGAAGAGAATTTATTAGGAGCTGTAGCAGAT 
CATTTTTCAACGCTTTACTATGGAGATACAGCACCAGTTAGTTTTAATTCAGGTGTTATGCTAATCAATAATTCATTATGGAAAAAAGAAGAAATT 
TATAATAGCCTTATGAGGATTGCTGATAAGGGTTCTGCTGTTGGGGTAGGAGATCAAGAATACCTTAATATTTTGACTCAGAATCGTTGGATAGAT 
ATCGGTAAACAATATAATGTTCAGATTGGTCAAGATGTCAATATTAATGCATATGGGCGACCAGATTTGTATCATTTTTATGATGATTGCGAACCT 
GTTATTGTTCATTATAATAGTCAAGATAAACCGTGGAATAAATATAGTCAATCGCGATACCGTTCAGAATGGTGGTATTATTTTGGTTTAGAATGG 
TCAGTTATTTATGCTCAACAACAAAAAAATTTGAACAGGTTAACAGGTAAAACACTGAATTTATTTACATTAACAGCCTCAGATACATTAGAACAT 
ATTGAAGTACTTGCAAAAGCTCTACCAGATTATCAGTTTCATATTGCAGCACGTAGTGATATTTCAGAGAAATTAGCTAA.TCTAGAAACTTATAGC 
AATATTAAAGTTTATAAATTAGTTATCAACCCTATCTTGGAAGAGCTTATACGTAACTGTGATGTGTACTTGGATATTAATCATTCTTACGAAGTA 
GAAGGTATTCTAGATAAAATAAAAGAAGAGAATAAACCGATTTTAGCCTTTGATTCTACAGCACATACGACAAAAAATATAGAAGTTATCTCAGAA 
ACAATGCCTGAATTGATGGTTAAAAGAATAAGGGAAGTAGGTCCTCTTAGA 

SEQ ID 4002 

MKKTIVLGADFQYRDQVMTTIKSIVSHNQHLTIYIINTDFPVEWFNILNHSLEQFDCRVKNIPISSDVFEGIPTLSHISVAGFFRWFIPIHLEEEI 
VLYLDSDVIVRGSLDPLFDINLEENLLGAVADHFSTLYYGDTAPVSFNSGVMLINNSLWKKEEIYNSLMRIADKGSAVGVGDQEYLNILTQNRWID 
IGKQYNVQIGQDVNINAYGRPDLYHFYDDCEPVIVHYNSQDKPWNKYSQSRYRSEWWYYFGLEWSVIYAQQQKNLNRLTGKTLNLFTLTASDTLEH 
IEVLAKALPDYQFHIAARSDISEKLANLETYSNIKVYKLVINPILEELIRNCDVYLDINHSYEVEGILDKIKEENKPILAFDSTAHTTKNIEVISE 
TMPELMVKRIREVGPLR 

SEQ ID 4003 

GTGTTAATAAAACTATTATTTAACTGGTATGATATGGTCTGGATAAGAGAGAGTTTTAAAGAGAGATTAACTAAAATGCGAGTACATATTACAAGT 
ATATATGGGCAGTCACCGCGTAGCATTGCCCTTATATCACAAAAACTAGTTAAGGATGTCGGACGTCAACTTGGTTATGATGAAATGGGAATCTAC 
TTTTATAATGATCATGCTGAAACGCATGGTGAAAGAAGTACTAGGATGGATGGTATCATTGCGGGATTAGGCAGAGGGGATATTGTTGTTTTTCAA 
GTACCTACATGGAATTCAACAGAATTTGATGAACTTTTTCTAGATAAATTACAGGCATACGGTGCTAGAATTATAACTTTTGTACATGATATTGTT 
CCCTTAATGTTTGAGTCTAATTTTTATTTATTAGATAGAGTAATTGACATGTATAATCGTTCGGATGTTGTTATTCTACCTACAAAAGCGATGCAT 
GATTATCTAATTGAAAAAGGGATGACTACCTCTAAAGTTCTTTATCAAGAAGTATGGGATCATCCAGTTAATATAGACCTCCCTCGTCCAGAATGT 
CAAAAAGTCCTTAGTTTTGCAGGCGATATTCAACGCTTTCCCTTTGTCAATGACTGGAAGGAAAATATCCCGCTCATCTATTATGGAGACGGAAGC 
AGACTCAATTCTGAGGCAAATGTTCATGCTCAGGGATGGAAAGATGATGTAGAATTGATGCTAAGTCTTTCTAAGCGGGGAGGATTTGGCCTGTGT 
TGGAGTGAAGATAGAGAGGAGTTAGTCGAGCGTCGTTATTCGAGGATGAATGCCTCGTATAAATTATCTACTTTCTTGGCTGCTGGACTTCCAATT 
ATTGCTAACCATGATATTTCAAGTAGAGACTTTATCAAACAACACGGATTAGGATTTACAGTTGAAACGCTAGAAGAAGCTGTTGAAAAAATTAAT 
AATATGGAAAAAGAGACTTATGACAGCTATGTGGAAAATGTTGAGAAGATAGCAACTCTCTTGCGAAATGGTTATATCACTAAAAAATTGTTGATA 
GATGCTGTGCATATGCTTTATAGA 

SEQ ID 4004 

MLIKLLFNWYDMVWIRESFKERLTKMRVHITSIYGQSPRSIALISQKLVKDVGRQLGYDEMGIYFYNDHAETHGERSTRMDGIIAGLGRGDIWFQ 
VPTWNSTEFDELFLDKLQAYGARIITFVHDIVPLMFESNFYLLDRVIDMYNRSDWILPTKAMHDYLIEKGMTTSKVLYQEVWDHPVNIDLPRPEC 
QKVLSFAGDIQRFPFVNDWKENIPLIYYGDGSRLNSEANVHAQGWKDDVELMLSLSKRGGFGLCWSEDREELVERRYSRMNASYKLSTFLAAGLPI 
IANHDISSRDFIKQHGLGFTVETLEEAVEKINNMEKETYDSYVENVEKIATLLRNGYITKKLLIDAVHMLYR 

SEQ ID 4005 

GTGCCTCGACGTCAGCCAGCACCAGCGCTTCAACGAGTGCGTCAATGTCAGCCAGCACCAGTGCTTCAACCAGTGCCTCGATGTCAGCCAGCACTA 
GCGCTTCAACGAGTGCGTCAATGTCAGCCAGCACAAGTGCTTCAACAAGTGCCTCGATGTCAGCCAGCACAAGTGCTTCAACAAGTGCCTCGATGT 
CAGCCAGCACTAGCGCTTCAA 

SEQ ID 4006 
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MPRRQPAPALQRVRQCQPAPVLQPVPRCQPALALQRVRQCQPAQVLQQVPRCQPAQVLQQVPRCQPALALQ 

SEQ ID 4007 

GTGGAAGCGCTGGTACTTGCTGATGTCGATGCACTCGTTGAGACGCTGGTGCTGGCTGACGTCGTGGCACTCATTGAAGCGCTAGTGCTGGCTGAC 
ATCGAGGCACTTGTTGAAGCACTTGTGCTGGCTGACATCGAGGCACTTGTTGAAGCACTTGTGCTGGCTGACATTGACGCACTCGTTGAAGCGCTA 
GTGCTGGCTGACATCGAGGCACTGGTTGAAGCACTGGTGCTGGCTGACATTGACGCACTCGTTGAAGCGCTGGTGCTGGCTGACGTCGAGGCACTC 
ATTGAGGCGCTAGTACTTGCACTTGTGGAAGCACTGGTGCTGGCTGACGTCGAGGCACTCATTGAGGCGCTAGTACTTGCACTTGTGGAAGCACTG 
GTGCTGGCTGACGTCGAGGCACTCATTGAGGCGCTAGTACTTGCACTTGTGGAAGCACTGGTGCTGGCTGACGTCGAGGCACTCATTGAGGCGCTA 
GTACTTGCACTTGTGGAAGCACTGGTGCTGGCTGACGTCGAGGCACTCATTGAGGCGCTAGTACTTGCTGACGTGGATGCACTGGTACTGGCACTT 
GTGGAAGCGCTAGTACTTGCACTTGTTGAGGCGCTCATACTTGCTGAGGTGGAAGCACTGGTACTGGCACTGGTTGAGGCGCTGGTACTTGCACTT 
GTTGAAGCACTCATACTTGCACTTGTTGAAGCACTGGTGCTGGCTGACGTCGACGCACTCATGGAAGCGCTGGTACTTGCTGATGTCGAGGCACTC 
ATGGAAGCGCTGGTACTTGCTGACGTCGACGCACTCGTAGAAGCACTTTCTGATAAAAGTTTAATTTCGGCATTCGCATCTGAGTCACCACTTATA 
TTCGTATGCCCA 

SEQ ID 4008 

MEAL VLADVDALVETLVLADWALIEALVLADIEALVEALVLADIEALVEALVLADIDAL VEAL VLADIEALVEALVLADIDAL VEAL VLADVEAL 
I E ALVLALVEALVLAD VE AL I E AL VLALVE ALVLAD VEALI EALVLALVE AL VLAD VE AL I E ALVLAL VEAL VL AD VEAL I E AL VL AD VDALVLAL 
VEALVLALVEALILAEVEALVLALVEALVLALVEALILALVEALVLADVDALMEALVLADVEALMEALVLADVDALVEALSDKSLISAFASESPLI 
FVCP 

SEQ ID 4009 

GTGCTTATCGATTCTGAAGCACTTGTTAAAGCAGATGTACTTACAGATTCACTTACACTTGTTAAAGTTGACCCTGACATAGACATACTTACAGAT 
TCACTAGTACTTGTTGAGGCTGACTCTGACATAGATACACTATTAGAATCAATAATGTTTTTCGATACTGTCCCATCT 

SEQ ID 4010 

MLIDSEALVKADVLTDSLTLVKVDPDIDILTDSLVLVEADSDIDTLLESIMFFDTVPS 

SEQ ID 4011 

ATGTCCCAAAAGACTTTTGGCAAGCAGTTAACAGTTGTAGATACTAAGAGTAGAGTCAAGATGCATAAATCAGAAAAAAACTGGGTAAGAACAGTA 

ATGTCGCATTTTAATCTATTTAAAGCGATTAAAGGGAGAGCAACTGTTGAAGCAGATGTGTGTATTCAAGATGTTGAAAAAGAAGACCGACTATCT 

TCAGGAAATTTGACCTATCTCAAAGGAATACTAGCTGCTGGAGCTCTGGTAGGTGGAGCGAGTTTAACCAGTCGTGTTTATGCAGATGAGACTCCA 

GTTGTTCAAGAACAATCAAGTTCTGTACCAACACTGGCAGAACAAACGGAAGTGACTGTTAAAACAACTACTGTTCAAAATCATCAAGATGGGACA 

GTATCGAAAAACATTATTGATTCTAATAGTGTATCTATGTCAGAGTCAGCCTCAACAAGTACTAGTGAATCTGTAAGTATGTCTATGTCAGGGTCA 

ACTTTAACAAGTGTAAGTGAATCTGTAAGTACATCTGCTTTAACAAGTGCTTCAGAATCGATAAGCACGTCAGCCTCAGAAAGTGTTTCAAAATCT 

ACAAGTATTAGTGAGGTTTCAAATATTCTTGAAACTCAAGCTTCTTTAACTGATAAAGGAAGAGAGTCGTTTTCGGCAAACCAGATAGTAACAGAA 

AGTAGCTTAGTTACTGATGCTGGTAAAAATGCTTCAGTATCTAGCCTAATTGAAATTACAAAACCAAAATCGGAGTTACAGACTTCCAAAATGTCA 

AATGAGTCGCTTATAACTCCAGAGAAATCCCAAGTAATGATTGCAAGCGATAAAACTGGGAATGAGAGTCTAACTCCGACAATTAGATTAAAATCA 

GTTATTCAGCCAAGGAGTATGAACTTGATGACTTTGAGTTCGGAGATGGACTTGATACCACTAGAAGAAGTGTCTGATACTGAAATGTTAGGTAAA 

GATGTATCAAGCGAGTTGCAGAAAGTTAATATTGCGTTAAAAGATAACACTCTTAGTGAGCCTGGAACAGTTAAATTAGATAGTTCAGAAAACCTT 

GTTTTGAACTTTGCCTTTTCAATCGCTTCTGTTAACGAGGGAGATGTCTTTACTGTAAAGCTTTCTGATAACCTTGACACACAAGGGATTGGTACT 

ATTCTAAAAGTTCAAGATATAATGGATGAAACGGGGCAGTTATTAGCGACTGGGTCATATAGTCCTTTAACACATAATATTACATACACCTGGACA 

AGGTATGCTTCTACGTTGAATAATATTAAAGCTAGAGTCAATATGCCAGTTTGGCCTGACCAGAGAATAATTTCTAAAACAACTTCAGATAAGCAG 

TGCTTTACTGCAACATTGAACAATCAAGTTGCTTCAATTGAGGAACGTGTTCAGTATAATAGTCCTTCAGTGACAGAACATACTAATGTTAAGACA 

AATGTAAGATCTCGGATCATGAAGCTTGATGATGAAAGACAGACAGAAACTTATATTACTCAAATTAATCCTGAAGGTAAGGAAATGTATTTCGCA 

TCAGGACTTGGGAATCTATATACTATTATCGGTTCAGATGGAACATCAGGTTCACCAGTTAATTTATTAAATGCGGAAGTAAAGATTCTAAAAACT 

AATTCAAAAAATCTTACAGATAGTATGGATCAAAATTATGATTCGCCTGAGTTTGAAGATGTGACTTCCCAGTATAGTTATACTAACGATGGTTCT 

AAAATTACCATAGATTGGAAAACAAATTCTATTTCTTCCACTACATCTTATGTTGTTTTGGTCAAAATACCTAAACAAAGTGGTGTATTGTATTCA 

ACTGTTTCTGATATAAATCAAACATATGGTTCTAAATATTCTTATGGGCATACGAATATAAGTGGTGACTCAGATGCGAATGCCGAAATTAAACTT 

TTATCAGAAAGTGCTTCTACGAGTGCGTCGACGTCAGCAAGTACCAGCGCTTCCATGAGTGCCTCGACATCAGCAAGTACCAGCGCTTCCATGAGT 

GCGTCGACGTCAGCCAGCACCAGTGCTTCAACAAGTGCAAGTATGAGTGCTTCAACAAGTGCAAGTACCAGCGCCTCAACCAGTGCCAGTACCAGT' 

GCTTCCACCTCAGCAAGTATGAGCGCCTCAACAAGTGCAAGTACTAGCGCTTCCACAAGTGCCAGTACCAGTGCATCCACGTCAGCAAGTACTAGC 

GCCTCAATGAGTGCCTCGACGTCAGCCAGCACCAGTGCTTCCACAAGTGCAAGTACTAGCGCCTCAATGAGTGCCTCGACGTCAGCCAGCACCAGT 

GCTTCCACAAGTGCAAGTACTAGCGCCTCAATGAGTGCCTCGACGTCAGCCAGCACCAGTGCTTCCACAAGTGCAAGTACTAGCGCCTCAATGAGT 

GCCTCGACGTCAGCCAGCACCAGTGCTTCCACAAGTGCAAGTACTAGCGCCTCAATGAGTGCCTCGACGTCAGCCAGCACCAGCGCTTCAACGAGT 

GCGTCAATGTCAGCCAGCACCAGTGCTTCAACCAGTGCCTCGATGTCAGCCAGCACTAGCGCTTCAACGAGTGCGTCAATGTCAGCCAGCACAAGT 

GCTTCAACAAGTGCCTCGATGTCAGCCAGCACAAGTGCTTCAACAAGTGCCTCGATGTCAGCCAGCACTAGCGCTTCAATGAGTGCCACGACGTCA 

GCCAGCACCAGCGTCTCAACGAGTGCATCGACATCAGCAAGTACCAGCGCTTCCACAAGTTCTTCAAGCTCAGTGACTTCTAATTCATCAAAAGAG 

AAGGTGTATTCTGCCTTACCTTCTACGGGTGACCAAGATTATTCTGTAACTGCTACTGCCTTAGGTTTAGGTTTAATGACTGGTGCAACCCTTTTG 

GGACGAAAAAAATCTAAAAAAGATAAAGAC 

SEQ ID 4012 

MSQKTFGKQLTWDTKSRVKMHKSEKNWVRTVMSHFNLFKAIKGRATVEADVCIQDVEKEDRLSSGNLTYLKGILAAGALVGGASLTSRVYADETP 
WQEQSSSVPTLAEQTEVTVKTTTVQNHQDGTVSKNIIDSNSVSMSESASTSTSESVSMSMSGSTLTSVSESVSTSALTSASESISTSASESVSKS 
TSISEVSNILETQASLTDKGRESFSANQIVTESSLVTDAGKNASVSSLIEITKPKSELQTSKMSNESLITPEKSQVMIASDKTGNESLTPTIRLKS 
VIQPRSMNLMTLSSEMDLIPLEEVSDTEMLGKDVSSELQKVNIALKDNTLSEPGTVKLDSSENLVLNFAFSIASVNEGDVFTVKLSDNLDTQGIGT 
ILKVQDIMDETGQLLATGSYSPLTHNITYTWTRYASTLNKIKARVNMPVWPDQRIISKTTSDKQCFTATLNNQVASIEERVQYNSPSVTEHTNVKT 
NVRSRIMKLDDERQTETYITQINPEGKEMYFASGLGNLYTIIGSDGTSGSPVNLLNAEVKILKTNSKNLTDSMDQNYDSPEFEDVTSQYSYTNDGS 
KITIDWKTNSISSTTSYWLVKIPKQSGVLYSTVSDINQTYGSKYSYGHTNISGDSDANAEIKLLSESASTSASTSASTSASMSASTSASTSASMS 
ASTSASTSASTSASMSASTSASTSASTSASTSASTSASMSASTSASTSASTSASTSASTSASTSASMSASTSASTSASTSASTSASMSASTSASTS 
ASTSASTSASMSASTSASTSASTSASTSASMSASTSASTSASTSASTSASMSASTSASTSASTSASMSASTSASTSASMSASTSASTSASMSASTS 
ASTSASMSASTSASTSASMSASTSASMSATTSASTSVSTSASTSASTSASTSSSSSVTSNSSKEKVYSALPSTGDQDYSVTATALGLGLMTGATLL 
GRKKSKKDKD 

SEQ ID 4013 

TTGTGTAATATGATAGAAAATTTTTTAGAAAAAAATATTCTTAATAAAGTTAAATTACTTACTTTATGTTATGATACCCCCTCACTATCCTTAGAT 
ACCGCCTGTAACCGACTCCACTTATCACCAGTTGAGCTTAAAAACTATTGTCATAAATTAAATGTTTTATTTGGTCATAAACTTTCTATCCATATC 
CAAAAAAAACGGATTTTATGTAAGCTAAATAAACTTACTCAGGAAGATGCCTTAAAAATAGTTTATAATGAGTCAAACACTTTACAACTTCTTAAA 
TTTTTAATTGATGACTCGTCTGATAAAAAATCTCTAGTAGCTTTTGGAAATGATCTCTTCTTATCTCGTTCTTCTGTCTATCGTCTGCGAGAAAAT 
TTAATTCCTTTAATTAAAGATTTAGGATTATCTTTATCTAAAAATACCATTGTAGGTGACGAATATCGCATTAGATATCTCATCGCATACCTCACT 
ACTAAATTTGGTATTAAAATTTACGATCTGTCTGCTCTAGATATTAAGATTATTCGACAATTTTTATTTGAGAGTGGTACTAATATAAGACCTACT 
ACGCACCTTTCTGATATCTTTGTTTTTTTTGATACGCTTTTCATTTTAACC 

SEQ ID 4014 
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MCNMIENFLEKNILNKVKLLTLCYDTPSLSLDTACNRLHLSPVELKNYCHKLNVLFGHKLSIHIQKKRILCKLNKLTQEDALKIVYNESNTLQLLK 

FLIDDSSDKKSLVAFGNDLFLSRSSVYRLRENLIPLIKDLGLSLSKNTIVGDEYRIRYLIAYLTTKFGIKIYDLSALDIKIIRQFLFESGTNIRPT 
THLSD I FVFFDTLF ILT 

SEQ ID 4015 

ATGGATTATATTTTTCTTATCTATCTTACAAGCGCTAACTCTTTTGCTGCTCAAAAGTGGACTGAAACACATGTCGATGAAGTGTTAGCTATTTTT 
AAAAGTCTTCCTAAATTCCAAATGCTACTACAACCTTTGAAAGAAGCTCTTCCATACTCTGACACCTACTACGATGAGCTAGTGAAAGTCACTATT 
TACTTTTCTCGAAACTTCATAGTTGGTCTGAATCAATTAATTCCTGAAACACTTAGTTTTCCTTCAACATTCTATCCTGGAAATAATCCTAAACTA 
ATATCCATTATCGAACCAATAGTCACTCATTGGCTAACTGAAATTGGAGAATCAAAGTTCAAAAAAACGCACTTCTTCTTGCTCTGTGCTCACCTT 
GAAAGAGTAATAAAGAATAGCATGCCTCCTATAAATATTGTGTTGCTGACAACTGATTTTATTAATAATGAAATTTTAAAAGACTATATTTTGCAA 
TCCCTTTCAACAGATAAAATTAGATTTCATTCCTATTACTTATTGACAGATAATATTAGTCAAATATCGACCTTAAAACCCGATTTAATTATCACT 
AATCGAAAACTGTTTACCTATGTTACAAAGGAACTAGCTACAAATAGTTTAGTCGCTCATATTGATTACAACGATACACCCTCTCAAATCAGTAAT 
ATCCAAACTATTATTTCTAATATTAAAGAAGAAAAATATCGAAAAATCTTTGATAAAATA 

SEQ ID 4016 

MDYIFLIYLTSANSFAAQKWTETHVDEVLAIFKSLPKFQMLLQPLKEALPYSDTYYDELVKVTIYFSRNFIVGLNQLIPETLSFPSTFYPGNNPKL 
ISIIEPIVTHWLTEIGESKFKKTHFFLLCAHLERVIKNSMPPINIVLLTTDFINNEILKDYILQSLSTDKIRFHSYYLLTDNISQISTLKPDLIIT 
NRKLFTYVTKELATNSLVAHIDYNDTPSQISNIQTIISNIKEEKYRKIFDKI 

SEQ ID 4017 

ATGATAGATAGAAAAGATACTAACCGATTTAAATTAGTTTCCAAATATAGCCCTTCGGGAGATCAACCTCAAGCTATTGAAACGTTGGTTGACAAT 
ATTGAAGGAGGAGAAAAAGCTCAGATTTTAAAAGGTGCTACTGGTACTGGTAAAACCTACACAATGAGCCAAGTTATCGCCCAAGTTAACAAGCCA 
ACCTTGGTGATTGCACATAATAAAACCTTAGCAGGTCAACTTTATGGAGAGTTTAAAGAATTTTTTCCTGACAATGCCGTAGAGTACTTTGTTTCA 
TATTATGATTATTATCAACCAGAAGCTTATGTGCCTTCTTCGGATACTTATATTGAAAAAGATAGTTCAGTCAATGACGAAATTGACAAATTACGT 
CACTCAGCGACTTCTTCGTTATTAGAAAGAAATGACGTTATTGTTGTAGCATCTGTTTCTTGTATTTACGGTTTAGGTTCTCCTAAAGAGTATGCA 
GACAGTGTTGTTAGCCTTAGGCCAGGTCAAGAAATTTCACGTGATCAGTTATTGAACAATCTCGTTGATATTCAATTTGAGCGTAACGATATTGAT 
TTTCAACGTGGAAAATTTCGCGTTCGTGGCGATGTTGTAGAAGTTTTTCCTGCGAGTCGTGATGAGCATGCCTTTCGAATTGAATTTTTTGGTGAT 
GAAATTGATCGTATAAGAGAAATAGAATCGTTAACAGGGCGTGTGCTAGGAGAAGTGGAACATTTAGCTATTTTCCCAGCAACACACTTTATGACA 
AATGATGAACATATGGAAGAAGCTATTTCAAAAATACAAGCTGAAATGGAAAATCAAGTAGAACTTTTTGAAAAAGAAGGGAAATTGATTGAAGCG 
CAACGTATTCGACAAAGGACAGAATATGATATTGAAATGCTTCGTGAAATGGGATATACAAATGGTGTTGAGAACTACTCACGTCACATGGATGGT 
AGAAGTGAAGGTGAGCCACCTTTTACTTTGTTAGATTTCTTCCCAGAAGATTTTTTGATTATGATTGATGAGAGTCACATGACAATGGGGCAAATC 
AAAGGGATGTATAATGGAGACCGTTCGCGTAAAGAAATGTTGGTTAATTACGGTTTCCGTTTACCATCTGCCTTAGATAACCGTCCACTTCGTCGT 
GAAGAATTCGAAAGCCATGTCCATCAAATTGTCTATGTATCTGCAACGCCAGGAGACTATGAAATGGAGCAAACAGATACAGTTGTTGAGCAAATT 
ATCCGGCCAACAGGACTTCTTGATCCAGAAGTTGAAGT.TAGACCAAGTATGGGGCAGATGGATGACTTGCrTGGTGAAATCAATTTGAGGACTGAA 
AAAGGTGAGCGTACCTTTATTACAACATTGACAAAGCGTATGGCAGAAGACTTAACAGATTATCTCAAAGAAATGGGAGTTAAAGTTAAGTATATG 
CACAGCGATATTAAAACCTTAGAACGTACAGAGATTATTCGTGATTTACGACTTGGTGTGTTTGATGTTTTAATTGGTATTAATCTCTTACGTGAA 
GGAATAGATGTTCCTGAGGTTTCCCTTGTTGCAATCTTAGATGCTGATAAGGAAGGTTTCCTTCGTAATGAGCGTGGTCTTATCCAAACAATCGGA 
CGTGCAGCACGTAACAGTAATGGTCATGTTATTATGTATGCTGATAAAATAACAGATTCTATGCAAAGAGCTATGGATGAAACCGCTCGCCGTCGT 
CGTTTACAAATGGATTATAATGAAAAGCATGGAATTGTGCCACAAACAATTAAAAAAGAAATCCGTGATTTAATTGCTATTACTAAAAGTAATGAC 
AGCGATAAGCCTGAAAAAGTTGTCGATTACAGTAGTTTATCTAAAAAAGAAAGGCAAGCTGAAATTAAAGCTCTTCAACAGCAAATGCAAGAAGCA 
GCTGAATTATTGGACTTTGAGCTAGCTGCACAAATCCGAGATGTTATCTTAGAACTAAAAGCAATCGAT 

SEQ ID 4018 

MIDRKDTNRFKLVSKYSPSGDQPQAIETLVDNIEGGEKAQILKGATGTGKTYTMSQVIAQVNKPTLVIAHNKTLAGQLYGEFKEFFPDNAVEYFVS 
YYDYYQPEAYVPSSDTYIEKDSSVNDEIDKLRHSATSSLLERNDVIWASVSCIYGLGSPKEYADSWSLRPGQEISRDQLLNNLVDIQFERNDID 
FQRGKFRVRGDWEVFPASRDEHAFRIEFFGDEIDRIREIESLTGRVLGEVEHLAIFPATHFMTNDEHMEEAISKIQAEMENQVELFEKEGKLIEA 
QRIRQRTEYDIEMLREMGYTNGVENYSRHMDGRSEGEPPFTLLDFFPEDFLIMIDESHMTMGQIKGMYNGDRSRKEMLVHYGFRLPSALDNRPLRR 
EEFESHVHQIVYVSATPGDYEMEQTDTWEQIIRPTGLLDPEVEVRPSMGQMDDLLGEINLRTEKGERTFITTLTKRMAEDLTDYLKEMGVKVKYM 
HSDIKTLERTEIIRDLRLGVFDVLIGINLLREGIDVPEVSLVAILDADKEGFLRNERGLIQTIGRAARNSNGHVIMYADKITDSMQRAMDETARRR 
RLQMDYNEKHGIVPQTIKKEIRDLIAITKSNDSDKPEKWDYSSLSKKERQAEIKALQQQMQEAAELLDFELAAQIRDVILELKAID 

SEQ ID 4019 

ATGATTGATAAACGTGATGATAAACCATTTAAACTAAAATCAAAGTATAAACCGTCTGGTGATCAGCCACAAGCTATTGAAAGCCTAGTTGATAAT 
ATCGAGGGCGGAGAAAAAGCTCAGATTCTCCTAGGTGCTACAGGAACGGGAAAAACATACACCATGAGCCAAGTAATTAGTAAAGTAAATAAACCT 
ACCTTAGTGATAGCTCACAATAAAACCTTAGCAGGACAATTATATGGTGAATTTAAAGAATTTTTTCCAGACAATGCTGTGGAATATTTTGTTTCC 
TATTATGATTACTACCAACCTGAAGCATATGTCCCATCAAGCGACACCTATATCGAAAAAGATAGTTCAGTCAATGATGAAATCGATAAACTTCGC 
CATTCAGCCACCTCTTCTTTACTTGAGCGTAACGATGTCATAGTGGTAGCTTCTGTATCTTGTATTTATGGACTAGGTTCGCCAAAAGAGTACGCA 
GATTCAGCAGTCAGCCTACGTCCAGGTCAGGAGATATCACGTGACACTTTGCTAAATCAATTAGTAGATATTCAATTTGAGCGTAATGATATTGAT 
TTTCAACGCGGCTGTTTTCGTGTACGTGGCGATGTTGTTGAGGTCTTTCCAGCATCCAGGGATGAACATGCTTTTCGGGTGGAATTTTTCGGGGAT 
GAGATTGACCGTATATGTGAAATCGAAAGTTTAACTGGGAAAACTATTGGAGAAGTTGACCATTTGGTTTTATTTCCAGCTACTCACTTTGTAACA 
AATGATGAGCATATGGAGCAATCAATAGCCAAAATTCAAGCAGAGTTAGCAGAGCAGTTACAGTTATTTGAATCTGAAGGTAAACTACTAGAAGCA 
CAGCGATTACGCCAAAGAACGGAATATGATATTGAAATGTTACGTGAAATGGGCTATACTAGCGGAGTCGAAAACTATTCCCGTCATATGGATGGC 
AGGTCACCAGGAGAACCTCCTTATACCTTGTTAGATTTCTTCCCAGAAGATTTTTTAATTATGATTGATGAAAGTCACATGACAATGGGACAAATC 
AAAGGCATGTATAATGGTGACCAAGCCAGAAAACAAATGCTAGTTGACTATGGTTTTCGATTGCCATCAGCTCTTGATAATCGTCCCTTAAGACGC 
GAGGAATTTGAAAGTCATGTGCACCAAATTGTCTATGTTTCAGCAACGCCTGGTGAATACGAAATGTCACAGACTAATACAATTATTGAGCAAATT 
ATTCGTCCGACTGGGCTACTTGATCCTGAAATTGATGTAAGGTCAAGTATGGGGCAAATGGATGATTTGTTGGGAGAAATTAACCAGCGCGTAGCG 
CGCGATGAACGGACGTTCATCACAACCTTAACTAAAAAAATGGCAGAAGATTTGACTGATTATCTAAAAGAGATGGGTGTCAAGGTCAAGTATATG 
CACAGTGATATTAAAACCTTAGAGCGAACAGAAATTATTCGTGATTTACGACTTGGTGTTTTTGATGTCTTGATTGGAATCAATCTGCTCCGTGAA 
GGGATTGATGTGCCAGAAGTTAGTCTTGTAGCCATTTTGGATGCTGATAAAGAGGGTTTCCTCCGTAATGAACGCGGCTTGATTCAGACCATCGGT 
AGAGCAGCTCGAAACGTAGATGGTCATGTCATTATGTATGCGGACAAGATGACAGATTCTATGCAGCGAGCTATTGACGAAACGGCTCGTCGTCGT 
GAGATTCAAATAGCATATAACAAAGCGCACGGCATCGTTCCACAAACTATAAAAAAAGACATCAGAGGCCTTATTAGTATAAGTAAAACAAGCCAC 
AATGATATATCAAAAGAAGAGATGGATTATGAAAGTATGTC71AGAGGAGAACGAAAAGAAGCGATCAATGCTCTGCAAAAACAAATGCAAGAGGCA 
GCTGAATTACTTGATTTCGAATTGGCAGCTCAAATGCGAGACTTGATTTTAGAACTTAAATTAATGGAC 

SEQ ID 4020 

MIDKRDDKPFKLKSKYKPSGDQPQAIESLVDNIEGGEKAQILLGATGTGKTYTMSQVISKVNKPTLVIAHNKTLAGQLYGEFKEFFPDNAVEYFVS 
YYDYYQPEAYVPSSDTYIEKDSSVNDEIDKLRHSATSSBLERNDVIWASVSCIYGLGSPKEYADSAVSLRPGQEISRDTLLNQLVDIQFERNDID 
FQRGCFRVRGDWEVFPASRDEHAFRVEFFGDEIDRICEIESLTGKTIGEVDHLVLFPATHFVTNDEHMEQSIAKIQAELAEQLQLFESEGKLLEA 
QRLRQRTEYDIEMLREMGYTSGVENYSRHMDGRSPGEPPYTLLDFFPEDFLIMIDESHMTMGQIKGMYNGDQARKQMLVDYGFRLPSALDNRPLRR 
EEFESHVHQIVYVSATPGEYEMSQTNTIIEQIIRPTGLLDPEIDVRSSMGQMDDLLGEINQRVARDERTFITTLTKKMAEDLTDYLKEMGVKVKYM 
HSDIKTLERTEIIRDLRLGVFDVLIGINLLREGIDVPEVSLVAILDADKEGFLRNERGLIQTIGRAARNVDGHVIMYADKMTDSMQRAIDETARRR 
EIQIAYNKAHGIVPQTIKKDIRGLISISKTSHNDISKEEMDYESMSRGERKEAINALQKQMQEAAELLDFELAAQMRDLILELKLMD 
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SEQID4021 

ATGAATAAAAGGATTTTAAATAGTCAGTTCGCTGTCTATAAAAACTGGCCGTCATGGCTATTATTGTTATTTGCTTGTTTTATGGTATACCTATTT 
TTTTTCGTTGGTCTAACTCTAGGTGGTGTGGGAATTGTTCTAGTGTCTTCTGTACTCTATAAGTTTTCTTCCTATACTTTTTTTGAGTTTATTAAT 
TTATTTAATAATATCTATGGAGAATTAGGAACCTTTAGTTTTTCAGCATTCCTTTTGCTTATCTGGGTAAAATTCGTAGAAAAAAGACCTTTTTCA 
GAATTGGGGTTTTCTACAAAGTTTAAAAGAACTCTGTGGTCACTTATAAAAGGCTGGAGTATAGGTTTTATTCTATTTTCAATTTCTGTCATCACT 
GCTTATATATTGGGAGGACTTGACTTTCATAGCTATGATGTTTCTAAGGCAACGATTTTCTATGTTGTAACTCTCCTTCCTTTTTGGCTTATTCAA 
AGCGGTACGGAAGAATTGCTAACACGAGGGTGGCTTCTTCCTCTAATTAATCATCGTTTTCATTTAGCTGTTGCCATAGGGGTCTCATCCACTTTA 
TTTGGCATTTTGCACTTGGTAAATGCCCATGTCACTTTTCTTTCTATTGTAAGTATTATATGTTCGGGAGTTTTAATGTCCTTGTATATGATTAAA 
AGTGGTAATATTTGGAGTGTTGCAGCCTTACATGGAGCTTGGAATTTTAGCCAAGGTAATCTCTATGGTATTGCCGTAAGTGGTCAGAAAGCAGGA 
GCATCTCTTTTGCATTTTACCGTTAAAGAAAACGCACCGGACTGGATATCAGGTGGTGCATTCGGAATAGAAGGAAGTTTGATTTCTATTTTTGTT 
CTCTTAGCAGCAATTATATACCTTCTATGGCTAATTAAGACTGAAGAAACAGAT 

SEQ ID 4022 

MNKRILNSQFAVYKNWPSWLLLLFACFMVYLFFFVGLTLGGVGIVLVSSVLYKFSSYTFPEFINLFNNIYGELGTFSFSAFLLLIWVKFVEKRPFS 
ELGFSTKFKRTLWSLIKGWSIGFILFSISVITAYILGGLDFHSYDVSKATIFYWTLLPFWLIQSGTEELLTRGWLLPLINHRFHLAVAIGVSSTL 

FGILHLVNAHVTFLSIVSIICSGVLMSLYMIKSGNIWSVAALHGAWNFSQGNLYGIAVSGQKAGASLLHFTVKENAPDWISGGAFGIEGSLISIFV 
LLAAIIYLLWLIKTEETD 

SEQ ID 4023 

ATGAAGCACAAGTTAAAAGCTTTTACGCTTGCTTTACTCTCAATATTCTTTGTGTTTGGTGGAAAGGTCAGTGCAGAGACTGTGAATATTGTTTCT 
GATACAGCATACGCTCCATTCGAATTTAAAGATTCTGATCAAACTTATAAAGGAATCGATGTTGACATCGTTAACGAAGTCGCTAAGCGTGCTGGC 
TGGAATGTTAACATGACGTACCCAGGTTTTGATGCCGCAGTTAACGCTGTTCAATCTGGACAGGCAGACGCGCTAATGGCCGGAACTACTGTTACT 
GAAGCACGTAAAAAAGTCTTTAATTTCTCAGATACTTATTACGATACTTCCGTTATTCTTTATACTAAAAATAATAATAAAGTCACAAACTACAAA 
CAACTAAAAGGAAAAGTAGTCGGTGTAAAAAATGGAACAGCTGCTCAAAGCTTCTTAGAGGAAAATAAATCTAAATACGGCTATAAAGTTAAAACA 
TTTGATACAAGTGACCTAATGAATAACAGCCTTGATTCTGGTTCTATTTACGCCGCTATGGACGATCAACCAGTTGTGCAATTTGCGATAAATCAA 
GGAAAAGCTTACGCCATTAACATGGAAGGCGAGGCAGTTGGTAGCTTTGCATTTGCTGTCAAAAAAGGTAGTGGACACGATAACCTAATTAAAGAA 
TTTAACACAGCTTTTGCACAAATGAAATCAGATGGCACTTATAATGACATCATGGATAAATGGCTTGGGAAAGACGCTACAAAAACAAGCGGCAAA 
GCAACAGGTAATGCCAATGAAAAAGCAACTCCTGTAAAGCCAAGTTATAAAATTGTTTCTGATTCTTCATTCGCACCATTCGAATATCAAAACGGT 
AAAGGGAAATATACTGGTTTTGATATGGAATTAATCAAGAAAATTGCTAAACAGCAAGGTTTTAAACTTGATATCTCAAATCCAGGTTTTGATGCC 
GCTTTAAATGCTGTCCAATCTGGACAAGCTGACGGTGTTATTGCAGGAGCTACAATCACAGAAGCACGCCAAAAAATCTTTGATTTTTCTGATCCT 
TATTACACATCTAGCGTTATCTTAGCGGTTAAAAAAGGAAGCAATGTCAAATCATACCAAGATTTAAAAGGAAAAACAGTTGGTGCTAAAAATGGT 
ACTGCCTCATATACTTGGTTATCAGACCACGCAGATAAGTACAACTATCATGTTAAAGCATTTGATGAAGCATCTACAATGTATGATAGTATGAAC 
TCAGGTTCAATTGATGCTCTAATGGATGACGAAGCAGTTCTTGCTTACGCTATTAATCAAGGTCGTAAATTTGAAACACCTATCAA^GGTGAAAAA 
TCAGGCGATATCGGATTTGCAGTGAAAAAAGGGGCAAATCCAGAATTAATTAAAATGTTTAACAACGGTCTTGCTTCACTCAAAAA^TCGGGTGAG 
TACGATAAACTTGTTAAAAAATACCTTTCCACAGCCAGCACCTCTTCAAACGATAAAGCTGCTAAACCTGTAGATGAATCAACTATTTTAGGGTTA 
ATTTCTAATAACTACAAACAATTGCTATCTGGTATTGGAACTACTTTAAGTTTAACTCTTATCTCATTTGCGATTGCTATGGTTATTGGTATTATC 
TTTGGTATGATGAGCGTATCACCAAGTAATACTCTCCGCACAATTTCAATGATTTTTGTTGATATTGTCCGTGGTATTCCACTCATGATTGTGGCC 
GCTTTTATTTTCTGGGGTATTCCTAATTTAATCGAAAGCATCACAGGTCACCAAAGTCCAATTAATGACTTCGTTGCTGCTACTATCGCTCTTTCT 
TTAAATGGTGGTGCGTACATTGCTGAAATTGTACGTGGTGGTATTGAAGCTGTTCCTTCTGGTCAAATGGAAGCAAGTCGTAGTTTAGGTATTTCT 
TACGGCAAAACTATGCAAAAGGTTATCTTGCCTCAAGCAGTACGCCTTATGTTACCAAACTTTATCAACCAATTTGTCATCTCATTAAAGGATACA 
ACAATTGTATCAGCAATCGGACTTGTGGAACTCTTCCAAACTGGTAAAATCATAATTGCACGTAACTATCAATCATTCCGTATGTATGCTATCCTT 
GCAATTATGTATCTTGTAATCATTACCCTTCTCACCCGTCTAGCAAAACGTTTAGAAAAGAGGCTTAAA 

SEQ ID 4024 

MKHKLKAFTLALLSIFFVFGGKVSAETVNIVSDTAYAPFEFKDSDQTYKGIDVDIVNEVAKRAGWNVNMTYPGFDAAVNAVQSGQADALMAGTTVT 
EARKKVFNFSDTYYDTSVILYTKNNNKVTNYKQLKGKWGVKNGTAAQSFLEENKSKYGYKVKTFDTSDLMNNSLDSGSIYAAMDDQPWQFAINQ 
GKAYAINMEGEAVGS FAFAVKKGS GHDNL I KEFNTAFAQMKSDGT YND I MD KWLGKDATKTSGKATGNANEKATPVKPSYKI VSDS S FAPFEYQNG 
KGKYTGFDMELIKKIAKQQGFKLDISNPGFDAALNAVQSGQADGVIAGATITEARQKIFDFSDPYYTSSVILAVKKGSNVKSYQDLKGKTVGAKNG 
TASYTWLSDHADKYNYHVKAFDEASTMYDSMNSGSIDALMDDEAVLAYAINQGRKFETPIKGEKSGDIGFAVKKGANPELIKMFNNGLASLKKSGE 
YDKLVKKYLSTASTSSNDKAAKPVDESTILGLISNNYKQLLSGIGTTLSLTLISFAIAMVIGIIFGMMSVSPSNTLRTISMIFVDIVRGIPLMIVA 
AFIFWGIPNLIESITGHQSPINDFVAATIALSLNGGAYIAEIVRGGIEAVPSGQMEASRSLGISYGKTMQKVILPQAVRLMLPNFINQFVISLKDT 
TIVSAIGLVELFQTGKIIIARNYQSFRMYAILAIMYLVIITLLTRLAKRLEKRLK 

SEQ ID 4025 

ATGGCAGAATTAAAAATTGATGTCCAAGATTTACACAAGTCGTATGGGCAAAATGAAGTTTTAAAAGGTATTGATGCTAAATTTTATGAAGGTGAT 
GTTGTTTGTATTATTGGACCTTCTGGTTCAGGAAAATCAACTTTCCTTCGCACATTGAACTTACTTGAATCAATCACAAGTGGAAAAGTTGTTGTG 
GACGGCTTTGAGTTATCAAACCCAAAAACAGACATAGACAAAGCACGTGAAAATATCGGAATGGTATTTCAACACTTCAATCTTTTCCCACATATG 
TCAGTTCTTGAAAACATCACTTTTGCTCCTATAGAACTTGGTAAAGAATCTAAAGAAGCAGCTGAAAAGCATGGGATGGAATTACTTGAAAAAGTT 
GGTTTAGCCGATAAAGCTAATGCCAAACCAGATAGTTTATCTGGAGGACAAAAACAACGTGTAGCTATCGCAAGAAGCTTAGCGATGAATCCAGAT 
ATCTTACTTTTTGACGAACCAACTTCTGCACTTGATCCAGAAATGGTTGGAGATGTTCTCAATGTTATGAAAGATTTAGCTGAACAAGGTATGACT 
ATGTTAATTGTGACACACGAAATGGGATTTGCTCGTCAAGTTGCCAATCGTGTTATCTTTACAGATGGTGGTCGTTTCCTCGAAGATGGGACACCT' 
GAGCAAATCTTTGATACACCTCAACACCCACGTCTCCAAGACTTCCTTAATAAAGTTTTAAACGTT 

SEQ ID 4026 

MAELKIDVQDLHKSYGQNEVLKGIDAKFYEGDWCIIGPSGSGKSTFLRTLNLLESITSGKVWDGFELSNPKTDIDKARENIGMVFQHFNLFPHM 
SVLENITFAPIELGKESKEAAEKHGMELLEKVGLADKANAKPDSLSGGQKQRVAIARSLAMNPDILLFDEPTSALDPEMVGDVLNVMKDLAEQGMT 
MLIVTHEMGFARQVANRVIFTDGGRFLEDGTPEQIFDTPQHPRLQDFLNKVLNV 1 

SEQ ID 4027 

ATGACAGAATTAAAAATTGATGTTCAAGATTTACACAAATCTTATGGTCAAAATGAAGTCTTAAAAGGAATTGATGCCAAATTCTACGAAGGCGAT 
GTCGTTTGTATCATTGGTCCTTCTGGTTCTGGGAAATCAACCTTTCTACGTACCCTCAACCTCCTAGAGACGATTACCAGTGGTAAGGTCATGGTG 
GACGGTTTTGAATTATCAGATCCTAAGACTAATATTGACAAGGCACGTGAAAATATCGGGATGGTATTCCAACACTTCAACCTTTTCCCTCACATG 
ACTGTTCTTGAGAATATTATCTTTGCTCCTGTTGAATTAGGTAAAGAGTCTAAAGAAGTTGCTAAAAAGCATGGCATGGCACTTCTAGAAAAAGTC 
GGACTTTCTGATAAGGCCGACGCCTTCCCAGGAAGTTTATCCGGCGGGCAAAAACAGCGTGTCGCCATCGCCAGAAGTTTAGCAATGAACCCAGAT 
ATTATGCTCTTTGATGAACCAACTTCTGCTCTTGACCCCGAAATGGTTGGGGACGTTTTGAACGTTATGAAAGACTTGGCAGAACAAGGCATGACC 
ATGTTAATTGTTACTCACGAAATGGGATTTGCTCGCCAAGTAGCTAACCGTGTTATCTTTACAGACGGTGGTCAATTCTTGGAGGATGGTACTCCT 
GAAGAGATTTTTGATCATCCTAAGCACCCTCGTCTCATTGAATTTTTAGACAAGGTCTTAAACGTC 

SEQ ID 4028 

MTELKIDVQDLHKSYGQNEVLKGIDAKFYEGDWCIIGPSGSGKSTFLRTLNLLETITSGKVMVDGFELSDPKTNIDKARENIGMVFQHFNLFPHM 
TVLENIIFAPVELGKESKEVAKKHGMALLEKVGLSDKADAFPGSLSGGQKQRVAIARSLAMNPDIMLFDEPTSALDPEMVGDVLNVMKDLAEQGMT 
MLIVTHEMGFARQVANRVIFTDGGQFLEDGTPEEIFDHPKHPRLIEFLDKVLNV 
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SEQ ID 4029 

ATGGGAGATAAACCGATATCATTTCGTGATAAAGATGGGAATTTTGTTTCAGCGGCCGATGTCTGGAATGCTGAAAAATTAGAAGAACTCTTTAAC 
ACATTAAATCCTAATCGTAAACTTCGTTTAGAACGCGAAAAATTAGCAAAAGAAAAAGGA 

SEQ ID 4030 

MGDKPISFRDKDGNFVSAADWNAEKLEELFNTLNPNRKLRLEREKLAKEKG 

SEQ ID 4031 

GTGTTATCTTTAAGATGGAGGTTTCTGATTATGGGTGATAAACCGATATCCTTTAAGGATAAGGATGGAAATTTTGTATCGGCAGCAGATGTTTGG 
AATGCTGAGAAATTAGAAGAATTGTTTAATCTTTTAAATCCCAATAGACGTTTGCGCTTAGAACGTGAAAAATTGAAAAAGGATGAGGCT 

SEQ ID 4032 

VLSLRWRFLIMGDKPISFKDKDGNFVSAADVWNAEKLEELFNLLNPNRRLRLEREKLKKDEA 

SEQ ID 4033 

ATGAGTATGTTTTTAGATACTGCCAAAATTAGTGTTAAGGCAGGTCGCGGTGGTGATGGCATGGTTGCTTTTCGCCGTGAGAAATArGTCCCCAAT 
GGAGGCCCGTGGGGCGGTGATGGCGGTAAAGGCGGATCGGTCATTTTTAAAGTAAACGAAGGTTTACGAACTTTGATGGATTTTCGATATAACCGT 
AATTTTAAAGCAAAAGCTGGTGAAAAAGGGATGACTAAAGGTATGCACGGTCGAGGTGCAGAAGACCTTATTGTGTCATTACCACCTGGAACAACT 
GTTCGTGATGCTACTACAGGTAAGGTTATTACCGACCTTGTGGAGCATGATCAGGAATTCGTTGTAGCCAGAGGTGGCCGCGGTGGTCGTGGAAAT 
ATTCGCTTTGCAACCCCACGTAATCCAGCTCCTGAAATTGCTGAAAATGGGGAGCCTGGTGAAGAACGTGAATTACAATTAGAATTAAAAATTTTG 
GCTGATGTTGGTCTCGTTGGTTTCCCATCAGTTGGGAAGTCGACGCTACTTAGTGTTGTTTCAGCAGCAAAGCCTAAAATTGGTGCCTATCATTTT 
ACGACAATTGTCCCTAATTTAGGGATGGTTCGTACAAAATCAGGTGATAGCTTTGCAATGGCTGATCTTCCTGGTTTGATTGAAGGGGCTAGTCAA 
GGTGTCGGATTAGGAACTCAGTTTCTTAGACATATTGAGCGTACACGTGTTATTCTACATGTTATTGATATGTCGGCAAGTGAAGGACGAGACCCT 
TACGATGACTATGTTTCAATTAATAATGAGTTGGAAACTTACAATCTTCGATTGATGGAACGTCCGCAAATTATTGTTGCCAATAAAATGGACATG 
CCTGATTCAGAAGAGAATTTGGCAGCATTCAAAGAAAAATTAGCAGCAAACTATGATGAGTTTGATGACATGCCTATGATTTTTCCAATTTCAAGT 
TTAGCACATCAAGGACTAGAAAACCTTATGGATGCGACGGCTGAATTATTAGCCAATACAGAAGAGTTTCTTCTTTATGACGAAACTGACATGCAA 
GAAGATGAAGCATACTATGGATTTAACGAAGATGAACGTCCATTTGAGATTACACGTGATGATGATGCAACGTGGGTATTGTATGGTGATAAGCTA 
GAAAAACTCTTTGTTATGACAAATATGGAACGCGATGAATCAATAATGAAATTTGCTCGTCAGTTACGTGGTATGGGCGTTGATGAAGCCCTTCGA 
GAGCGCGGAGCTAAGGATGGAGATATTGTTCGTATAGGTAACTTCGAATTTGAATTTGTAGAT 

SEQ ID 4034 

MSMFLDTAKISVKAGRGGDGMVAFRREKYVPNGGPWGGDGGKGGSVIFKVNEGLRTLMDFRYNRNFKAKAGEKGMTKGMHGRGAEDLIVSLPPGTT 
VRDATTGKVITDLVEHDQEFWARGGRGGRGNIRFATPRNPAPEIAENGEPGEERELQLELKILADVGLVGFPSVGKSTLLSWSAAKPKIGAYHF 
TTIVPNLGMVRTKSGDSFAMADLPGLIEGASQGVGLGTQFLRHIERTRVILHVIDMSASEGRDPYDDYVSINNELETYNLRLMERPQIIVANKMDM 
PDSEENLAAFKEKLAANYDEFDDMPMIFPISSLAHQGLENLMDATAELLANTEEFLLYDETDMQEDEAYYGFNEDERPFEITRDDDATWVLYGDKL 
EKLFVMTNMERDESIMKFARQLRGMGVDEALRERGAKDGDIVRIGNFEFEFVD 

SEQ ID 4035 

atgagtatgtttttagatacggcaaaaatcagtgtccaagcaggccgtggtggcgatggtatggtagcttttcgtcgtgaaaagtacgtcccaaat 
ggcggtccttggggaggagacggcggtaaaggtggctcagttatcttccgagtggacgaaggtttgcgtaccttgatggatttccggtataatcgt 
aaattcaaggcgaaatctggtgaaaaaggtatgaccaaaggcatgcacggccgtggtgcagaagatttgattgtctttgttcctcaagggacaacg 
gttcgt'gatgctgaaactggaaaagtaattacagacttagtagaacatggtcaagaagtggtcattgctaagggt'ggtcgtggtggccgtgggaat 
attcgttttgcaactcctcgtaatcctgcgccagagattgctgaaaatggtgagccaggtgaggaacgtcagttagagttagaactcaaaatctta 
gctgacgttggcttggtcggattcccatctgttgggaaatcaaccttgttaagtgttgtgtcatcagctaaaccgaaaattggtgcctatcatttt 
accactattgttcctaatcttggaatggttcgtacaaagtcaggtgatagctttgctatggcagatctgccaggtttgattgaaggtgctagccaa 
ggggttggtttaggaactcaattcctccgtcatatcgagcggacacgggttattcttcatgtgattgacatgtctgctagtgagggtcgtgatcct 
tacgaagattatgtttccattaataacgagctggaaacctataatttgcgattgatggagcgcccacagattattgtggctaataaaatggacata 
ccagaggctcaagaaaacttgaaagccttcaagaaaaaattggctgcccaatatgacgagtttgatgatttgccaatgattttccctatttcaagc 
ctagcacatcaaggcttagagaacttgttagaagcaacggcagaattactcgctaaaacagacgaattcttattatatgatgaatctgatctggtg 
gacgaggaagcttactatggctttgctgagactgaaaaagactttgagatcacacgtgacgatgacgctacttgggtcttgtctggtgagaagtta 
gaacgtctctttgtcatgaccaatatggaacgtgatgagtccatcatgaaatttgcccgtcaattgcgcggtatgggggttgacgaagctcttcgt 
gaacgtggagcaaaagatggggatcctgttcgtattggcaagtttgaatttgaatttgtggat 
SEQ ID 4036 

MSMFLDTAKISVQAGRGGDGMVAFRREKYVPNGGPWGGDGGKGGSVIFRVDEGLRTLMDFRYNRKFKAKSGEKGMTKGMHGRGAEDLIVFVPQGTT 
VRDAETGKVITDLVEHGQEWIAKGGRGGRGNIRFATPRNPAPEIAENGEPGEERQLELELKILADVGLVGFPSVGKSTLLSWSSAKPKIGAYHF 
TTIVPNLGMVRTKSGDSFAMADLPGLIEGASQGVGLGTQFLRHIERTRVILHVIDMSASEGRDPYEDYVSINNELETYNLRLMERPQIIVANKMDI 
PEAQENLKAFKKKLAAQYDEFDDLPMIFPISSLAHQGLENLLEATAELLAKTDEFLLYDESDLVDEEAYYGFAETEKDFEITRDDDATWVLSGEKL 
ERLFVMTNMERDESIMKFARQLRGMGVDEALRERGAKDGDPVRIGKFEFEFVD 

SEQ ID 4037 

GTGGCTTTTGGAGATAACGGACAACGAAAAAAAACTGGGTTTGAAAAACTAACTCTTTTTGTTGTTATTTTGATGGTACTAGTAACAGTTGGTGGT 
TTGGTATTTGGTGCTATTAGTGCAATCATG 

SEQ ID 4038 

MAFGDNGQRKKTGFEKLTLFWILMVLVTVGGLVFGAISAIM 

SEQ ID 4039 

GTGGCATTTGGAGAAAATGGACCTCGCAAAAAAACAACCTTTGAAAAAGTGACAATGTTTGTTGTTATCCTAATGGTTCTTGTAACTGTTGGCGGG 
CTTATTGCGAGTGCCCTATCAGTATTAATG 

SEQ ID 4040 

VAFGENGPRKKTTFEKVTMFWILMVLVTVGGLIASALSVLM 

SEQ ID 4041 

ATGGTTTTACAAGATTTCGACAACCTTTTAAAAAAATATGCCCAATTAATTATTTCTAAAGGTTTAAATGTCCAAAAAGGGCACACTCTCGCTTTA 
ACAATCGATGTGGAACAAGTCCACTTAGCAAGGCTTTTAACTGAAGCCGCTTATGAAAAGGGAGCAAGTGAAGTTATTGTTGATTATACAGATGAT 
TTTATCACGCGCCAGCGACTACTTCATGCTTCAGACGAAGTTCTCACGAATGTTCCACAGTATACCGTTGATAAATCTTTAGCACTATTAAATAAG 
AAGGCTAGTCGATTAGTTGTGAAATCTTCTAACCCTAACGCTTTCGCTACTGTTGATCCTAAACGTTTATCTGAAACAACTAGAGCAACCGCTATT 
GCCTTAGAGGAACAAAGTAGAGCAATACAAGCTAATAAAGTATCTTGGAACGTGGCTGCAGCTGCTGGTAGAGAATGGGCTGCACTTGTCTTCCCA 
GAATTAAAAACAAGCGACCAACAAGTTGATGCTCTTTGGGATACCATTTTCAAATTAAATCGTATTTATGAAGATGATCCTATTGCTGCTTGGGAC 
GCACATGAAGCTAAATTATTAGAAAAAGCTACTAGACTAAATCAAGAACAATTTGATGCTCTTCATTATACCGCACCAGGTACAGATTTAACGCTT 
GGTATGCCTAAAAATCATATTTGGGAGGCAGCCGGTAGTCTCAACGCTCAGGGAGAGACTTTTATCGCTAATATGCCTACTGAAGAAATCTTTTCA 
GCACCTGATTACCGTCGTGCAGATGGGTATGTGACAAGTACAAAACCTCTCAGTTATGCTGGCGTTATTATCGAAAATATGACATTTACCTTTAAA 
GACGGTAAAATTATCAATGTCACTGCAGAAAAAGGGCAAGAAACAGTCCAACGCTTAATCGAGGAAAATGATGGGGCAAGATCGCTTGGGGAAGTT 
GCACTTGTCCCACATAAAACACCAATTTCACTATCTGGACTGATTTTCTTTAATACTTTATTCGATGAAAATGCCTCTAATCACCTCGCTATTGGA 
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ACTGCATATGCCTTCAATGTAGAAGGAGGAACAGAAATGACAAGTCAAGAATTGGATGAAGCTGGTTTAAATCGTTCTTCAACACATGTTGATTTT 
ATGATTGGTTCAGAACAAATGGATATTGATGGTATTCGTGCAGATGGAACTGCTGTCCCAATCTTTAGAAATGGCGAATGGGCTATT 

SEQ ID 4042 

MVLQDFDNLLKKYAQLIISKGLNVQKGHTLALTIDVEQVHLARLLTEAAYEKGASEVIVDYTDDFITRQRLLHASDEVLTNVPQYTVDKSLALLNK 
KASRLWKSSWPNAFATVDPKRLSETTRATAIALEEQSRAIQANKVSWNVAAAAGREWAALVPPELKTSDQQVDALWDTIFKLNRIYEDDPIAAWD 
AHEAKLLEKATRLNQEQFDALHYTAPGTDLTLGMPKNHIWEAAGSLNAQGETFIANMPTEEIFSAPDYRRADGYVTSTKPLSYAGVIIENMTFTFK 
DGKIINVTAEKGQETVQRLIEENDGARSLGEVALVPHKTPISLSGLIFFNTLFDENASNHLAIGTAYAFNVEGGTEMTSQELDEAGLNRSSTHVDF 
MIGSEQMDIDGIRADGTAVPIFRNGEWAI 

SEQ ID 4043 

TTGAACCTTGAAAATGGTATTATTTACTCAAAAAATATTGCTAAGCAATTAATTGCTAAAGATCCAAAAAACAAAGCTACTTATGAGAAAAACAGA 
GATGCTTATGTAGCTAAATTAGAAAAATTGGATAAAGAAGCAAAATCTAAATTTAATGCCATTCCAGCTAATAAAAAATTAATTGTTACTAGTGAA 
GGTTGCTTTAAATATTTCTCAAAAGCTTATGGAGTTCCATCAGCATACATCTGGGAAATTAACACTGAAGAAGAAGGTACACCAGATCAAATTACT 
AGCTTAGTTAAGAAATTAAAACAAGTAAGACCTTCAGCTTTATTCGTTGAATCAAGTGTTGACAAGCGTCCTATGAAATCTGTTTCAAGAGAATCA 
GGTATCCCAATTTACGCAGAAATCTTCACAGACTCAATTGCTAAAAAAGGTCAAAAGGGTGACAGCTACTACGCTATGATGAAATGGAATCTTGAT 
AAGATTGCAGAAGGTTTAGCAAAA 

SEQ ID 4044 

MNLENGIIYSKNIAKQLIAKDPKNKATYEKNRDAYVAKLEKLDKEAKSKFNAIPANKKLIVTSEGCFKYFSKAYGVPSAYIWEINTEEEGTPDQIT 
SLVKKLKQVRPSALFVESSVDKRPMKSVSRESGIPIYAEIFTDSIAKKGQKGDSYYAMMKWNLDKIAEGIiAK 

SEQ ID 4045 

TTGGAAGATCAAATGAAACGTAAATACTTTATTCTTAATACGGTGACGGTTTTAACGTTAGCTGCTGCAATGAATACTAGCAGTATCTATGCTAAT 
AGTACTGAGACAAGTGCTTCAGTAGTTCCTACTACAAATACTATCGTTCAAACTAATGACAGTAATCCTACCGCAAAATTTGTATCAGAATCAGGA 
CAATCTGTAATAGGTCAAGTAAAACCAGATAATTCTGCGGCGCTTACAACAGTTGACACGCCTCATCATATTTCAGCTCCAGATGCTTTAAAAACA 
ACTCAATCAAGTCCTGTCGTTGAGAGTACTTCTACTAAGTTAACTGAAGAGACTTACAAACAAAAAGATGGTCAAGATTTAGCCAACATGGTGAGA 
AGTGGTCAAGTTACTAGTGAGGAACTCGTTAATATGGCATACGATATTATTGCTAAAGAAAACCCATCTTTAAATGCAGTCATTACTACTAGACGC 
CAAGAAGCTATTGAAGAGGCTAGAAAACTTAAAGATACCAATCAGCCGTTTTTAGGTGTTCCCTTGTTAGTCAAGGGGTTAGGGCACAGTATTAAA 
GGTGGTGAAACCAATAATGGCTTGATCTATGCAGATGGAAAAATTAGCACATTTGACAGTAGCTATGTCAAAAAATATAAAGATTTAGGATTTATT 
ATTTTAGGACAAACGAACTTTCCAGAGTATGGGTGGCGTAATATAACAGATTCTAAATTATACGGTCTAACGCATAATCCTTGGGATCTTGCTCAT 
AATGCTGGTGGCTCTTCTGGTGGAAGTGCAGCAGCCATTGCTAGCGGAATGACGCCAATTGCTAGCGGTAGTGATGCTGGTGGTTCTATCCGTATT 
CCATCTTCTTGGACGGGCTTGGTAGGTTTAAAACCAACAAGAGGATTGGTGAGTAATGAAAAGCCAGATTCGTATAGTACAGCAGTTCATTTTCCA 
TTAACTAAGTCATCTAGAGACGCAGAAACATTATTAACTTATCTAAAGAAAAGCGATCAAACGCTAGTATCAGTTAATGATTTAAAATCTTTACCA 
ATTGCTTATACTTTGAAATCACCAATGGGAACAGAAGTTAGTCAAGATGCTAAAAACGCTATTATGGACAACGTCACATTCTTAAGAAAACAAGGA 
TTCAAAGTAACAGAGATAGACTTACCAATTGATGGTAGAGCATTAATGCGTGATTATTCAACCTTGGCTATTGGCATGGGAGGAGCTTTTTCAACA 
ATTGAAAAAGACTTAAAAAAACATGGTTTTACTAAAGAAGACGTTGATCCTATTACTTGGGCAGTTCATGTTATTTATCAAAATTCAGATAAGGCT 
GAACTTAAGAAATCTATTATGGAAGCCCAAAAACATATGGATGATTATCGTAAGGCAATGGAGAAGCTTCACAAGCAATTTCCTATTTTCTTATCG 
CCAACGACCGCAAGTTTAGCCCCTCTAAATACAGATCCATATGTAACAGAGGAAGATAAAAGAGCGATTTATAATATGGAAAACTTGAGCCAAGAA 
GAAAGAATTGCTCTCTTTAATCGCCAGTGGGAGCCTATGTTGCGTAGAACACCTTTTACACAAATTGCTAATATGACAGGACTCCCAGCTATCAGT 
ATCCCGACTTACTTATCTGAGTCTGGTTTACCCATAGGGACGATGTTAATGGCAGGTGCAAACTATGATATGGTATTAATTAAATTTGCAACTTTC 
TTTGAAAAACATCATGGTTTTAATGTTAAATGGCAAAGAATAATAGATAAAGAAGTGAAACCATCTACTGGCCTAATACAGCCTACTAACTCCCTC 
TTTAAAGCTCATTCATCATTAGTAAATTTAGAAGAAAATTCACAAGTTACTCAAGTATCTATCTCTAAAAAATGGATGAAATCGTCTGTTAAAAAT 
AAACCATCCGTAATGGCATATCAAAAAGCACTTCCTAAAACAGGTGATACAGAATCAAGCCTATCTCCAGTTTTAGTAGTAACCCTTTTATTAGCT 
TGTTTTAGCTTTGTAACAAAAAAGAATCAGAAAAGT 

SEQ ID 4046 

MEDQMKRKYFILNTVTVLTLAAAMNTSSIYANSTETSASWPTTNTIVQTNDSNPTAKFVSESGQSVIGQVKPDNSAALTTVDTPHHISAPDALKT 
TQSSPWESTSTKLTEETYKQKDGQDLANMVRSGQVTSEELVNMAYDIIAKENPSLNAVITTRRQEAIEEARKLKDTNQPFLGVPLLVKGLGHSIK 
GGETNNGLIYADGKISTFDSSYVKKYKDLGFIILGQTNFPEYGWRNITDSKLYGLTHNPWDLAHNAGGSSGGSAAAIASGMTPIASGSDAGGSIRI 
PSSWTGLVGLKPTRGLVSNEKPDSYSTAVHFPLTKSSRDAETLLTYLKKSDQTLVSVNDLKSLPIAYTLKSPMGTEVSQDAKNAIMDNVTFLRKQG 
FKVTEIDLPIDGRALMRDYSTLAIGMGGAFSTIEKDLKKHGFTKEDVDPITWAVHVIYQNSDKAELKKSIMEAQKHMDDYRKAMEKLHKQFPIFLS 
PTTASLAPLNTDPYVTEEDKRAIYNMENLSQEERIALFNRQWEPMLRRTPFTQIANMTGLPAISIPTYLSESGLPIGTMLMAGANYDMVLIKFATF 
FEKHHGFNVKWQRIIDKEVKPSTGLIQPTNSLFKAHSSLVNLEENSQVTQVSISKKWMKSSVKNKPSVMAYQKALPKTGDTESSLSPVLWTLLLA 
CFSFVTKKWQKS 

SEQ ID 4047 

ATGACTTATCAAGATGCGACGGCTATGGCTATTGCTGTTCAGACTGGTCAGACCACACCACTAGAATTAGTAACCCAGGCTATTTATAAGGCTAAA 
AAGTTGAACCCTACCTTAAATGCTATTACCTCAGAACGCTTTGAAGCAGCCCTAGAAGAAGCCAAACAAAGGGATTTTTCAGGTCTGCCTTTTGCT 
GGTGTGCCTCTTTTTTTAAAAGATTTGGGACAAGAATTAAAAGGTCACTCATCAACCTCAGGTTCCAGATTGTTTAAAGAGTATCAAGCGACTAAA 
ACGGATTTATTTGTGAAAAGATTAGAAGCTTTAGGCTTTATTATTTTAGGGCGCTCCAACACGCCTGAATTTGGCTTTAAAAATATTAGCGATAGC 
AGTTTGCACGGACCAGTGAATTTACCAAGGGATAATACACGAAATGCTGGTGGCTCATCTGGGGGAGCTGCTGCTCTAGTGTCATCAGGAATTAGT 
GCGCTAGCAACTGCTAGTGATGGTGGTGGTTCTATTCGAATTCCAGCCTCGTTTAATGGCTTAATTGGGCTCAAACCTAGCCGTGGGCGCATGCCT 
GTCGGACCTGGTTCTTATCGAAGCTGGCAAGGAGCCTCAGTTCATTTTGCCTTGACCAAATCCGTTAGAGATACTAGAAATCTACTCTACTATTTA 
CAGATGGAACAAATGGAAAGCCCCTTCCCCCTAGCCACCTTAACAAAAGATAGTATTTATCAATCGCTACAACGTCCCTTGACAATTGCTTTTTAT 
CAACGGTTAAGTGACGGTAGCCCAGTATCTTTAGATACTGCAAAAGCTTTAAGACAAGCAGTAACTTGGCTAAGAGAACAAGGGCATCAGCTAGTT 
GAATTGGAAGAGTTTCCTGTAAATATGACAGAAGTGATTCGTCATTATTATATTATGAATAGTGTGGAAACGGCTGCTATGTTTGCTGATATTGAA 
GACACTTTTGGACGTCCGATGACCAAAGACGATATGGAAACCATGACCTGGGCTATTTACCAATCAGGTAAAGACATCCCAGCTTGGCGTTACTCA 
CAGGTCCTTCAAAAATGGGATACGTACAGTGCAACCATGGCTAGTTTTCATGAGACTTATGACCTGTTGTTGACGTTCACAACCAACACACCAGCT 
CCTAAGCACGGAGAACTTGTCCCAGATTCGAAACTCATGGCTAACTTGGCTCAAGCTGAAATTTTCAGCAGTGAAGAGCAATTCAATTTGGTCGAA 
ACCATGTTTGGTAAGAGTCTGGCTATTAATCCTTACACAGCTCTGCCTAATCTAACTGGCCAGCCAGCTATTAGTTTACCTACTTATGAAACTAAG 
GAAGGTCTCTCAATGGGCATTCAACTAATTGCAGCCAAAGGTAGAGAGGACCTATTATTAGGAATTGCAGAACAGTTTGAGGCAGCAGGATTATTG 
AAGATTCCTCAA 

SEQ ID 4048 

MTYQDATAMAIAVQTGQTTPLELVTQAIYKAKKLNPTLNAITSERFEAALEEAKQRDFSGLPFAGVPLFLKDLGQELKGHSSTSGSRLFKEYQATK 
TDLFVKRLEALGFIILGRSNTPEFGFKNISDSSLHGPVNLPRDNTRNAGGSSGGAAALVSSGISALATASDGGGSIRIPASFNGLIGLKPSRGRMP 
VGPGSYRSWQGASVHFALTKSVRDTRNLLYYLQMEQMESPFPLATLTKDSIYQSLQRPLTIAFYQRLSDGSPVSLDTAKALRQAVTWLREQGHQLV 
ELEEFPVNMTEVIRHYYIMNSVETAAMFADIEDTFGRPMTKDDMETMTWAIYQSGKDIPAWRYSQVLQKWDTYSATMASFHETYDLLLTFTTNTPA 
PKHGELVPDSKLMANLAQAEIFSSEEQFNLVETMFGKSLAINPYTALPNLTGQPAISLPTYETKEGLSMGIQLIAAKGREDLLLGIAEQFEAAGLL 
KIPQ 

SEQ ID 4049 
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ATGAGACTTGATAAATTTTTAGTAGAATC3CGGACTTGGTTCACGTACTCAAGTCAAATTAATATTGAAAAAAAAGCAGATTAGTGTTAATGGTAAT 
AGCGAGACATCTCCAAAAGTACAGGTAGATGAATATAGAGATGAGATTAAATATAATGGAACTCTAGTGTCATATGAAAAGTTTGTTTATTATATG 
CTTCATAAACCCAAAGGTGTTATATCAGCAACGGATGATCCTTCGCATAAAACCGTGTTAGATTTGCTAGACAAAACTGCTCGAGATAAAGCTGTT 
TTCCCAGTGGGGCGTTTAGATATTGATACAACAGGCCTTTTGTTATTAACTAATAATGGGGAATTAGCGCATAAAATGTTATCACCTAAAAAACAC 
GTTGATAAATGCTATGAGGTAAAAATCTCAGGGATAATGACAGAAGACGATATTTTGGCATTTGATAAAGGGATTATTCTGAAAGATTTTACTTGT 
TTACCAGCATTATTAGAAATTGTGGAAGTAAATCAGGTGAAGAAGCAGAGTCTTGTTAAAATCACCATTAAGGAAGGAAAATTCCATCAAGTTAAA 
CGTATGGTTGCTGCGTGTGGTAAGGAAGTCTTAGAGCTAAAGCGTCTAAGGATGGGAAATCTACAATTAGATAAACAGCTAGAAAGTGGACAATGG 
AGACGGCTAACAATAAAAGAAATAGAAAAATTAGAAAAATATATGCAA 

SEQ ID 4050 

MRLDKFLVECGLGSRTQVKLILKKKQISVNGNSETSPKVQVDEYRDEIKYNGTLVSYEKFVYYMLHKPKGVISATDDPSHKTVLDLLDKTARDKAV 
FPVGRLDIDTTGLLLLTNNGELAHKMLSPKKHVDKCYEVKISGIMTEDDILAFDKGIILKDFTCLPALLEIVEVNQVKKQSLVKITIKEGKFHQVK 
RMVAACGKEVLELKRLRMGNLQLDKQLESGQWRRLTIKEIEKLEKYMQ 

SEQ ID 4051 

ATGATGCGCTTAGATAAATTTTTAGTGGCAACTGGTGTTGGAACTAGGAGCCAAGTCAAACTTCTCTTAAAAAAGAAGGCTATTTTCGTCAATCAA 
AAGGTTGAAACCTCTGCCAAAGCACACATTGATGAATACAAGGATTTGGTGACGTATCAAGGTACGCCCTTGGTCTATGAATCCTTTGTTTATTAC 
CTGTTAAACAAGCCGTCAGGGTATGTGTCAGCAACCCAGGACAGACAGCAGGCTACTGTTATGGAGTTGTTAGATGACACGGCTAGGCAAAAAGCA 
GTTTTTCCTGTGGGTAGGTTAGATAAGGATACCCGTGGACTTTTGCTCTTGACCAATAATGGACAACTAGCCCATGACCTTTTATCCCCTAAAAAA 
CATGTTACGAAAGAGTACTTGGCTAAAGTAGCAGGCATCATGACTGAAGCTGATAAAGATTATTTTGCTAGAGGTATTTCCTTAAAGGATCACCAG 
TGCCTACCTGCTCATTTAGAAGTGCTTGCTAGTGATTTACAGCAGCAAACAAGTTTGGTTAAAATTACCATACAAGAAGGAAAATTCCATCAGGTG 
AAACGCATGGTAGCAGCCTGTGGAAAGGAAGTGCTTGACTTACAGCGTCTCAGCATGGGACCATTAAAACTAGACCCTAGCCTTGCAGAAGGGGAG 
TTTAGGCGCCTGACGCCTGAGGAATTGCAGAGCCTGGCACCTTATTGTCAGAGCTCACTA 

SEQ ID 4052 

MMRLDKFLVATGVGTRSQVKLLLKKKAIFVNQKVETSAKAHIDEYKDLVTYQGTPLVYESFVYYLLNKPSGYVSATQDRQQATVMELLDDTARQKA 
VFPVGRLDKDTRGLLLLTNNGQLAHDLLSPKKHVTKEYLAKVAGIMTEADKDYFARGISLKDHQCLPAHLEVLASDLQQQTSLVKITIQEGKFHQV 
KRMVAACGKEVLDLQRLSMGPLKLDPSLAEGEFRRLTPEELQSLAPYCQSSL 

SEQ ID 4053 

ATGTTTAAAATAGATGTTTTTCACTATGAAATTCATTTTTGTCACATAGAAAAGGAGATTGTTATGGAAACATATACTTTATCGAATACTCTTAAC 
ATTCCTAAAATTGGTTTTGGGACATGGCAACTAACTGAAGGTGAAGAAGCTTATAAGGCAGTGACTCATGCTTTAAAAGTTGGTTATACTCATATT 
GATACTGCTCAGATTTATGGTAATGAACATAGTGTTGGACGTGCTATAAGAGACAGTGGTTTGGCAAGAGAAAGTATCTTTTTGACAACTAAGATT 
TGGAATGACAAACATGACTATCATTTAGCCAAAGCTTCTATTGATGAATCTCTGCAGAAATTAGGTGTTGATTATATTGATCTTCTTTTGATTCAT 
TGGCCAAATCCAAAAGCTCTTCGTGAAAATGATGCGTGGAAAGCTGGGAATGCAGGCACTTGGAAAGCGATGGAAGAAGCTTATAAAGAAGGAAAG 
GTAAAAGCTATTGGTGTTTCGAATTTCATGAAACATCACTTAGAGGCTTTATTTGAAACTGCCGAAATAAAACCTATGGTTAATCAAATTATCCTA 
GCACCAGGTTGTGCTCAAGAGGATTTGGTTCGCTTCTQTAAAGGAAATGATATCTTATTAGAAGCTTACAGTCCATTTGGAACAGGTGCTATTTTT 
GAAAATGAATCTATAAAAGCTATTGCTGAAAAATATGGTAAATCAGTTGCGCAAGTAGCTCTTCGCTGGTCACTTGATAATGGCTTTTTACCATTA 
CCTAAGTCAGCGACTCCCAAAAATATTGAAGCAAACCTTGATATTTTTGATTTTCAATTAAACGAAGATGATATTGCTACCTTAATACAACTAGAT 
TCAGGTATTAAACCCAAAGATCCAGATAATGTCTCATTT 

SEQ ID 4054 

MFKIDVFHYEIHFCHIEKEIVMETYTLSNTLNIPKIGFGTWQLTEGEEAYKAVTHALKVGYTHIDTAQIYGNEHSVGRAIRDSGLARESIFLTTKI 
WNDKHDYHLAKASIDESLQKLGVDYIDLLLIHWPNPKALRENDAWKAGNAGTWKAMEEAYKEGKVKAIGVSNFMKHHLEALFETAEIKPMVNQIIL 
APGCAQEDLVRFCKGNDILLEAYSPFGTGAIFENESIKAIAEKYGKSVAQVALRWSLDNGFLPLPKSATPKNIEANLDIFDFQLNEDDIATLIQLD 
SGIKPKDPDNVSF 

SEQ ID 4055 

TTGCTACGATATCGCCTGCTGAGATTTTTTCTAAATTGTGATATGATAGCATTAATAACAGGAGGATCTAAAATGACAAAAGAAGATATCAAAAAA 
CAAGTTCGAAGAGCTTTTGATTTTCGTATGGCGATTCGTGTTTATAATAATAATGATATTCCTAAAGAAGATATGGAGTATATTTTAGATACTGCT 
TGGTTGAGTCCTTCTTCAGTCGGTTTAGAAGGCTGGCGATTTTTGGTACTAGATAGACAAACAATTGCAAAATTTCGAGATAAACTTAAGGAAGTT 
GCTTGGGGAGCACAATATCAACTAGATACTGCTAGTCACTTTGTTTTACTACTAGCTGAAAAAGGTGCTTATTATAACGCTGATAGCATGATTAAC 
AGTCTCATTCGACGTGGTCTAGGTGATCCAGCTGCCCTTGAGAGTAGGATACCTCTCTACAAATCCTTCCAAGAAAACGATATGAAAATTGATTCT 
GAACGTTCTCTTTGGGATTGGACAGCAAAACAAACTTATATCGCACTCGGTAATATGATGACGGCTGCTGCTATGATCGGCGTAGATTCATGCCCA 
ATTGAAGGATTTGACTATGAAAAGGTCAATAATATCCTTAGTAAAGAAGGATTAATAGACGATAAGAAAGAAGCTATTTCTTGTATGGTTTCATTT 
GGTTATCGTTTGCGTGAACCTAAACATTCCCGTGCTAGGAAAGAACGCCAAGAAGTCATTACTTGGGTTGAG 

SEQ ID 4056 

MLRYRLLRFFLNCDMIALITGGSKMTKEDIKKQVRRAFDFRMAIRVYNNNDIPKEDMEYILDTAWLSPSSVGLEGWRFLVLDRQTIAKFRDKLKEV 
AWGAQYQLDTASHFVLLLAEKGAYYNADSMINSLIRRGLGDPAALESRIPLYKSFQENDMKIDSERSLWDWTAKQTYIALGNMMTAAAMIGVDSCP 
IEGFDYEKWNILSKEGLIDDKKEAISCMVSFGYRLREPKHSRARKERQEVITWVE 

SEQ ID 4057 

ATGGATCAAACCATTCATCACCAAATACAGCAAGCACTACACTTTAGAACAGCCGTTCGTGTTTATAAGGAAGAAAAGATTTCTGATGAGGATTTA 
GCCCTTATCCTTGATGCTGCTTGGTTAAGCCCTTCTTCTATTGGCTTAGAAGGCTGGCGCTTTGTCGTTTTAGACAACAAGCCTATTAAAGAAGAA 
ATCAAGCCCTTTGCCTGGGGAGCCCAGTATCAACTGGAAACAGCTAGTCACTTTATTCTTTTAATAGCCGAAAAACATGCAAGATACGATAGCCCT 
GCTATCAAAAATAGCCTTTTACGGCGTGGTATCAAAGAAGGTGATGGTCTCAACAGCCGCCTAAAACTCTATGAATCTTTCCAAAAAGAGGACATG 
GATATGGCAGATAATCCTCGGGCACTCTTTGATTGGACAGCTAAACAAACCTATATCGCTCTTGGTAATATGATGATGACAGCTGCTCTTTTGGGC 
ATTGATACTTGCCCTATTGAAGGCTTTCATTATGATAAGGTCAATCATATCCTAGCTAAGCATAATGTGATTGATTTAGAAAAAGAAGGCATTGCT 
AGCATGTTATCCCTAGGCTATCGTTTGCGAGATCCCAAACATGCTCAAGTTCGTAAGCCTAAAGAAGAAGTGATTTCAGTCGTTAAA 

SEQ ID 4058 

MDQTIHHQIQQALHFRTAVRVYKEEKISDEDLALILDAAWLSPSSIGLEGWRFWLDNKPIKEEIKPFAWGAQYQLETASHFILLIAEKHARYDSP 
AIICNSLLRRGIKEGDGLNSRLKLYESFQKEDMDMADNPRALFDWTAKQTYIALGNMMMTAALLGIDTCPIEGFHYDKVNHILAKHNVIDLEKEGIA 
SMLSLGYRLRDPKHAQVRKPKEEVTSWK 

SEQ ID 4059 

ATGCCATTTTTACATACTTGTATTCGCGTTAAAGATTTGGACGCCTCAATTGCTTTTTATCAAGAAGCACTTGGTTTTAAGGAAGTTCGTCGTAAT 
GACTTTCCTGAAAATCAATTTACTTTAGTCTATATGGCCCTAGAGGACGACCCTAGTTACGAATTAGAGTTAACCTATAACTATGATCACGAAGCT 
TATGATTTAGGAAATGGGTATGGTCATATTGCTGTTGGTGTAGACGATTTGGAAACTACTTATGATGCCCATCAGAAAGCAGGTTACTCTGTAACA 
AAAATTrCTGGATTACCAGGTAAACCTAATArGrTCrACTTrATrCAAGATCCAGATGGCTATAAAATTGAAGTTATTCGACTCAGTCAATTTAAA 
GCTGAC 

SEQ ID 4060 

MPFLHTCIRVKDLDASIAFYQEALGFKEVRRNDFPENQFTBVYMALEDDPSYELELTYNYDHEAYDLGNGYGHIAVGVDDLETTYDAHQKAGYSVT 
KISGLPGKPNMFYFIQDPDGYKIEVIRLSQFKAD 



